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Data S1: TSM candidates discovered in NA12878 with HaplotypeSV data.

Each page shows one locus, indicated on the top-left corner. Top row: slices of the 
original Platinum (left) and Chromium (right) bam data (in gray) and the realignment of 
the reads against the REF  (in pink) and ALT alleles (in light blue). Below the alignments: 
original SNVs (red) and indels (black), and numbers of clip sites (height; in blue). Middle: 
numbers of variants in original datasets and dbSNP information. Bottom: template switch 
solution, template switch alignment and forward alignment.



chr1.30096573.30096605.30096576.30096609

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 1 SNP, 0 INDEL; Chromium: 1 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796781372
alleles=CTAATGCCATGATAGGGCT,TATCATGGCATTAG

Switch process:
F1: L CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATG 1
F3: 4 GCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG R
RF: CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATGGTCCAGCCCCTAATGCCATGATAGGGCTGGGCTGGGCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG
RR: GACCACTGGTGGGGACGGGGACCGTGGGGCCCAATACTACGGGGTGTTACCAGGTCGGGGATTACGGTACTATCCCGACCCGACCCGGTAACGCCCTGTAGTACCAGTCTCCCTTCGTCCCCGTCACC
F2: 3 GGTCGGGGATTACGGTACTATCCCGACCCG 2

Template-switch alignment:
CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATG|GCCCAGCCCTATCATGGCATTAGGGGCTGG|GCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG
CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATG|GCCCAGCCCTATCATGGCATTAGGGGCTGG|GCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG

Mafft alignment:
CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATGGcCCAGCCCtaTcATGgCATtA------gGGGCTGGGCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG
CTGGTGACCACCCCTGCCCCTGGCACCCCGGGTTATGATGCCCCACAATGGTCCAGCCCC-TAATGCCATGATAGGGCTGGGCTGGGCCATTGCGGGACATCATGGTCAGAGGGAAGCAGGGGCAGTGG
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chr1.68086419.68086449.68086420.68086450

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 2 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386632129
alleles=AACTCTTCACCACAATGC,GCATTGTGGTGAAGAGTT

Switch process:
F1: L ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGA 1
F3: 4 ACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG R
RF: ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGAGATAGAGCATTGTGGTGAAGAGTTTCTATCACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG
RR: TGCCTGATTGATTCCTTCAATAGAATAAATAGATTCTCGTGTTCTCTATCTCGTAACACCACTTCTCAAAGATAGTGAAGAACTCCGGTTTCTATTAAAGATACAATGAACCTTTGATC
F2: 3 CTATCTCGTAACACCACTTCTCAAAGATAG 2

Template-switch alignment:
ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGA|GATAGAAACTCTTCACCACAATGCTCTATC|ACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG
ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGA|GATAGAAACTCTTCACCACAATGCTCTATC|ACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG

Mafft alignment:
ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGAGATAGAaacTctTcaccAcaAtgcTCTATCACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG
ACGGACTAACTAAGGAAGTTATCTTATTTATCTAAGAGCACAAGAGATAGAGCATTGTGGTGAAGAGTTTCTATCACTTCTTGAGGCCAAAGATAATTTCTATGTTACTTGGAAACTAG
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chr1.88768007.88768050.88768008.88768051

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 4 SNP, 10 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 10 SNP, 2 INDEL
dbSNP: rs796727117
alleles=CTTAGTGATTAAAAATAGAGATGCTTAAATAATAT,ATATTATTTAAGCATCTCTATTTTTAATCACTAAG

Switch process:
F1: L AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGA 1
F3: 4 AGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA R
RF: AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGATTGCATATTATTTAAGCATCTCTATTTTTAATCACTAAGGCAAAGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA
RR: TCCTCTTATGTCCAACTAACACACGATAAAATAGGTTTAATCATGACTAACGTATAATAAATTCGTAGAGATAAAAATTAGTGATTCCGTTTCGAAGAGGAAAGAATACTTATTCACGAAAGATTGAACTACGAATT
F2: 3 AACGTATAATAAATTCGTAGAGATAAAAATTAGTGATTCCGTT 2

Template-switch alignment:
AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGA|TTGCCTTAGTGATTAAAAATAGAGATGCTTAAATAATATGCAA|AGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA
AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGA|TTGCCTTAGTGATTAAAAATAGAGATGCTTAAATAATATGCAA|AGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA

Mafft alignment:
AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGATTGcCtTAgTgaTTAAaaATagagATgcTTAAatAaT-AtGCAAAGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA
AGGAGAATACAGGTTGATTGTGTGCTATTTTATCCAAATTAGTACTGATTG-CATATTATTTAAGCATCTCTATTTTTAATCACTAAGGCAAAGCTTCTCCTTTCTTATGAATAAGTGCTTTCTAACTTGATGCTTAA
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chr1.170589067.170589149.170589068.170589150

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 1 SNP, 0 INDEL; Chromium: 1 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGT 1
F3: 4 CAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA R
RF: AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGTTTTATTCTCAGAGGAGCTTCAACCAGATAGCGCCTATGAGAATAAAGTGGCAAATACATGATTTCTCTTTGTAAATCAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA
RR: TCAAATGTATAAATGTTTCTCTTTAGTACATAAAGACGTCAAAATAAGAGTCTCCTCGAAGTTGGTCTATCGCGGATACTCTTATTTCACCGTTTATGTACTAAAGAGAAACATTTAGTCGTTTGGTAAAAAGGAAGATAAT
F2: 3 TAAATGTTTCTCTTTAGTACATAAAGACGTCAAAATAAGAGTCTCCTCGAAGTTGGTCTATCGCGGATACTCTTATTT 2

Template-switch alignment:
AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGT|TTTATTCTCATAGGCGCTATCTGGTTGAAGCTCCTCTGAGAATAAAACTGCAGAAATACATGATTTCTCTTTGTAAAT|CAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA
AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGT|TTTATTCTCATAGGCGCTATCTGGTTGAAGCTCCTCTGAGAATAAAACTGCAGAAATACATGATTTCTCTTTGTAAAT|CAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA

Mafft alignment:
AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGTTTTATTCTCAtAGGcGCTatctggttgaAGCtCCTcTGAGAATAAAactGCagAAATACATGATTTCTCTTTGTAAATCAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA
AGTTTACATATTTACAAAGAGAAATCATGTATTTCTGCAGTTTTATTCTCAGAGGAGCTTCAACCAGATAGCGCCTATGAGAATAAAGTGGC--AAATACATGATTTCTCTTTGTAAATCAGCAAACCATTTTTCCTTCTATTA
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chr1.177645249.177645287.177645250.177645288

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 1 SNP, 4 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs386637069
alleles=CTTGTGTTTATTTGTTCCTTTAAGAAGC,GCTTCTTAAAGGAACAAATAAACACAAG

Switch process:
F1: L ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCAC 1
F3: 4 CACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA R
RF: ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCACTTTGAGCTTCTTAAAGGAACAAATAAACACAAGTCAAACACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA
RR: TGTTTTGTGTCCTAGTCAACTTATGACACACCCCATATCTTTCGTGAAACTCGAAGAATTTCCTTGTTTATTTGTGTTCAGTTTGTGTTTTGATGTTTTACTAACAAACTTAGGGACCTCAGACGATAT
F2: 3 AAACTCGAAGAATTTCCTTGTTTATTTGTGTTCAGTTT 2

Template-switch alignment:
ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCAC|TTTGACTTGTGTTTATTTGTTCCTTTAAGAAGCTCAAA|CACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA
ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCAC|TTTGACTTGTGTTTATTTGTTCCTTTAAGAAGCTCAAA|CACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA

Mafft alignment:
ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCACTTTGActtgtgtttatttGtTcCTTtAAGaAgC-------------TCAAACACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA
ACAAAACACAGGATCAGTTGAATACTGTGTGGGGTATAGAAAGCACTTTGA-------------GCTTCTTAAAGGAACAAATAAACACAAGTCAAACACAAAACTACAAAATGATTGTTTGAATCCCTGGAGTCTGCTATA
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chr1.201549660.201549700.201549661.201549701

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 4 SNP, 0 INDEL; Chromium: 4 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 4 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796338361
alleles=TTACAG,CTGTAA

Switch process:
F1: L TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGT 1
F3: 4 GAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT R
RF: TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGTTGTGGTTGCTGGGCAGGCTGTAACCTGCCCAGCAACCACAGAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT
RR: ACTATTAGAAATTCGTCTCGAGTTATATGAATCAACACCAACGACCCGTCCGACATTGGACGGGTCGTTGGTGTCTCTCCTGACAGAATTCTGGACCCACGGCCGGA
F2: 3 ACACCAACGACCCGTCCGACATTGGACGGGTCGTTGGTGT 2

Template-switch alignment:
TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGT|TGTGGTTGCTGGGCAGGTTACAGCCTGCCCAGCAACCACA|GAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT
TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGT|TGTGGTTGCTGGGCAGGTTACAGCCTGCCCAGCAACCACA|GAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT

Mafft alignment:
TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGTTGTGGTTGCTGGGCAGGtTacAgCCTGCCCAGCAACCACAGAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT
TGATAATCTTTAAGCAGAGCTCAATATACTTAGTTGTGGTTGCTGGGCAGGCTGTAACCTGCCCAGCAACCACAGAGAGGACTGTCTTAAGACCTGGGTGCCGGCCT
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chr1.219336030.219336022.219335989.219336065

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796742948
alleles=TC,GA

Switch process:
F1: L ATACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGG 1
F3: 4 TTTTGACAACATTGCTCA R
RF: ATACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGGTCGAATGTCTTTCTGTTTGGTCACCTAGAGAACATTTTGACAACATTGCTCA
RR: TATGGACCCACAAGAGATCCACTGGTTTGTCTTTCTGTAAGAGTCGTCTCCAGCTTACAGAAAGACAAACCAGTGGATCTCTTGTAAAACTGTTGTAACGAGT
F2: 3 ACAAGAGATCCACTGGTTTGTCTTTCTGTAAGAG 2

Template-switch alignment:
TACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGG|GAGAATGTCTTTCTGTTTGGTCACCTAGAGAACA|TTTTGACAACATTGCTCA
TACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGG|GAGAATGTCTTTCTGTTTGGTCACCTAGAGAACA|TTTTGACAACATTGCTCA

Mafft alignment:
TACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGGgaGAATGTCTTTCTGTTTGGTCACCTAGAGAACATTTTGACAACATTGCTCA
TACCTGGGTGTTCTCTAGGTGACCAAACAGAAAGACATTCTCAGCAGAGGTCGAATGTCTTTCTGTTTGGTCACCTAGAGAACATTTTGACAACATTGCTCA

7



chr1.223759884.223759914.223759885.223759915

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 2 INDEL; Chromium: 3 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386639771
alleles=ATCTCAAC,GTTGAGAT

Switch process:
F1: L TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTA 1
F3: 4 CCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT R
RF: TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTAAGGTGGGAACCGTTGAGATGGTTCCCACCTCCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT
RR: AAAGGTCCGGTGGACCGGATCGTCTCGGTGGTTCCCACATTCCACCCTTGGCAACTCTACCAAGGGTGGAGGTCTTGGAGAGGGATAATATCAACAGTACAGTGGTCGA
F2: 3 TCCACCCTTGGCAACTCTACCAAGGGTGGA 2

Template-switch alignment:
TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTA|AGGTGGGAACCATCTCAACGGTTCCCACCT|CCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT
TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTA|AGGTGGGAACCATCTCAACGGTTCCCACCT|CCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT

Mafft alignment:
TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTAAGGTGGGAACCaTctcaAcGGTTCCCACCTCCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT
TTTCCAGGCCACCTGGCCTAGCAGAGCCACCAAGGGTGTAAGGTGGGAACCGTTGAGATGGTTCCCACCTCCAGAACCTCTCCCTATTATAGTTGTCATGTCACCAGCT
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chr1.248437371.248437398.248437372.248437399

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs1362375318
alleles=AGTTGTGGAAG,AG; rs369794123;alleles=CT,CTTCCACAACT

Switch process:
F1: L AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTT 1
F3: 4 GAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA R
RF: AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTTTAGAAAATGGCTTTTCTTCCACAACTAGAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA
RR: TTAGTTTTGAAGAGATAGCAAGATTTCTAAGGGGTTCACTAAAATGAAATCTTTTACCGAAAAGAAGGTGTTGATCTTCACTGTGAAGTACACTTTTATGACGACCCCTCCTTTGTATTACT
F2: 3 ATCTTTTACCGAAAAGAAGGTGTTGAT 2

Template-switch alignment:
AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTT|TAGTTGTGGAAGAAAAGCCATTTTCTA|GAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA
AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTT|TAGTTGTGGAAGAAAAGCCATTTTCTA|GAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA

Mafft alignment:
AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTTTAGttgtggaAgAAaaGCcaTTtT-------CTAGAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA
AATCAAAACTTCTCTATCGTTCTAAAGATTCCCCAAGTGATTTTACTTTAG-------AAAATGGCTTTTCTTCCACAACTAGAAGTGACACTTCATGTGAAAATACTGCTGGGGAGGAAACATAATGA
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chr1.248458096.248458131.248458097.248458132

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs766858754
alleles=TGGTTTAACTATTTTAAAATTGGAG,CTCCAATTTTAAAATAGTTAAATCA

Switch process:
F1: L GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTG 1
F3: 4 GTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC R
RF: GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTGATAAGCTCCAATTTTAAAATAGTTAAATCACTTATGTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC
RR: CTTCGTTTTTTTGTGGTTTTTTGATTTTAATAAAGGTCGAAGTGACTATTCGAGGTTAAAATTTTATCAATTTAGTGAATACATTTTTTCAGTAACCGAAAACGATCTAAGAAGTATATAAGGAAG
F2: 3 TATTCGAGGTTAAAATTTTATCAATTTGGTGAATA 2

Template-switch alignment:
GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTG|ATAAGTGgTTTAACTATTTTAAAATTGGAGCTTAT|GTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC
GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTG|ATAAGTGATTTAACTATTTTAAAATTGGAGCTTAT|GTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC

Mafft alignment:
GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTGATAAGtggtttaaCtATTTTAAAATtG-----gagCTTATGTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC
GAAGCAAAAAAACACCAAAAAACTAAAATTATTTCCAGCTTCACTGATAAG-----CTCCAATTTTAAAATAGTTAAATCACTTATGTAAAAAAGTCATTGGCTTTTGCTAGATTCTTCATATATTCCTTC
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chr2.1412555.1412598.1412556.1412599

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTT 1
F3: 4 TTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT R
RF: TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTTGGGCTTCAGAACATTAATCTTTGTTAGAAGATGTTCTGAAGCCCTTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT
RR: ACTCCCCTCTTACAATTTCCGTTTAGTAGTGTAAGAACCCGAAGTCTTGTAATTAGAAACAATCTTCTACAAGACTTCGGGAAACGTAGCACAAAATCGTAAACCAAAGTTTAATGGATCTCCTTCGTA
F2: 3 CCGAAGTCTTGTAATTAGAAACAATCTTCTACAAGACTTCGGG 2

Template-switch alignment:
TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTT|GGGCTTCAGAACATCTTCTAACAAAGATTAATGTTCTGAAGCC|TTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT
TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTT|GGGCTTCAGAACATCTTCTAACAAAGATTAATGTTCTGAAGCC|TTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT

Mafft alignment:
TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTTGGGCTTCAGAACATcttctaacaaagattaATGTTCTGAAG-CCTTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT
TGAGGGGAGAATGTTAAAGGCAAATCATCACATTCTTGGGCTTCAGAACATTAATCTTTGTTAGAAGATGTTCTGAAGCCCTTTGCATCGTGTTTTAGCATTTGGTTTCAAATTACCTAGAGGAAGCAT
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chr2.144450047.144450197.144450048.144450198

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L TAGACTTGAGTAG 1
F3: 4 ACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG R
RF: TAGACTTGAGTAGTAAGCTATGTTGTATTTATTGTATTAATTCCAGTGGTAGGTATACCTGGAATTAATACATTGTATTACCACTGGAATTGTATTACCACTGGAATTAATACAATAAATACAACATAGCTTAGTACTTAATAAATTGTATTAATTCCAGGTATACCACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG
RR: ATCTGAACTCATCATTCGATACAACATAAATAACATAATTAAGGTCACCATCCATATGGACCTTAATTATGTAACATAATGGTGACCTTAACATAATGGTGACCTTAATTATGTTATTTATGTTGTATCGAATCATGAATTATTTAACATAATTAAGGTCCATATGGTGACCTAGATGATACCTTTTCACAAACTC
F2: 3 CCATATGGACCTTAATTATGTAACATAATGGTGACCTTAACATAATGGTGACCTTAATTATGTTATTTATGTTGTATCGAAT 2

Template-switch alignment:
TAGACTTGAGTAG|TAAGCTATGTTGTATTTATTGTATTAATTCCAGTGGTAATACAATTCCAGTGGTAATACAATGTATTAATTCCAGGTATACC|ACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG
TAGACTTGAGTAG|TAAGCTATGTTGTATTTATTGTATTAATTCCAGTGGTAATACAATTCCAGTGGTAATACAATGTATTAATTCCAGGTATACC|ACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG

Mafft alignment:
TAGACTTGAGTAGTAAGCTATGTTGTATTTATTGTATTAATTCCAGTGGTAa--------------------------------------TacAaTtCCAgTGG----------------------------------TAATAcAaTGTATTAATTCCAGGTATACCACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG
TAGACTTGAGTAGTAAGCTATGTTGTATTTATTGTATTAATTCCAGTGGTAGGTATACCTGGAATTAATACATTGTATTACCACTGGAATTGTATTACCACTGGAATTAATACAATAAATACAACATAGCTTAGTACTTAATAAATTGTATTAATTCCAGGTATACCACTGGATCTACTATGGAAAAGTGTTTGAG
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chr2.178538798.178538895.178538799.178538896

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGA 1
F3: 4 CCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC R
RF: CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGATATTGAAAGAATCTCAAGTTCTCCTTTTATTTCACCAGTAAAGCTGACTCCCTTTTCATTATTTTAAAATATTTCAGATAAACCAAGCCAACCAGGAGAACTTGAGATTCTTTCAATACTGGTGAAATAAAAGGACCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC
RR: GGTGACATCTCACTGTGATAGAAACCTATAACTTTCTTAGAGTTCAAGAGGAAAATAAAGTGGTCATTTCGACTGAGGGAAAAGTAATAAAATTTTATAAAGTCTATTTGGTTCGGTTGGTCCTCTTGAACTCTAAGAAAGTTATGACCACTTTATTTTCCTGGTTTGTACCGAACGAAGAAATTAAATTGGG
F2: 3 AGGAAAATAAAGTGGTCATTTCGACTGAGGGAAAAGTAATAAAATTTTATAAAGTCTATTTGGTTCGGTTGGTCCTCTTGAACTCTAAGAAAGTTAT 2

Template-switch alignment:
CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGA|TATTGAAAGAATCTCAAGTTCTCCTGGTTGGCTTGGTTTATCTGAAATATTTTAAAATAATGAAAAGGGAGTCAGCTTTACTGGTGAAATAAAAGGA|CCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC
CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGA|TATTGAAAGAATCTCAAGTTCTCCTGGTTGGCTTGGTTTATCTGAAATATTTTAAAATAATGAAAAGGGAGTCAGCTTTACTGGTGAAATAAAAGGA|CCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC

Mafft alignment:
CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGATATTGAAAGAATCTCAAGTTCTCC-------------------------------TggTTggcTTggttTATcTgAaATAttttAAaatAAtgAaaAGggagTcAGcTT-------TACTGGTGAAATAAAAGGACCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC
CCACTGTAGAGTGACACTATCTTTGGATATTGAAAGAATCTCAAGTTCTCCTTTTATTTCACCAGTAAAGCTGACTCCCTTTTCATTATTTTAAAATATTTCAGATAAACCAAGCCAACCAGGAGAACTTGAGATTCTTTCAATACTGGTGAAATAAAAGGACCAAACATGGCTTGCTTCTTTAATTTAACCC
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chr3.34666617.34666652.34666618.34666653

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 13 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs756267491
alleles=AAACAATAAACCAATGGGCCAGAGTAGTA,TACTACTCTGGCCCATTGGTTTATTGTTT

Switch process:
F1: L TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACT 1
F3: 4 TCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT R
RF: TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACTTAGTACTACTCTGGCCCATTGGTTTATTGTTTCTATCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT
RR: AATCTAGAGAATGTCTACAAAGAGGTCCTTCATCGTATATGGAACTGAATCATGATGAGACCGGGTAACCAAATAACAAAGATAGTAAAAAATATTATACTTTTGGGGATTAAAAATAAATAAACCACTA
F2: 3 ATCATGATGAGACCGGGTAACCAAATAACAAAGAT 2

Template-switch alignment:
TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACT|TAGAAACAATAAACCAATGGGCCAGAGTAGTACTA|TCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT
TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACT|TAGAAACAATAAACCAATGGGCCAGAGTAGTACTA|TCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT

Mafft alignment:
TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACTTAGaA--ACaaTaaaCCAaTGGgccAgaGTagTaCTATCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT
TTAGATCTCTTACAGATGTTTCTCCAGGAAGTAGCATATACCTTGACTTAGTACTACTCTGGCCCATTGGTTTATTGT--TTCTATCATTTTTTATAATATGAAAACCCCTAATTTTTATTTATTTGGTGAT
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chr3.56221132.56221187.56221133.56221188

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs1553883955
alleles=GAA,TTC

Switch process:
F1: L GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTC 1
F3: 4 TACAGCTATTACTATGATTCTCTT R
RF: GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTCAAAATCTATAATCTAATTTGAAAATTTTCAATTTTCAAATTAGATTATAGATTTTTACAGCTATTACTATGATTCTCTT
RR: CTGTGTGTCACTTCATTCCTTAAAGTTTTAGATATTAGATTAAACTTTTAAAAGTTAAAAGTTTAATCTAATATCTAAAAATGTCGATAATGATACTAAGAGAA
F2: 3 TTTTAGATATTAGATTAAACTTTTAAAAGTTAAAAGTTTAATCTAATATCTAAAA 2

Template-switch alignment:
GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTC|AAAATCTATAATCTAATTTGAAAATTGAAAATTTTCAAATTAGATTATAGATTTT|TACAGCTATTACTATGATTCTCTT
GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTC|AAAATCTATAATCTAATTTGAAAATTGAAAATTTTCAAATTAGATTATAGATTTT|TACAGCTATTACTATGATTCTCTT

Mafft alignment:
GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTCAAAATCTATAATCTAATTTGAAAATTgaaAATTTTCAAATTAGATTATAGATTTTTACAGCTATTACTATGATTCTCTT
GACACACAGTGAAGTAAGGAATTTCAAAATCTATAATCTAATTTGAAAATTTTCAATTTTCAAATTAGATTATAGATTTTTACAGCTATTACTATGATTCTCTT
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chr3.85028914.85028982.85028915.85028983

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: - !

Switch process:
F1: L ATATGTATAGCTTATTAATG 1
F3: 4 AATTTAATGTGTTTTAATA R
RF: ATATGTATAGCTTATTAATGTGATATTCCAATTTATTCACATACTGTTTTATTTCGGTAAAACAGTATGTGAATAAATTGGAATATCAAATTTAATGTGTTTTAATA
RR: TATACATATCGAATAATTACACTATAAGGTTAAATAAGTGTATGACAAAATAAAGCCATTTTGTCATACACTTATTTAACCTTATAGTTTAAATTACACAAAATTAT
F2: 3 ACTATAAGGTTAAATAAGTGTATGACAAAATAAAGCCATTTTGTCATACACTTATTTAACCTTATAGT 2

Template-switch alignment:
ATATGTATAGCTTATTAATG|TGATATTCCAATTTATTCACATACTGTTTTACCGAAATAAAACAGTATGTGAATAAATTGGAATATCA|AATTTAATGTGTTTTAATA
ATATGTATAGCTTATTAATG|TGATATTCCAATTTATTCACATACTGTTTTACCGAAATAAAACAGTATGTGAATAAATTGGAATATCA|AATTTAATGTGTTTTAATA

Mafft alignment:
ATATGTATAGCTTATTAATGTGATATTCCAATTTATTCACATACTGTTTTAccgaaaTAAAACAGTATGTGAATAAATTGGAATATCAAATTTAATGTGTTTTAATA
ATATGTATAGCTTATTAATGTGATATTCCAATTTATTCACATACTGTTTTATTTCGGTAAAACAGTATGTGAATAAATTGGAATATCAAATTTAATGTGTTTTAATA
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chr3.171104059.171104091.171104060.171104092

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 4 INDEL
Ebert et al.: 4 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs781523247
alleles=CAATTAAACTTAAAGGAAATTTTCAA,TTGAAAATTTCCTTTAAGTTTAATTG

Switch process:
F1: L TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAA 1
F3: 4 ACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA R
RF: TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAATAATTGAAAATTTCCTTTAAGTTTAATTGTTAACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA
RR: AAAACGAAGACACAATGATTTTTCGAGAGACGGGACTTTGTAATCTTTATTAACTTTTAAAGGAAATTCAAATTAACAATTGTCAAACCTCCGCTCTGTATATGGTCTTAGGGATACTTTTCCATTT
F2: 3 ATTAACTTTTAAAGGAAATTCAAATTAACAAT 2

Template-switch alignment:
TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAA|TAACAATTAAACTTAAAGGAAATTTTCAATTA|ACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA
TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAA|TAACAATTAAACTTAAAGGAAATTTTCAATTA|ACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA

Mafft alignment:
TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAATAAcaattAAacTtaaaggAaaTTttcaaTTAACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA
TTTTGCTTCTGTGTTACTAAAAAGCTCTCTGCCCTGAAACATTAGAAATAATTGAAAATTTCCTTTAAGTTTAATTGTTAACAGTTTGGAGGCGAGACATATACCAGAATCCCTATGAAAAGGTAAA
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chr3.191912267.191912295.191912268.191912296

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 4 SNP, 2 INDEL; Chromium: 4 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 5 SNP, 0 INDEL
dbSNP: - !

Switch process:
F1: L TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGA 1
F3: 4 CGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG R
RF: TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGATTATGGCATCCCTAGAAGCATGCCATCACGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG
RR: ACTAGTACTGACGTTTTTTTCAAAGACGTTTACAGAGTTCTCAAATGACTAATACCGTAGGGATCTTCGTACGGTAGTGCCACCAAAGTTTACAATTTTTTCAGGGTCTTTCTATCTTGTCTCTCAC
F2: 3 AATACCGTAGGGATCTTCGTACGGTAGT 2

Template-switch alignment:
TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGA|TGATGGCATGCTTCTAGGGATGCCATAA|CGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG
TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGA|TGATGGCATGCTTCTAGGGATGCCATAA|CGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG

Mafft alignment:
TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGATgATGGCATgCtTctAgGgATGCCATaACGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG
TGATCATGACTGCAAAAAAAGTTTCTGCAAATGTCTCAAGAGTTTACTGATTATGGCATCCCTAGAAGCATGCCATCACGGTGGTTTCAAATGTTAAAAAAGTCCCAGAAAGATAGAACAGAGAGTG
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chr4.23758315.23758351.23758316.23758352

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs386672568
alleles=AGAATAGATCATGAAACAACAACAATAAAA,TTTTATTGTTGTTGTTTCATGATCTATTCT

Switch process:
F1: L GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGT 1
F3: 4 TCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT R
RF: GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGTTACTTTTATTGTTGTTGTTTCATGATCTATTCTGTATCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT
RR: CTACTCTCTAACCCTTAATCCGGACTCGGTCTATCTTTATTCTCATACAATGAAAATAACAACAACAAAGTACTAGATAAGACATAGAAGGTGTCCGTTCTTTTTGGACGAGAACTATCAGACGACTTATCA
F2: 3 ATGAAAATAACAACAACAAAGTACTAGATAAGACAT 2

Template-switch alignment:
GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGT|TACAGAATAGATCATGAAACAACAACAATAAAAGTA|TCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT
GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGT|TACAGAATAGATCATGAAACAACAACAATAAAAGTA|TCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT

Mafft alignment:
GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGTTA------------------CAgaATagATcaTgaaacaacaacaataaaaGTATCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT
GATGAGAGATTGGGAATTAGGCCTGAGCCAGATAGAAATAAGAGTATGTTACTTTTATTGTTGTTGTTTCATGATCTATTCT------------------GTATCTTCCACAGGCAAGAAAAACCTGCTCTTGATAGTCTGCTGAATAGT
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chr4.99111503.99111555.99111504.99111556

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 2 INDEL; Chromium: 3 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 2 INDEL
dbSNP: rs796863169
alleles=TAACTCAC,GTGAGTTA

Switch process:
F1: L CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTG 1
F3: 4 TTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA R
RF: CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTGGGAGAGGAAGTGAAGGAAGAGTGTGAGTTAACTCTTCCTTCACTTCCTCTCCTTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA
RR: GACCTAGGGTCGTCCAGGGTTTCCACGACCCTCTCCTTCACTTCCTTCTCACACTCAATTGAGAAGGAAGTGAAGGAGAGGAACCCCCTTAAAGGATATTCGTCAAGTT
F2: 3 CCTCTCCTTCACTTCCTTCTCACACTCAATTGAGAAGGAAGTGAAGGAGAGG 2

Template-switch alignment:
CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTG|GGAGAGGAAGTGAAGGAAGAGTTAACTCACACTCTTCCTTCACTTCCTCTCC|TTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA
CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTG|GGAGAGGAAGTGAAGGAAGAGTTAACTCACACTCTTCCTTCACTTCCTCTCC|TTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA

Mafft alignment:
CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTGGGAGAGGAAGTGAAGGAAGAGTtaactcacACTCTTCCTTCACTTCCTCTCCTTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA
CTGGATCCCAGCAGGTCCCAAAGGTGCTGGGAGAGGAAGTGAAGGAAGAGTGTGAGTTAACTCTTCCTTCACTTCCTCTCCTTGGGGGAATTTCCTATAAGCAGTTCAA
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chr4.114225983.114226119.114225984.114226120

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACT 1
F3: 4 GTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG R
RF: TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACTTTCTTTGTAGATGTAGAGGGAAACAGACGAAAGATGTCAAGAAGGAAAGCATTATTCCTTCTTGGTATCTTTGCTCTGTTTCCCTCTACATCTACAAAGAATAGGAAAGGAATAATGCTTTCCTTCTTGAGTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG
RR: AAACAGTGAAGAGAAGACAAGTGAAAGAAACATCTACATCTCCCTTTGTCTGCTTTCTACAGTTCTTCCTTTCGTAATAAGGAAGAACCATAGAAACGAGACAAAGGGAGATGTAGATGTTTCTTATCCTTTCCTTATTACGAAAGGAAGAACTCAGAACTGGACTTGTTCACTCGGTCC
F2: 3 AGTTCTTCCTTTCGTAATAAGGAAGAACCATAGAAACGAGACAAAGGGAGATGTAGATGTTTCTT 2

Template-switch alignment:
TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACT|TTCTTTGTAGATGTAGAGGGAAACAGAGCAAAGATACCAAGAAGGAATAATGCTTTCCTTCTTGA|GTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG
TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACT|TTCTTTGTAGATGTAGAGGGAAACAGAGCAAAGATACCAAGAAGGAATAATGCTTTCCTTCTTGA|GTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG

Mafft alignment:
TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACTTTCTTTGTAGATGTAGAGGGAAACAGAgcAAAGATacCAAG-----------------------------------------------------------------AAGGAATAATGCTTTCCTTCTTGAGTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG
TTTGTCACTTCTCTTCTGTTCACTTTCTTTGTAGATGTAGAGGGAAACAGACGAAAGATGTCAAGAAGGAAAGCATTATTCCTTCTTGGTATCTTTGCTCTGTTTCCCTCTACATCTACAAAGAATAGGAAAGGAATAATGCTTTCCTTCTTGAGTCTTGACCTGAACAAGTGAGCCAGG
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chr4.181206443.181206470.181206444.181206471

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 8 SNP, 2 INDEL; Chromium: 8 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 8 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796088816
alleles=AACATATATTTTATGGAAGGATCTGTA,TACAGATCCTTCCATAAAATATATGTT

Switch process:
F1: L CACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAA 1
F3: 4 ATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA R
RF: CACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAATACAGATCCTTCCATAAAATATATGTTATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA
RR: GTGGAGATTTACGTGCTGTCTGTTGTGAGTCTTCTCACAGACGATACTTTTATGTCTAGGAAGGTATTTTATATACAATAGATAATATTTTAACAACATATGACTCAGTAATACTATATCTATTCTTT
F2: 3 ATGTCTAGGAAGGTATTTTATATACAA 2

Template-switch alignment:
ACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAA|AACATATATTTTATGGAAGGATCTGTA|ATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA
ACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAA|AACATATATTTTATGGAAGGATCTGTA|ATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA

Mafft alignment:
ACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAAaACAtATatTTtatggAAggATcTGTaATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA
ACCTCTAAATGCACGACAGACAACACTCAGAAGAGTGTCTGCTATGAAAATACAGATCCTTCCATAAAATATATGTTATCTATTATAAAATTGTTGTATACTGAGTCATTATGATATAGATAAGAAA
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chr5.7754452.7754480.7754453.7754481

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTAT 1
F3: 4 TAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT R
RF: AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTATTGATAATTTCTGTACACAGAAATTATCATAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT
RR: TTTACAAGATGACAATTGTAAAAGTAATAGTATAGATAACTATTAAAGACATGTGTCTTTAATAGTATTAAAGTGTTTATATTCTCGTAACTAAAATTATTAA
F2: 3 ACTATTAAAGACATGTGTCTTTAATAGT 2

Template-switch alignment:
AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTAT|TGATAATTTCTGTGTACAGAAATTATCA|TAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT
AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTAT|TGATAATTTCTGTGTACAGAAATTATCA|TAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT

Mafft alignment:
AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTATTGATAATTTCTGTgtACAGAAATTATCATAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT
AAATGTTCTACTGTTAACATTTTCATTATCATATCTATTGATAATTTCTGTACACAGAAATTATCATAATTTCACAAATATAAGAGCATTGATTTTAATAATT

23



chr5.111411626.111411724.111411627.111411725

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGAC 1
F3: 4 CTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC R
RF: CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGACAAGTGGATTCTTCTTTGTGATCATCACCATTTATCTTAATTGTAAATCATCATTTACCTTAATTGTAAATAGTGATGATCACAAAGGAGAATCCACTTCTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC
RR: GTTCTTGACGAAGTGACCTTGAAGTCGTATCTTTGTTCTGTTCACCTAAGAAGAAACACTAGTAGTGGTAAATAGAATTAACATTTAGTAGTAAATGGAATTAACATTTATCACTACTAGTGTTTCCTCTTAGGTGAAGACAAAAGATAACCGTTTGTAATCTGAACGTGATTAGGG
F2: 3 TTCACCTAAGAAGAAACACTAGTAGTGGTAAATAGAATTAACATTTAGTAGTAAATGGAATTAACATTTATCACTACTAGTGTTTCCTCTTAGGTGAA 2

Template-switch alignment:
CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGAC|AAGTGGATTCTCCTTTGTGATCATCACTATTTACAATTAAGGTAAATGATGATTTACAATTAAGATAAATGGTGATGATCACAAAGAAGAATCCACTT|CTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC
CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGAC|AAGTGGATTCTCCTTTGTGATCATCACTATTTACAATTAAGGTAAATGATGATTTACAATTAAGATAAATGGTGATGATCACAAAGAAGAATCCACTT|CTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC

Mafft alignment:
CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGACAAGTGGATTCTcCTTTGTGATCATCACtATTTAcaaTtAagGTAAATgATgATTTACaaTtAagaTAAATgGTGATGATCACAAAGaAGAATCCACTTCTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC
CAAGAACTGCTTCACTGGAACTTCAGCATAGAAACAAGACAAGTGGATTCTTCTTTGTGATCATCACCATTTATCTTAATTGTAAATCATCATTTACCTTAATTGTAAATAGTGATGATCACAAAGGAGAATCCACTTCTGTTTTCTATTGGCAAACATTAGACTTGCACTAATCCC
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chr6.4365474.4365501.4365475.4365502

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 9 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 2 INDEL
dbSNP: rs386696393
alleles=AGTGAGAGGTTAGTAAGAAAG,CTTTCTTACTAACCTCTCACT,CTTTCTTACTAACCTTTCACT

Switch process:
F1: L ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGA 1
F3: 4 ATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA R
RF: ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGATACCTTTCTTACTAACCTCTCACTGTAATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA
RR: TAAGTGCATATCTCGTTTTTTAATTATGGATGTCGTTCACATTGATCTATGGAAAGAATGATTGGAGAGTGACATTATACAAAACAAAAATAGAATAAGGATAAGTATTTATACATACTCTT
F2: 3 ATGGAAAGAATGATTGGAGAGTGACAT 2

Template-switch alignment:
ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGA|TACAGTGAGAGGTTAGTAAGAAAGGTA|ATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA
ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGA|TACAGTGAGAGGTTAGTAAGAAAGGTA|ATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA

Mafft alignment:
ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGATACagTgagaggTtAgtaagaAagGTAATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA
ATTCACGTATAGAGCAAAAAATTAATACCTACAGCAAGTGTAACTAGATACCTTTCTTACTAACCTCTCACTGTAATATGTTTTGTTTTTATCTTATTCCTATTCATAAATATGTATGAGAA
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chr6.20824931.20824958.20824932.20824959

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 4 INDEL; Chromium: 4 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386697798
alleles=CTAATATATCTTGCTTCTTTTTC,GAAAAAGAAGCAAGATATATTAG

Switch process:
F1: L TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATT 1
F3: 4 CTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT R
RF: TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATTAGGAAAAAGAAGCAAGATATATTAGCTCTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT
RR: AACATAAAATTTTTAAGAACTGACAATTTTACCGTACAAACACTATTAATCCTTTTTCTTCGTTCTATATAATCGAGAATATCGTCTATTCAACATCAATTAACCATCAAGTACAATTTCAAAA
F2: 3 TCCTTTTTCTTCGTTCTATATAATCGA 2

Template-switch alignment:
TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATT|AGCTAATATATCTTGCTTCTTTTTCCT|CTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT
TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATT|AGCTAATATATCTTGCTTCTTTTTCCT|CTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT

Mafft alignment:
TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATTAGctAAtAtAtcttgctTcTtTTtcCTCTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT
TTGTATTTTAAAAATTCTTGACTGTTAAAATGGCATGTTTGTGATAATTAGGAAAAAGAAGCAAGATATATTAGCTCTTATAGCAGATAAGTTGTAGTTAATTGGTAGTTCATGTTAAAGTTTT
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chr6.23710582.23710611.23710583.23710612

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 4 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 2 INDEL
dbSNP: rs386698030
alleles=TGGAATTAAATTTGGAC,GTCCAAATTTAATTCCA

Switch process:
F1: L AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACC 1
F3: 4 TACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT R
RF: AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACCAGATTGGTCCAAATTTAATTCCACAATCTTACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT
RR: TTTACTGATATCCTATTAAAGAAGTTAGTGAAAATGAAAATTTGGTCTAACCAGGTTTAAATTAAGGTGTTAGAATGAGAGACGGATGATGAGTTTCCCCGTATCCTCAACCCGTATA
F2: 3 TCTAACCAGGTTTAAATTAAGGTGTTAGA 2

Template-switch alignment:
AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACC|AGATTGTGGAATTAAATTTGGACCAATCT|TACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT
AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACC|AGATTGTGGAATTAAATTTGGACCAATCT|TACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT

Mafft alignment:
AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACCAGATTG--tggAATTaAATTtggacCAATCTTACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT
AAATGACTATAGGATAATTTCTTCAATCACTTTTACTTTTAAACCAGATTGGTCCAAATTTAATTCCA--CAATCTTACTCTCTGCCTACTACTCAAAGGGGCATAGGAGTTGGGCATAT
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chr6.150755920.150755955.150755921.150755956

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 6 SNP, 2 INDEL; Chromium: 6 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 6 SNP, 2 INDEL
dbSNP: rs1554268274
alleles=TGGTAGATAGAAGCTGCATTTACT,T; rs1554268315;alleles=A,AGTAAATGCAGCTTCTATCTACCA !

Switch process:
F1: L TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCA 1
F3: 4 AAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT R
RF: TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCATCTTGTAGTAAATGCAGCTTCTATCTACCACAAGAAAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT
RR: ATAATTTCTAAATTAAAAATTAAATTTTTTTAAATAAAAAAAGGTAGAACATCATTTACGTCGAAGATAGATGGTGTTCTTTTTCGTCTCCCGTGAAGACAAGTCTAATATTTTAACGACGACA
F2: 3 AGAACATCATTTACGTCGAAGATAGATGGTGTTCT 2

Template-switch alignment:
TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCA|TCTTGTGGTAGATAGAAGCTGCATTTACTACAAGA|AAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT
TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCA|TCTTGTGGTAGATAGAAGCTGCATTTACTACAAGA|AAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT

Mafft alignment:
TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCATCTTGTgGTAgATagAagcTgcATtTACtACAAGAAAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT
TATTAAAGATTTAATTTTTAATTTAAAAAAATTTATTTTTTTCCATCTTGTAGTAAATGCAGCTTCTATCTACCACAAGAAAAAGCAGAGGGCACTTCTGTTCAGATTATAAAATTGCTGCTGT
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chr6.164727430.164727459.164727431.164727460

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTT 1
F3: 4 GAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG R
RF: ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTTCAATACTCCCTAGTATTGTGGGAGTATTGGAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG
RR: TGTGATGCGAGTCTAGTCTTATAGAGTCCCTCGTTCTGGAAGTTATGAGGGATCATAACACCCTCATAACCTTTCGAACCCGGTACTTCTAATATGAATCGTTCATTCTC
F2: 3 GTTATGAGGGATCATAACACCCTCATAAC 2

Template-switch alignment:
ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTT|CAATACTCCCACAATACTAGGGAGTATTG|GAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG
ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTT|CAATACTCCCACAATACTAGGGAGTATTG|GAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG

Mafft alignment:
ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTTCAATACTCCCacaatactaGGGAGTATTGGAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG
ACACTACGCTCAGATCAGAATATCTCAGGGAGCAAGACCTTCAATACTCCCTAGTATTGTGGGAGTATTGGAAAGCTTGGGCCATGAAGATTATACTTAGCAAGTAAGAG
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chr7.9955914.9955949.9955915.9955950

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 17 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386710176
alleles=ACAG,TTTT; alleles=AGTGGGGAAGA,TCTTCCCCACT; rs386710178;alleles=AAAA,CTGT !

Switch process:
F1: L GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGA 1
F3: 4 ACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT R
RF: GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGATAATTTTCTTTGTCTTCCCCACTCAAAGCTGTTTAACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT
RR: CAATTGTATAAATTAGTGTGATCAGTTTAAGATGCATGGGTCAAAACTATTAAAAGAAACAGAAGGGGTGAGTTTCGACAAATTGTAAATAACTCATGTACTTGAGACTATCTATAATTAACTGTGTTGA
F2: 3 ATTAAAAGAAACAGAAGGGGTGAGTTTCGACAAAT 2

Template-switch alignment:
GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGA|TAAACAGCTTTGAGTGGGGAAGACAAAGAAAATTA|ACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT
GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGA|TAAACAGCTTTGAGTGGGGAAGACAAAGAAAATTA|ACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT

Mafft alignment:
GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGATAAacagCTTTGagTggggaAgaCAAAGaaaaTTAACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT
GTTAACATATTTAATCACACTAGTCAAATTCTACGTACCCAGTTTTGATAATTTTCTTTGTCTTCCCCACTCAAAGCTGTTTAACATTTATTGAGTACATGAACTCTGATAGATATTAATTGACACAACT
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chr7.21909784.21909756.21909730.21909817

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L ATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTAC 1
F3: 4 CACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG R
RF: TACCATCCTCATCATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTACAGAGGCCTGAAGGAAGGAAAGAACAAATGGTACACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG
RR: ATGGTAGGAGTAGTAGCTGTCCGGAGAGAAATGGTCTACACCTTGTCGAGTGATGTCTCCGGACTTCCTTCCTTTCTTGTTTACCATGTGTCGTCGGGTCTTAGTCTGGGTTCTCTTCTCGTGTTCACATC
F2: 3 ATGGTAGGAGTAGTAGCTGTCCGGAGA 2

Template-switch alignment:
ATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTAC|AGAGGCCTGTCGATGATGAGGATGGTA|CACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG
ATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTAC|AGAGGCCTGTCGATGATGAGGATGGTA|CACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG

Mafft alignment:
ATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTACAGAGGCCTGtcGatgatgAgG-----ATGGTACACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG
ATCGACAGGCCTCTCTTTACCAGATGTGGAACAGCTCACTACAGAGGCCTGAAGGAAGGAAAGAACAAATGGTACACAGCAGCCCAGAATCAGACCCAAGAGAAGAGCACAAGTGTAG
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chr7.28419452.28419483.28419453.28419484

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 6 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs758242915
alleles=-,C,CACT,CACTATTAATCAACAGCTCACCC; rs1554317026;alleles=GGGTGAGCTGTTGATTAATAGTG,- !

Switch process:
F1: L GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCT 1
F3: 4 TTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA R
RF: GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCTTTGCACTATTAATCAACAGCTCACCCATCAATTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA
RR: CACTATGCAACCGAACCGGTAAACGTCAGAGACAGACGTAAAGACACAGAAACGTGATAATTAGTTGTCGAGTGGGTAGTTAAAAGCTGGTCACGGTCCCCCGCTAATAAAACCTAAGAAAGGAGGTT
F2: 3 AACGTGATAATTAGTTGTCGAGTGGGTAGTT 2

Template-switch alignment:
GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCT|TTGATGGGTGAGCTGTTGATTAATAGTGCAA|TTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA
GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCT|TTGATGGGTGAGCTGTTGATTAATAGTGCAA|TTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA

Mafft alignment:
GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCTTtgatgggTGagCTgTTgATtAAtAGt-------gCAATTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA
GTGATACGTTGGCTTGGCCATTTGCAGTCTCTGTCTGCATTTCTGTGTCTT-------TGCACTATTAATCAACAGCTCACCCATCAATTTTCGACCAGTGCCAGGGGGCGATTATTTTGGATTCTTTCCTCCAA
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chr7.117716979.117717014.117716980.117717015

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 2 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386717124
alleles=CCGTTCTCATCTACTCCCAAGGTGGCTTA,TAAGCCACCTTGGGAGTAGATGAGAACGG,TAAGCCACCTTGGGAGTAGATGAGAATGG

Switch process:
F1: L TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCT 1
F3: 4 TCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC R
RF: TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCTTTGTAAGCCACCTTGGGAGTAGATGAGAACGGCAATCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC
RR: AATATTAGGACGAGAGACGCGGGGTGGAAGGGTGGGTGTGTGTCCAGAAACATTCGGTGGAACCCTCATCTACTCTTGCCGTTAGTTAGTTGTACCAAACCACTTGTTTGGTATATAATGTTTCACGAAG
F2: 3 AACATTCGGTGGAACCCTCATCTACTCTTGCCGTT 2

Template-switch alignment:
TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCT|TTGCCGTTCTCATCTACTCCCAAGGTGGCTTACAA|TCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC
TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCT|TTGCCGTTCTCATCTACTCCCAAGGTGGCTTACAA|TCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC

Mafft alignment:
TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCTTTGccgttCtCaTctactcccaAgGtGgcttaCAATCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC
TTATAATCCTGCTCTCTGCGCCCCACCTTCCCACCCACACACAGGTCTTTGTAAGCCACCTTGGGAGTAGATGAGAACGGCAATCAATCAACATGGTTTGGTGAACAAACCATATATTACAAAGTGCTTC
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chr7.124723315.124723417.124723316.124723418

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCA 1
F3: 4 CTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA R
RF: ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCAGTCACAGGCCCAATGCTGAACAGAGGTACCATCAAGGAAAGATTCACCACAGAGTTGAACTTGACAAGGTCCAAAATCTGTGTCTTGGCCTTGGCCTGTGACCTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA
RR: TGTAAGAATAGTGTAGAGTCAGTCAGTCAAACAGTTAGGGTCAGTGTCCGGGTTACGACTTGTCTCCATGGTAGTTCCTTTCTAAGTGGTGTCTCAACTTGAACTGTTCCAGGTTTTAGACACAGAACCGGAACCGGACACTGGAAATATAAGTTTTTTACAGATGTTAAACAATTTATTTAT
F2: 3 CAGTGTCCGGGTTACGACTTGTCTCCATGGTAGTTCCTTTCTAAGTGGTGTCTCAACTTGAACTGTTCCAGGTTTTAGACACAGAACCGGAACCGGACACTG 2

Template-switch alignment:
ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCA|GTCACAGGCCAAGGCCAAGACACAGATTTTGGACCTTGTCAAGTTCAACTCTGTGGTGAATCTTTCCTTGATGGTACCTCTGTTCAGCATTGGGCCTGTGAC|CTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA
ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCA|GTCACAGGCCAAGGCCAAGACACAGATTTTGGACCTTGTCAAGTTCAACTCTGTGGTGAATCTTTCCTTGATGGTACCTCTGTTCAGCATTGGGCCTGTGAC|CTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA

Mafft alignment:
ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCAGTCACAGGCCaAggcCaagACAcAGaTtttggAcCttGtcAAGtTcaACtctgtgGTgaAtCTTtcCttGaT--ggtAcCTcTGTtcaGcatTgGGCCTGTGACCTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA
ACATTCTTATCACATCTCAGTCAGTCAGTTTGTCAATCCCAGTCACAGGCCCAATGCTGAACAGAGGTACC--ATCAAGGAAAGATTCACCACAGAGTTGAACTTGACAAGGTCCAAAATCTGTGTCTTGGCCTTGGCCTGTGACCTTTATATTCAAAAAATGTCTACAATTTGTTAAATAAATA
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chr7.142889266.142889296.142889267.142889297

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 4 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 4 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs797012981
alleles=CAAA,TTTG;

Switch process:
F1: L GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGA 1
F3: 4 CCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC R
RF: GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGAGGCACAGGAGCTCTTTGGAGCTCCTGTGCCCCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC
RR: CCCCGTCTCTCCAGTGTCAATGTGTCAGGACTCGACCTCCGTGTCCTCGAGAAACCTCGAGGACACGGGGGCTACAAAGGCGTAAACCCCGTGTTAAAGAGCTGG
F2: 3 CCGTGTCCTCGAGAAACCTCGAGGACACGG 2

Template-switch alignment:
GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGA|GGCACAGGAGCTCCAAAGAGCTCCTGTGCC|CCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC
GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGA|GGCACAGGAGCTCCAAAGAGCTCCTGTGCC|CCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC

Mafft alignment:
GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGAGGCACAGGAGCTCcaaaGAGCTCCTGTGCCCCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC
GGGGCAGAGAGGTCACAGTTACACAGTCCTGAGCTGGAGGCACAGGAGCTCTTTGGAGCTCCTGTGCCCCCGATGTTTCCGCATTTGGGGCACAATTTCTCGACC
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chr8.31526297.31526340.31526312.31526340

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 1 SNP, 1 INDEL; Chromium: 1 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs115460829
alleles=A,G,T; rs142735229;alleles=ATTAGCAGTGGACATT,ATT !

Switch process:
F1: L ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCT 1
F3: 4 GACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG R
RF: ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCTAATTGCCTGGCAATTTGACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG
RR: TATAAATTTGTATATTTATAAATTTGTGTATTTACAGGTGACGATTAACGGACCGTTAAACTGACGTTTACCTCATCTCGACTAACATTGTAATATACGTTTACTC
F2: 3 TTTACAGGTGACGATTAACGGACCGTTAA 2

Template-switch alignment:
ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCT|AATTGCCAGGCAATTAGCAGTGGACATTT|GACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG
ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCT|AATTGCCAGGCAATTAGCAGTGGACATTT|GACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG

Mafft alignment:
ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCTAATTGCCaGGCAattagcagtggacATTTGACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG
ATATTTAAACATATAAATATTTAAACACATAAATGTCCACTGCTAATTGCCTGGCA-------------ATTTGACTGCAAATGGAGTAGAGCTGATTGTAACATTATATGCAAATGAG
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chr9.71177609.71177637.71177610.71177638

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 6 INDEL; Chromium: 2 SNP, 6 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386734885
alleles=GAGTCATTCATGTATTAGGAAAACCT,AGGTTTTCCTAATACATGAATGACTC

Switch process:
F1: L CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCT 1
F3: 4 TCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT R
RF: CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCTTAGGTTTTCCTAATACATGAATGACTCATCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT
RR: GATGCTGACATGTAATTTCTGGATTCAAAAGTGTGTACATTTGTCTTAGAATCCAAAAGGATTATGTACTTACTGAGTAGAAAAGTGTATGAATTTATAAGTTGAATTTCTTCCGGGTTGATTATAA
F2: 3 ATCCAAAAGGATTATGTACTTACTGAGT 2

Template-switch alignment:
CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCT|TGAGTCATTCATGTATTAGGAAAACCTA|TCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT
CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCT|TGAGTCATTCATGTATTAGGAAAACCTA|TCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT

Mafft alignment:
CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCTTgaGTcaTtCatgTAttaGgAaaACctATCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT
CTACGACTGTACATTAAAGACCTAAGTTTTCACACATGTAAACAGAATCTTAGGTTTTCCTAATACATGAATGACTCATCTTTTCACATACTTAAATATTCAACTTAAAGAAGGCCCAACTAATATT
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chr9.119905030.119905057.119905031.119905058

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 1 INDEL; Chromium: 2 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs7046056
alleles=T,A,C; rs62569069;alleles=T,A,C; rs1554743378;alleles=TATT,TATTCACCTATT

Switch process:
F1: L TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCC 1
F3: 4 TCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC R
RF: TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCCAGGTGAATACTTTCAATAGAAAGTATTCACCTTTCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC
RR: ACCAAGTTGTTTCTGGACTCAAGTGTTCCCCGGAGGGTCCACTTATGAAAGTTATCTTTCATAAGTGGAAAGATAGGTTCTAGTCACTGACTACGGTCGGGTCCGGGGTTCCGGGACG
F2: 3 TTATGAAAGTTATCTTTCATAAGTGGA 2

Template-switch alignment:
TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCC|AGGTGAATACTTTCTATTGAAAGTATT|TCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC
TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCC|AGGTGAATACTTTCTATTGAAAGTATT|TCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC

Mafft alignment:
TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCCAGGTGAATACTTTCtATtGAAAGTA------TTTCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC
TGGTTCAACAAAGACCTGAGTTCACAAGGGGCCTCCCAGGTGAATACTTTCAATAGAAAGTATTCACCTTTCTATCCAAGATCAGTGACTGATGCCAGCCCAGGCCCCAAGGCCCTGC
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chr10.3134417.3134448.3134418.3134449

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 4 INDEL; Chromium: 3 SNP, 3 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 3 INDEL
dbSNP: rs767449759
alleles=TTCTATTTAACAGCAAAGTGTTACTGT,ACAGTAACACTTTGCTGTTAAATAGAA

Switch process:
F1: L TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTC 1
F3: 4 AACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC R
RF: TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTCATACAGTAACACTTTGCTGTTAAATAGAAATAACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC
RR: ATATTCCTGGATCTTTATTTTTGTACTTAAGACGTTTTATCTTTAACAGTATGTCATTGTGAAACGACAATTTATCTTTATTGACCATAAAGTATATTGAGATTGGTGGTTGTCCCACCCCGTGGGAG
F2: 3 TATGTCATTGTGAAACGACAATTTATCTTTA 2

Template-switch alignment:
TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTC|ATTTCTATTTAACAGCAAAGTGTTACTGTAT|AACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC
TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTC|ATTTCTATTTAACAGCAAAGTGTTACTGTAT|AACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC

Mafft alignment:
TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTCATttctatttaACAGcAAagtgTTaCTGT---------ATAACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC
TATAAGGACCTAGAAATAAAAACATGAATTCTGCAAAATAGAAATTGTCAT---------ACAGTAACACTTTGCTGTTAAATAGAAATAACTGGTATTTCATATAACTCTAACCACCAACAGGGTGGGGCACCCTC
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chr10.107861321.107861358.107861322.107861359

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 6 SNP, 6 INDEL; Chromium: 4 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs386747425
alleles=GATAGACCCCTATCTACACTATTTTAT,ATAAAATAGTGTAGATAGGGGTCTATC

Switch process:
F1: L CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATT 1
F3: 4 TTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG R
RF: CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATTGATAAATAAAATAGTGTAGATAGGGGTCTATCTTATCTTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG
RR: GTAGTCTCACATTACTTATTATAACTATTATAGTATATTCTACATAACTATTTATTTTATCACATCTATCCCCAGATAGAATAGAAGTTACCTGTGGGTACTCTTACTGCTTCGAGTCTCTTCAGTTTC
F2: 3 CTATTTATTTTATCACATCTATCCCCAGATAGAATAG 2

Template-switch alignment:
CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATT|GATAAGATAGACCCCTATCTACACTATTTTATTTATC|TTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG
CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATT|GATAAGATAGACCCCTATCTACACTATTTTATTTATC|TTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG

Mafft alignment:
CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATTGATA-------------AGATAGacccCTATCtacactattttatTTATCTTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG
CATCAGAGTGTAATGAATAATATTGATAATATCATATAAGATGTATTGATAAATAAAATAGTGTAGATAGGGGTCTATC-------------TTATCTTCAATGGACACCCATGAGAATGACGAAGCTCAGAGAAGTCAAAG
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chr12.27113206.27113243.27113207.27113244

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs71437321
alleles=AAA,TTT

Switch process:
F1: L TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCT 1
F3: 4 CAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG R
RF: TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCTGATTTTATCAGGCTGATTTTATCAGCCTGATAAAATCCAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG
RR: AGTAATGACGGAAACCTAAATCATTTTAACTCGACTAAAATAGTCCGACTAAAATAGTCGGACTATTTTAGGTCCGACTCCGACCTCCCAACATACTCGGGTCC
F2: 3 CTAAAATAGTCCGACTAAAATAGTCGGACTATTTTAG 2

Template-switch alignment:
TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCT|GATTTTATCAGGCTGATAAAATCAGCCTGATAAAATC|CAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG
TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCT|GATTTTATCAGGCTGATAAAATCAGCCTGATAAAATC|CAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG

Mafft alignment:
TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCTGATTTTATCAGGCTGATaaaATCAGCCTGATAAAATCCAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG
TCATTACTGCCTTTGGATTTAGTAAAATTGAGCTGATTTTATCAGGCTGATTTTATCAGCCTGATAAAATCCAGGCTGAGGCTGGAGGGTTGTATGAGCCCAGG
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chr12.76033767.76033825.76033768.76033826

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 1 INDEL; Chromium: 0 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 1 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L TTGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTC 1
F3: 4 GCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC R
RF: TTGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTCTTAATTTGTTAAGTCACCAACTGTTGGTGGTAACTGTTGAAATAACAAATTAAGAGCAAAGTTGCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC
RR: AACTTTTATAGTCATCACATTCCTAGGGCATCTAACCACTATTGAAACGAGAATTAAACAATTCAGTGGTTGACAACCACCATTGACAACTTTATTGTTTAATTCTCGTTTCAACGGTATACGAGTATAAACCGTTTATACAGTTTTACCGGTATAAACG
F2: 3 TTGATACGAGAATTAAACAATTCAGTGGTTGACAACCACCATTGACAACTTTATTGTT 2

Template-switch alignment:
TGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTC|TTGTTATTTCAACAGTTACCACCAACAGTTGGTGACTTAACAAATTAAGAGCAtAGTT|GCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC
TGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTC|TTGTTATTTCAACAGTTACCACCAACAGTTGGTGACTTAACAAATTAAGAGCAAAGTT|GCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC

Mafft alignment:
TGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTC-----TTGTTAttTCAaCAgtTaccaccaacAgtTGgTGActTAACAAATTAAGAGCAtAGTTGCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC
TGAAAATATCAGTAGTGTAAGGATCCCGTAGATTGGTGATAACTTTGCTCTTAATTTGTTAAGTCACCAACTGTTGGTGGTAACTGTTGAAATAACAAATTAAGAGCAAAGTTGCCATATGCTCATATTTGGCAAATATGTCAAAATGGCCATATTTGC
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chr12.133076335.133076365.133076336.133076366

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 4 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796744802
alleles=CTTT,AAAG; rs55634947;alleles=A,ACATTATTTCACA,ACATTATTTTACA,ATATTATTTCACA

Switch process:
F1: L CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCA 1
F3: 4 GAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA R
RF: CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCAAAATAATGTTTCATAGCAAAGGCTATGAAACATTATTTCACAGAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA
RR: GTATCCTGAGGATTATCTTTTCACTAAGTATCGTTTTATTACAAAGTATCGTTTCCGATACTTTGTAATAAAGTGTCTTCTATCTGTGATCAGTTACTAGTCAAAGTATAATAGTATTTTTCATT
F2: 3 AAAGTATCGTTTCCGATACTTTGTAATAAA 2

Template-switch alignment:
CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCA|AAATAATGTTTCATAGCCTTTGCTATGAAA|GAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA
CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCA|AAATAATGTTTCATAGCCTTTGCTATGAAA|GAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA

Mafft alignment:
CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCAAAATAATGTTTCATAGCctttGCTATGAA------------AGAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA
CATAGGACTCCTAATAGAAAAGTGATTCATAGCAAAATAATGTTTCATAGCAAAGGCTATGAAACATTATTTCACAGAAGATAGACACTAGTCAATGATCAGTTTCATATTATCATAAAAAGTAA
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chr13.43768955.43769039.43768958.43768997

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTG 1
F3: 4 TGGT R
RF: GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTGTTGCTTCTTCTCTCCTCAAATAGAAATTAACTAATAGCAATTTGTTTATTTTATTTTCACTGATACTAGAAAATAAGCAAATTGCTATTAGTTAATTTCTATTTGAGGAGAGAAGAAGCAACATGGTGAACAATGTGGT
RR: CTTAGAGAGGTTACGGTATAGAGTTAAAGTTATGAATTGTGACACAACGAAGAAGAGAGGAGTTTATCTTTAATTGATTATCGTTAAACAAATAAAATAAAAGTGACTATGATCTTTTATTCGTTTAACGATAATCAATTAAAGATAAACTCCTCTCTTCTTCGTTGTACCACTTGTTACACCA
F2: 3 ACAACGAAGAAGAGAGGAGTTTATCTTTAATTGATTATCGTTAAACAAATAAAATAAAAGTGACTATGATCTTTTATTCGTT 2

Template-switch alignment:
GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTG|TTGCTTATTTTCTAGTATCAGTGAAAATAAAATAAACAAATTGCTATTAGTTAATTTCTATTTGAGGAGAGAAGAAGCAACA|TGGT
GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTG|TTGCTTATTTTCTAGTATCAGTGAAAATAAAATAAACAAATTGCTATTAGTTAATTTCTATTTGAGGAGAGAAGAAGCAACA|TGGT

Mafft alignment:
GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTGTTGCTTaTT---------------------------------------TTcTAgTaTCAgTGAaA--AtAAAATAAaCAAATTGCTATTAGTTAATTTCTATTTGAGGAGAGAAGAAGCAACATGGT
GAATCTCTCCAATGCCATATCTCAATTTCAATACTTAACACTGTGTTGCTTCTTCTCTCCTCAAATAGAAATTAACTAATAGCAATTTGTTTATTTTATTTTCACTGATACTAGAAAATAAGCAAATTGCTATTAGTTAATTTCTATTTGAGGAGAGAAGAAGCAACATGGT
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chr14.31223690.31223719.31223691.31223720

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs66546377
alleles=AAA,TTT

Switch process:
F1: L CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGT 1
F3: 4 TGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT R
RF: CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGTGGATAAATTAGAATTTTTCTAATTTATCCTGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT
RR: GGTATGTAATGGACTTGTGAACAGATATTTTGGTTCCACCTATTTAATCTTAAAAAGATTAAATAGGACTCTATTTAATCTCGGACCCCTTATCATAATATAAA
F2: 3 CCTATTTAATCTTAAAAAGATTAAATAGG 2

Template-switch alignment:
CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGT|GGATAAATTAGAAAAATTCTAATTTATCC|TGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT
CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGT|GGATAAATTAGAAAAATTCTAATTTATCC|TGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT

Mafft alignment:
CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGTGGATAAATTAGAAaaaTTCTAATTTATCCTGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT
CCATACATTACCTGAACACTTGTCTATAAAACCAAGGTGGATAAATTAGAATTTTTCTAATTTATCCTGAGATAAATTAGAGCCTGGGGAATAGTATTATATTT
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chr15.29755973.29756002.29755974.29756003

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs35653384
alleles=ACA,TGT

Switch process:
F1: L ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTG 1
F3: 4 ACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA R
RF: ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTGTTCCCTCTAACATTGTATGTTAGAGGGAAACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA
RR: TATTTTTAAATATCTTATTTTTTCCATTTGTGGACAACAAGGGAGATTGTAACATACAATCTCCCTTTGTATTTTACCCAGACAATTTTATCGACATTTATACT
F2: 3 AAGGGAGATTGTAACATACAATCTCCCTT 2

Template-switch alignment:
ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTG|TTCCCTCTAACATACAATGTTAGAGGGAA|ACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA
ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTG|TTCCCTCTAACATACAATGTTAGAGGGAA|ACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA

Mafft alignment:
ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTGTTCCCTCTAACATacaATGTTAGAGGGAAACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA
ATAAAAATTTATAGAATAAAAAAGGTAAACACCTGTTGTTCCCTCTAACATTGTATGTTAGAGGGAAACATAAAATGGGTCTGTTAAAATAGCTGTAAATATGA
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chr15.35967577.35967608.35967578.35967609

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 7 SNP, 2 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
rs386783006
alleles=CTTACACAAGGGGGAAGTCAAAT,ATTTGACTTCCCCCTTGTGTAAG !!

Switch process:
F1: L TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAA 1
F3: 4 AGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT R
RF: TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAACATGATTTGACTTCCCCCTTGTGTAAGCATGAGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT
RR: AACTTTTACGTTTCCTTAATGAATTCTTATTGTGTTTGGTGGTACTTGTACTAAACTGAAGGGGGAACACATTCGTACTCACCTAATATACTTCTAACTAAATCAAACCAATAGTTTATAGGAA
F2: 3 GTACTAAACTGAAGGGGGAACACATTCGTAC 2

Template-switch alignment:
TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAA|CATGCTTACACAAGGGGGAAGTCAAATCATG|AGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT
TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAA|CATGCTTACACAAGGGGGAAGTCAAATCATG|AGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT

Mafft alignment:
TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAACATGcTTacACaagggggaaGTcaAAtCATGAGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT
TTGAAAATGCAAAGGAATTACTTAAGAATAACACAAACCACCATGAACATGATTTGACTTCCCCCTTGTGTAAGCATGAGTGGATTATATGAAGATTGATTTAGTTTGGTTATCAAATATCCTT
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chr15.52720987.52720989.52720932.52721059

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 1 SNP, 1 INDEL; Chromium: 1 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 1 INDEL
dbSNP: rs137966316
alleles=CGTCAGTAGACAACG,CG,CGTCAGTAGACAACGTCAGTAGACAACG; !

Switch process:
F1: L AGTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACAT 1
F3: 4 ATGGGTAT R
RF: GATGAAGTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACATCGTCAGTAGACAACGATGTACTACTGATATAGTCGACAATGCTACCATTCCTAATCTAAAAGAACTTCATCATGGGTAT
RR: CTACTTCAAGAAAATCTAATCCTTACCATCGTAACAGCTGATGTAGTCATCATGTAGCAGTCATCTGTTGCTACATGATGACTATATCAGCTGTTACGATGGTAAGGATTAGATTTTCTTGAAGTAGTACCCATA
F2: 3 CTACTTCAAGAAAATCTAATCCTTACCATCGTAACAGCTGATGTAGTCATCATGTAGC 2

Template-switch alignment:
GTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACAT|CGATGTACTACTGATGTAGTCGACAATGCTACCATTCCTAATCTAAAAGAACTTCATC|ATGGGTAT
GTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACAT|CGATGTACTACTGATGTAGTCGACAATGCTACCATTCCTAATCTAAAAGAACTTCATC|ATGGGTAT

Mafft alignment:
GTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACAT-------------CGATGTACTACTGATgTAGTCGACAATGCTACCATTCCTAATCTAAAAGAACTTCATCATGGGTAT
GTTCTTTTAGATTAGGAATGGTAGCATTGTCGACTACATCAGTAGTACATCGTCAGTAGACAACGATGTACTACTGATATAGTCGACAATGCTACCATTCCTAATCTAAAAGAACTTCATCATGGGTAT

48



chr17.36167846.36167898.36167851.36167899

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs1317646335
alleles=-,GATGAAAGTCGAGAGTGTGGTGAGCACTTCCCTG;

rs1238387932;alleles=CAGGGAAGTGCTCACCACACTCTCGACTTTCATCTGGG,-

Switch process:
F1: L TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGG 1
F3: 4 ATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG R
RF: TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGGGGGCGATCCGGACAGGGAAGTGCTCACCACACTCTCGACTTTCATCTGGGTCATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG
RR: AAAACACCGGTGGGGTCCACAGGTCTATATGTGTCCTCTGACACCGACCCCCCGCTAGGCCTGTCCCTTCACGAGTGGTGTGAGAGCTGAAAGTAGACCCAGTACACTCCCTACCCGAGCCACAGTGTCACAGGACGGGTCGGGTGGACC
F2: 3 CTAGGCCTGTCCCTTCACGAGTGGTGTGAGAGCTGAAAGTAGACCCAG 2

Template-switch alignment:
TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGG|GACCCAGATGAAAGTCGAGAGTGTGGTGAGCACTTCCCTGTCCGGATC|ATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG
TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGG|GACCCAGATGAAAGTCGAGAGTGTGGTGAGCACTTCCCTGTCCGGATC|ATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG

Mafft alignment:
TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGGGacCcAgatGaAagtCgaGagtGTGgTgAgCACttcCctG-------TCcGGaTCATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG
TTTTGTGGCCACCCCAGGTGTCCAGATATACACAGGAGACTGTGGCTGGGGGGCGATCCGGA---CAGGGAAGTGCTCACCACACTCTCGACTTTCATCTGGGTCATGTGAGGGATGGGCTCGGTGTCACAGTGTCCTGCCCAGCCCACCTGG
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chr17.61667231.61667262.61667232.61667263

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 8 SNP, 4 INDEL; Chromium: 3 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 3 SNP, 0 INDEL
dbSNP: s386798222
alleles=GTGATTGCATGTAACCATAGAATTTAT,ATAAATTCTATGGTTACATGCAATCAC

Switch process:
F1: L TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCA 1
F3: 4 AGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC R
RF: TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCATTATAAATTCTATGGTTACATGCAATCACAAAGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC
RR: ATTTCTATAATAGTAATTTAAGATAATGGTGGTGGTTCATGACGAAGAGTAATATTTAAGATACCAATGTACGTTAGTGTTTCTTACACTGACTCACCGAAAAAAAAACTCTCTCAGAACGAGACAACG
F2: 3 AATATTTAAGATACCAATGTACGTTAGTGTT 2

Template-switch alignment:
TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCA|TTGTGATTGCATGTAACCATAGAATTTATAA|AGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC
TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCA|TTGTGATTGCATGTAACCATAGAATTTATAA|AGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC

Mafft alignment:
TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCAT---------TgTGaTTgCATGtAAccatagaatTtAtAAAGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC
TAAAGATATTATCATTAAATTCTATTACCACCACCAAGTACTGCTTCTCATTATAAATTCTATGGTTACATGCAA---------TCACAAAGAATGTGACTGAGTGGCTTTTTTTTTGAGAGAGTCTTGCTCTGTTGC
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chr18.5491352.5491398.5491353.5491399

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 1 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTG 1
F3: 4 TATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC R
RF: ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTGTTCATTTGCTCAGGAAATAGAATAAGCAATTTCCTGAGCAAATGAATATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC
RR: TGCATTCCGTCTTTAGTTGTTGAAATCGAACACAAGTAAACGAGTCCTTTATCTTATTCGTTAAAGGACTCGTTTACTTATAGGGTACTAAAATCACAATAGTCGGATCAG
F2: 3 AAGTAAACGAGTCCTTTATCTTATTCGTTAAAGGACTCGTTTACTT 2

Template-switch alignment:
ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTG|TTCATTTGCTCAGGAAATTGCTTATTCTATTTCCTGAGCAAATGAA|TATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC
ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTG|TTCATTTGCTCAGGAAATTGCTTATTCTATTTCCTGAGCAAATGAA|TATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC

Mafft alignment:
ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTGTTCATTTGCTCAGGAAATtGctTAttCtATTTCCTGAGCAAATGAATATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC
ACGTAAGGCAGAAATCAACAACTTTAGCTTGTGTTCATTTGCTCAGGAAATAGAATAAGCAATTTCCTGAGCAAATGAATATCCCATGATTTTAGTGTTATCAGCCTAGTC
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chr18.29395735.29395772.29395736.29395773

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 3 SNP, 0 INDEL; Chromium: 3 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 4 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs796501378
alleles=GAA,TTC

Switch process:
F1: L GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCC 1
F3: 4 TACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG R
RF: GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCCTGACAGAGTGAGAGTGTTTCACACTCTCACTCTGTCATACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG
RR: CATATTCAAAGACCTCATACTTTCGGACCGACGGACTGTCTCACTCTCACAAAGTGTGAGAGTGAGACAGTATGGCCACAAGCGACAGAAGTATGATGGTCGTC
F2: 3 ACTGTCTCACTCTCACAAAGTGTGAGAGTGAGACAGT 2

Template-switch alignment:
GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCC|TGACAGAGTGAGAGTGTGAAACACTCTCACTCTGTCA|TACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG
GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCC|TGACAGAGTGAGAGTGTGAAACACTCTCACTCTGTCA|TACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG

Mafft alignment:
GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCCTGACAGAGTGAGAGTGTgaaACACTCTCACTCTGTCATACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG
GTATAAGTTTCTGGAGTATGAAAGCCTGGCTGCCTGACAGAGTGAGAGTGTTTCACACTCTCACTCTGTCATACCGGTGTTCGCTGTCTTCATACTACCAGCAG
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chr20.49951282.49951286.49951260.49951315

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 1 INDEL; Chromium: 0 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs138512433
alleles=ATTACATT,ATT

Switch process:
F1: L GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATG 1
F3: 4 TGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA R
RF: GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATGAATTACATTCATCTGTGTCACATTAACAAAAATGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA
RR: CTTTGAGTCTGAAGTCTTATTGACGGGAAAAACAATTACACTGTGTCTACTTAATGTAAGTAGACACAGTGTAATTGTTTTTACTGAGTAATTTTTACTCAGGATT
F2: 3 AAAAACAATTACACTGTGTCTACTTAA 2

Template-switch alignment:
GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATG|AATTCATCTGTGTCACATTAACAAAAA|TGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA
GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATG|AATTCATCTGTGTCACATTAACAAAAA|TGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA

Mafft alignment:
GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATGA-----ATTCATCTGTGTCACATTAACAAAAATGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA
GAAACTCAGACTTCAGAATAACTGCCCTTTTTGTTAATGTGACACAGATGAATTACATTCATCTGTGTCACATTAACAAAAATGACTCATTAAAAATGAGTCCTAA
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chr22.40959286.40959315.40959287.40959316

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGC 1
F3: 4 AACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC R
RF: TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGCCACTGTCAACCCAGAACAGGTTGACAGTGAACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC
RR: AAGACGGAACCGTCCCCACACTGTACTTGGGCAATACACGGTGACAGTTGGGTCTTGTCCAACTGTCACTTGTCAAGGACGGGCAAATTTGATTGACCTGAGTTGGGG
F2: 3 GTGACAGTTGGGTCTTGTCCAACTGTCAC 2

Template-switch alignment:
TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGC|CACTGTCAACCTGTTCTGGGTTGACAGTG|AACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC
TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGC|CACTGTCAACCTGTTCTGGGTTGACAGTG|AACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC

Mafft alignment:
TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGCCACTGTCAACCtgttctgGGTTGACAGTGAACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC
TTCTGCCTTGGCAGGGGTGTGACATGAACCCGTTATGTGCCACTGTCAACCCAGAACAGGTTGACAGTGAACAGTTCCTGCCCGTTTAAACTAACTGGACTCAACCCC
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chrX.91751364.91751392.91751365.91751393

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 2 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 2 SNP, 0 INDEL
dbSNP: rs73242589
alleles=G,A,T; rs73242590;alleles=T,C !

Switch process:
F1: L TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAA 1
F3: 4 AACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT R
RF: TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAACCAGGTTATTCTATACAGAATAACCTGGAACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT
RR: AGATGTTAAGGAATAAAGGAATACTAGGGACTGATCCTTGGTCCAATAAGATATGTCTTATTGGACCTTGGTCCAGGAGCGAATAAGGTAAATAAACAGGTGAGA
F2: 3 GGTCCAATAAGATATGTCTTATTGGACC 2

Template-switch alignment:
TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAA|CCAGGTTATTCTGTATAGAATAACCTGG|AACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT
TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAA|CCAGGTTATTCTGTATAGAATAACCTGG|AACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT

Mafft alignment:
TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAACCAGGTTATTCTgTAtAGAATAACCTGGAACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT
TCTACAATTCCTTATTTCCTTATGATCCCTGACTAGGAACCAGGTTATTCTATACAGAATAACCTGGAACCAGGTCCTCGCTTATTCCATTTATTTGTCCACTCT
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chrX.95668993.95669027.95668994.95669027

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 2 SNP, 1 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 1 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACAC 1
F3: 4 AAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA R
RF: AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACACTTCAAAAAATAGCTCCCGGAAGCTATTTTTTGAAAAAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA
RR: TTTGGCCTTGACTTTCATTATTTCTGTGTTTTTTGTGAAGTTTTTTATCGAGGGCCTTCGATAAAAAACTTTTTTTTTTTTTTTCATTTTATCTGGTGATCGATCCGATTACTCTTTTTT
F2: 3 AAGTTTTTTATCGAGGGCCTTCGATAAAAAACTT 2

Template-switch alignment:
AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACAC|TTCAAAAAATAGCTTCCGGGAGCTATTTTTTGAA|AAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA
AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACAC|TTCAAAAAATAGCTTCCGGGAGCTATTTTTTGAA|AAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA

Mafft alignment:
AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACACTTCAAAAAATAGCTtCCGGgAGCTATTTTTTG-AAAAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA
AAACCGGAACTGAAAGTAATAAAGACACAAAAAACACTTCAAAAAATAGCTCCCGGAAGCTATTTTTTGAAAAAAAAAAAAAAAGTAAAATAGACCACTAGCTAGGCTAATGAGAAAAAA
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chrX.98980882.98980970.98980908.98980896

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTC 1
F3: 4 TTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAA R
RF: ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTCATCATTCCCAAAGTTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAAAACCACTGATATACTTTTTATTGGGAATGAT
RR: TGAGGGTACTTTGGTAGTGGGTTTAGTTCTGTTACTTGTATAAGTAGTAAGGGTTTCAAAAATACACTGGAAACCATCGGGGTGGGAAGGGATGGAGTCTTTTGGTGACTATATGAAAAATAACCCTTACTA
F2: 3 GAAACCATCGGGGTGGGAAGGGATGGAGTCTTTTGGTGACTATATGAAAAATAACCCTTACTA 2

Template-switch alignment:
ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTC|ATCATTCCCAATAAAAAGTATATCAGTGGTTTTCTGAGGTAGGGAAGGGTGGGGCTACCAAAG|TTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAA
ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTC|ATCATTCCCAATAAAAAGTATATCAGTGGTTTTCTGAGGTAGGGAAGGGTGGGGCTACCAAAG|TTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAA

Mafft alignment:
ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTCATCATTCccaataaaaagtatatcagtggttttctgaggtagggaagggtggggctaCCAAAGTTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAA
ACTCCCATGAAACCATCACCCAAATCAAGACAATGAACATATTCATCATTC--------------------------------------------------CCAAAGTTTTTATGTGACCTTTGGTAGCCCCACCCTTCCCTACCTCAGAA
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chrX.117569054.117569155.117569055.117569156

NA12878 Platinum REF ALT NA12878 Chromium REF ALT

Platinum: 0 SNP, 0 INDEL; Chromium: 0 SNP, 0 INDEL
Ebert et al.: 0 SNP, 0 INDEL
dbSNP: -

Switch process:
F1: L GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAA 1
F3: 4 GTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA R
RF: GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAAATGGCTCAAACTGACTCCATTTATCCATGAATCCTCATTACACTTTGTCTGCAGGAAGTGGTTTCTTCCCCTCTATCCTGTCACTTGTTTGTTTGAGCCATGTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA
RR: CTGTAAACCATATTTCGGATATACCGTACACACTTAATTTTACCGAGTTTGACTGAGGTAAATAGGTACTTAGGAGTAATGTGAAACAGACGTCCTTCACCAAAGAAGGGGAGATAGGACAGTGAACAAACAAACTCGGTACAAACCAAAAACAGTAATTACACTCGAAGAATTACCTAT
F2: 3 TACCGAGTTTGACTGAGGTAAATAGGTACTTAGGAGTAATGTGAAACAGACGTCCTTCACCAAAGAAGGGGAGATAGGACAGTGAACAAACAAACTCGGTA 2

Template-switch alignment:
GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAA|ATGGCTCAAACAAACAAGTGACAGGATAGAGGGGAAGAAACCACTTCCTGCAGACAAAGTGTAATGAGGATTCATGGATAAATGGAGTCAGTTTGAGCCAT|GTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA
GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAA|ATGGCTCAAACAAACAAGTGACAGGATAGAGGGGAAGAAACCACTTCCTGCAGACAAAGTGTAATGAGGATTCATGGATAAATGGAGTCAGTTTGAGCCAT|GTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA

Mafft alignment:
GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAAATGGCTCAAACaaAcaagtgacaggatagaggggaagaaacCaCttccTgcagAcaAAgtgTaATgAggaTTcaTggatAaatgG---------------------------aGTcaGTTTGAGCCATGTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA
GACATTTGGTATAAAGCCTATATGGCATGTGTGAATTAAAATGGCTCAAACTGA---------------------------CTCCATTTATCCATGAATCCTCATTACACTTTGTCTGCAGGAAGTGGTTTCTTCCCCTCTATCCTGTCACTTGTTTGTTTGAGCCATGTTTGGTTTTTGTCATTAATGTGAGCTTCTTAATGGATA
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