
0.85

0.90

0.95

1.00

Reconstruction error

S
P
11
11
01

0.00

0.01

0.02

0.03

0.04

0.05

S
P
11
11
01

0.00

0.01

0.02

0.03

0.04

30
0

40
0

50
0

60
0

70
0

S
P
11
11
01


