
HOXC12 (3sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

SOX11 (11 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Ave of 26 genes (115 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ESPNL (3 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Supplementary Figure S7

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ASIC2 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CRB3 (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ELOVL2 (2 sites)
C

or
d 

B
lo

od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

EN2 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ESR1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

FBN1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

GATA5 (11 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

GPR37 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HAND2 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KCNMA1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KLF14 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KY (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Supplementary Figure S2

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

NPTX2 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

PAX3 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

PGR (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

PRDM5 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

TLX3 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

TMEFF2 (3 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

TMEM229A (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

WT1 (3 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Supplementary Figure S7

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CRB3 (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ELOVL2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

EN2 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ESR1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

FBN1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

GATA5 (11 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L
0

10

20

30

40

50
M

et
hy

la
tio

n 
(%

)

GPR37 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HAND2 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KCNMA1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KLF14 (2 sites)
C

or
d 

B
lo

od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KY (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)



HOXC12 (3sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

SOX11 (11 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Ave of 26 genes (115 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ESPNL (3 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Supplementary Figure S2

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ACCN1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH4 (10 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CDH13 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L
0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

COLEC12 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

CRB3 (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ELOVL2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

EN2 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

ESR1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

FBN1 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

GATA5 (11 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

GPR37 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HAND2 (5 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

HS3ST2 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

50

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KCNMA1 (4 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

10

20

30

40

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KLF14 (2 sites)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

20

40

60

80

100

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

KY (1 site)

C
or

d 
B

lo
od

A
du

lt 
B

lo
od

M
D

S

A
M

L

0

5

10

15

20

25

M
et

hy
la

tio
n 

(%
)

Supplementary Figure S2
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Supplementary Figure S7 (continued)
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