Supplemental material for

Compensation for differences in gene copy number among

yeast ribosomal proteins is encoded within their promoters

Sequence of master strain construct in GenBank format

LOCUS Master strain for RPs library 4262 bp DNA linear 25-JUL-2010
FEATURES Location/Qualifiers
primer_bind  complement(4223..4262)
/note="Chromosome 15 insertion site (Reverse primer)"
primer_bind  1..40
/note="Chromosome 15 insertion site (Forward primer)"
terminator ~ complement(54..284)
/note="ADHL1 terminator (reverse orientation)"
gene complement(302..1012)
/note="RFP gene (mcherry) (reverse orientation)"
promoter complement(1013..1585)
/note="TEF2 promoter"
gene 1939..2655
/note="YFP gene (yEVenus)"
terminator ~ 2664..2892
/note="ADHL1 terminator"
promoter 2903..3281
/note="TEF promoter"
gene 3282..3854
/note="NAT1 (selection marker)"
terminator ~ 3855..4094
/note="TEF terminator"
misc_feature 1602..1651
/note="Recombination site for insertion of promoters
(Left)"
misc_feature 2637..2637
/note="Mutation G-->T (relative to other YFP genes in
databases. Does not seem to effect YFP fluorescence)"
misc_feature complement(1939..1983)
/note="Recombination site for insertion of promoters
(Right)"

ORIGIN

1 atgacagagc agaaagccct agtaaagcgt attacaaatg tgccacctga cgtcatctat

61 attaccctgt tatccctage ggatctgecg gtagaggtgt ggtcaataag agcgacctca
121 tactatacct gagaaagcaa cctgacctac aggaaagagt tactcaagaa taagaatttt
181 cgttttaaaa cctaagagtc actttaaaat ttgtatacac ttattttttt tataacttat
241 ttaataataa aaatcataaa tcataagaaa ttcgcttatt tagaagtggce gcgecggtce
301 gttacttgta cagctcgtcc atgccgecgg tggagtggeg geccteggeg cgttegtact
361 gttccacgat ggtgtagtcc tcgttgtggg aggtgatgtc caacttgatg ttgacgttgt
421 aggcgcecggg cagcetgcacg ggcttettgg ccttgtaggt ggtettgacc tcagegtegt
481 agtggccgcce gtccttcagce ttcagectct gettgatcte geccttcagg gegecgtect
541 cggggtacat ccgctcggag gaggcectcece ageccatggt cttcttctge attacgggge
601 cgtcggaggg gaagttggtg ccgegeagct tcaccttgta gatgaactcg cegtectgea
661 gggaggagtc ctgggtcacg gtcaccacgc cgccgtcctc gaagttcatc acgegetece
721 acttgaagcc ctcggggaag gacagcttca agtagtcggg gatgtcggeg gggtgcttca
781 cgtaggcctt ggagecgtac atgaactgag gggacaggat gtcccaggeg aagggcaggg
841 ggccaccctt ggtcaccttc agcettggegg tetgggtgec ctegtagggg cggecectege
901 cctcgceccte gatctcgaac tcgtggecgt tcacggagec ctecatgtge accttgaage

961 gcatgaactc cttgatgatg gccatgttat cctectcgec cttgetcacc atggtactag
1021 tgtttagtta attatagttc gttgaccgta tattctaaaa acaagtactc cttaaaaaaa
1081 aaccttgaag ggaataaaca agtagaatag atagagagaa aaatagaaaa tgcaagagaa
1141 tttatatatt agaaagagag aaagaaaaat ggaaaaaaaa aaataggaaa agccagaaat
1201 agcactagaa ggagcgacac cagaaaagaa ggtgatggaa ccaatttagc tatatatagt
1261 taactaccgg ctcgatcatc tctgectcca gecatagtcga agaagaattt tttttttctt
1321 gaggcttctg tcagcaactc gtattttttc tttctttttt ggtgagecta aaaagttccc
1381 acgttctctt gtacgacgcc gtcacaaaca accttatggg taatttgtcg cggtctgggt
1441 gtataaatgt gtgggtgcaa catgaatgta cggaggtagt ttgctgattg gcggtctata
1501 gataccttgg ttatggcgcc ctcacagccg gcaggggaag cgcectacgct tgacatctac
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1561 tatatgtaag tatacggccc catatatagg ccctttcgtc tcgegegttt cggtgatgac

1621 ggtgaaaacc tctgacacat gcagctcccg gagacggtca cagcttgtct gtaagcggat
1681 gccgggagcea gacaagceccg tcagggegeg tcagegggtg ttggegggatg tcggggetgg
1741 cttaactatg cggcatcaga gcagattgta ctgagagtgc accatatgga catattgtcg
1801 ttagaacgcg gctacaatta atacataacc ttatgtatca tacacatacg atttaggtga

1861 cactatagaa cgcggccgcec agctgaagct tcgtacgetg caggtcgacg gatcggtgac
1921 ggtgctggtt taattaacat gtctaaaggt gaagaattat tcactggtgt tgtcccaatt

1981 ttggttgaat tagatggtga tgttaatggt cacaaatttt ctgtctccgg tgaaggtgaa

2041 ggtgatgcta cttacggtaa attgacctta aaattgattt gtactactgg taaattgcca

2101 gttccatggc caaccttagt cactacttta ggttatggtt tgcaatgttt tgctagatac

2161 ccagatcata tgaaacaaca tgactttttc aagtctgcca tgccagaagg ttatgttcaa
2221 gaaagaacta tttttttcaa agatgacggt aactacaaga ccagagctga agtcaagttt
2281 gaaggtgata ccttagttaa tagaatcgaa ttaaaaggta ttgattttaa agaagatggt
2341 aacattttag gtcacaaatt ggaatacaac tataactctc acaatgttta catcactgct

2401 gacaaacaaa agaatggtat caaagctaac ttcaaaatta gacacaacat tgaagatggt
2461 ggtgttcaat tagctgacca ttatcaacaa aatactccaa ttggtgatgg tccagtcttg

2521 ttaccagaca accattactt atcctatcaa tctgccttat ccaaagatcc aaacgaaaag
2581 agagaccaca tggtcttgtt agaatttgtt actgctgctg gtattaccca tggtattgat

2641 gaattgtaca aataaggcgc gccacttcta aataagcgaa tttcttatga tttatgattt

2701 ttattattaa ataagttata aaaaaaataa gtgtatacaa attttaaagt gactcttagg

2761 ttttaaaacg aaaattctta ttcttgagta actctttcct gtaggtcagg ttgctttctc

2821 aggtatagta tgaggtcgct cttattgacc acacctctac cggcagatcc gctagggata
2881 acagggtaat atagatctgt ttagcttgcc ttgtccccge cgggtcacce ggccagegac
2941 atggaggccc agaataccct ccttgacagt cttgacgtgc gcagctcagg ggcatgatgt
3001 gactgtcgcc cgtacattta gcccatacat ccccatgtat aatcatttge atccatacat

3061 tttgatggcc gcacggegeg aagcaaaaat tacggctect cgectgcagac ctgcgagcag
3121 ggaaacgctc ccctcacaga cgegttgaat tgtccccacg ccgegeccect gtagagaaat
3181 ataaaaggtt aggatttgcc actgaggttc ttctttcata tacttccttt taaaatcttg

3241 ctaggataca gttctcacat cacatccgaa cataaacaac catgggtacc actcttgacg
3301 acacggctta ccggtaccge accagtgtcc cgggggacgce cgaggccatc gaggcactgg
3361 atgggtcctt caccaccgac accgtcttcc gecgtcaccge caccggggac ggcttcacce
3421 tgcgggaggt gecggtggac ccgecectga ccaaggtgtt ccccgacgac gaatcggacy
3481 acgaatcgga cgacggggag gacggcgacc cggactcecg gacgttcgtc gegtacgggg
3541 acgacggcga cctggcgggc ttcgtggtcg tctcgtactc cggectggaac cgeccggcetga
3601 ccgtcgagga catcgaggtc gccccggage accgggggea cggggtcggg cgegegttga
3661 tggggctcge gacggagttc gcccgecgage ggggegecgg geacctetgg ctggaggtca
3721 ccaacgtcaa cgcaccggcg atccacgegt accggeggat ggggttcacc ctetgcggece
3781 tggacaccgc cctgtacgac ggcaccgcct cggacggcga gcaggcegcete tacatgagea
3841 tgccctgecc ctaatcagta ctgacaataa aaagattctt gttttcaaga acttgtcatt

3901 tgtatagttt ttttatattg tagttgttct attttaatca aatgttagcg tgatttatat

3961 tttttttcge ctcgacatca tctgcccaga tgcgaagtta agtgcgcaga aagtaatatc

4021 atgcgtcaat cgtatgtgaa tgctggtcgc tatactgcetg tcgattcgat actaacgecg

4081 ccatccagtg tcgaaaacga gctcgaattc atcgatgata tcagatccac tagtggccta
4141 tgcggceegeg gatetgeegg tetecectata gtgagtegta ttaatttcga taagccaggt
4201 taacctgcat taatgaatcg gcccgtagtg agagtgcgtt caaggctctt gcggttgcca
4261 ta



Sequence of URA3 selection marker linked to one example promoter (RPS30A, in
GenBank format)

LOCUS URA3-PromoterRPS30A 1667 bp DNA linear 25-JUL-2010
FEATURES Location/Qualifiers
gene 1623..1667
/note="YFP gene start (yEVenus)"
primer_bind  1..50
/note="Recombination Site for promoters into the master

strain (left)"
gene 51..1272

/note="URA3 selection marker"
gene 341..1144

/note="URAS3 coding"
misc_feature 1277..1301
/note="Linker"
promoter 1302..1622
/note="Promoter example (RPS30A promoter)"
primer_bind  complement(1623..1667)
/note="Recombination Site for promoters into the master
strain (right)"

ORIGIN

1 cgcgcegtttc ggtgatgacg gtgaaaacct ctgacacatg cagctcccgg gettcgtacg

61 ctgcaggtcg actaactatg cggcatcaga gcagattgta ctgagagtgc accacgcttt
121 tcaattcaat tcatcatttt ttttttattc ttttttttga tttcggtttc tttgaaattt
181 ttttgattcg gtaatctccg aacagaagga agaacgaagg aaggagcaca gacttagatt
241 ggtatatata cgcatatgta gtgttgaaga aacatgaaat tgcccagtat tcttaaccca
301 actgcacaga acaaaaacct gcaggaaacg aagataaatc atgtcgaaag ctacatataa
361 ggaacgtgct gctactcatc ctagtcctgt tgctgccaag ctatttaata tcatgcacga
421 aaagcaaaca aacttgtgtg cttcattgga tgttcgtacc accaaggaat tactggagtt
481 agttgaagca ttaggtccca aaatttgttt actaaaaaca catgtggata tcttgactga

541 tttttccatg gagggcacag ttaagccgct aaaggcatta tccgccaagt acaattttit

601 actcttcgaa gacagaaaat ttgctgacat tggtaataca gtcaaattgc agtactctgc
661 gggtgtatac agaatagcag aatgggcaga cattacgaat gcacacggtg tggtgggcecc
721 aggtattgtt agcggtttga agcaggcggc agaagaagta acaaaggaac ctagaggcct
781 tttgatgtta gcagaattgt catgcaaggg ctccctatct actggagaat atactaaggg

841 tactgttgac attgcgaaga gcgacaaaga ttttgttatc ggctttattg ctcaaagaga

901 catgggtgga agagatgaag gttacgattg gttgattatg acacccggtg tgggtttaga
961 tgacaaggga gacgcattgg gtcaacagta tagaaccgtg gatgatgtgg tctctacagg
1021 atctgacatt attattgttg gaagaggact atttgcaaag ggaagggatg ctaaggtaga
1081 gggtgaacgt tacagaaaag caggctggga agcatatttg agaagatgcg gccagcaaaa
1141 ctaaaaaact gtattataag taaatgcatg tatactaaac tcacaaatta gagcttcaat
1201 ttaattatat cagttattac cctgcggtgt gaaataccgc acagatgcgt aaggagaaaa
1261 taccgcatca gggtcgggat gtgttgttgg tgggttgggt gaccctacag cggtacattt
1321 ctttgctacg ttgctaagga aactctttaa atctgacatg gctgagaact gcagagttge
1381 agagttgcag actatcacat ccgtacatat gtataaaaaa atccgtgctt tacatactaa
1441 ctgcttttct tttttccgtt cgaaaaaaaa aaatgtcgtg aggttgtcgg aaacctcaga
1501 aaaaatagat agaacaaaac agccttacga acggtatgtt gcattttaaa ggctacatga
1561 actgcacatt aaatttgcca ctgtaataat cttccatatc cccatacaaa aactacgcaa
1621 atatgtctaa aggtgaagaa ttattcactg gtgttgtccc aattttg



Primers used to lift promoters from the S.Cerevisiae genome (including constant
parts for linking and recombination)

Gene

Name | ORF Primer Name | Primer Sequence (5’ —3’)

RPL19B | YBLO27W YBLO27W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAACTTATTTTATATGCTGAACTCTTGG
RPL19B | YBLO27W YBLO27W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTCCTCTAATTTATTGGTGACTTTTTATTCG
RPL23A | YBLO87C YBLO87C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAATATTTGTATTGTTTTATGTAATTATAATCTT
RPL23A | YBLO87C YBLO87C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTATTAGTTATATATAGGTGTGTTGGTT

RPL4A YBRO31W YBRO31W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGATAATATTGAATATGCACTTTTACTATATTAAT
RPL4A YBRO31W YBRO31W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGATGATTGTTCTTGGGATATTGCTAAATTA
RPS11B | YBRO48W YBRO48W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGAAAGCTATAAAAAATTTGAATTATACTCAT
RPS11B | YBRO48W YBRO48W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTTTCCCTGGCTTGATACG

RPS6B YBR181C YBR181C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTTTTTACTACAAGAAAGCATTCGC

RPS6B YBR181C YBR181C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATGGCTCAGTCGTCTATTCAC

RPS9B YBR189W YBR189W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTGGTTGTAAAAAGTAGTCGCA

RPS9B YBR189W YBR189W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTGCTTAGTCTTAGTTGTCTTGT

RPL21A | YBR191W YBR191W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAACTTTTCAAATCACGGATCATTTTTC
RPL21A | YBR191W YBR191W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTGCTAGTTATTTTTGTCTTGGTTC

RPS14A | YCR031C YCRO31C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGGGGCCGATGCAGTAGGGAC

RPS14A | YCR031C YCR031C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGGCGGGTTCTTGTGGTTTC

RPL31A | YDLO75W YDLO75W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGCGAGTAAATTTTCCCTTACCTTCG

RPL31A | YDLO75W YDLO75W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCCTTTGATTGAGTTCTGTTTGC

RPP1A | YDLOSIC YDLO81C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCCGCCCTACTACCAGGGACCC

RPP1A | YDLOSIC YDLO81C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCTTCTTGTTATTTTAGAGATAATCGGTTTAAG
RPL13A | YDLOS2W YDLO82W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCTTGTTGCTTATTCTCTTGCTG

RPL13A | YDLOS2W YDLO82W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTGTACGATTCCTGCTGTG

RPS16B | YDLO83C YDLO83C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTGTACGATTCCTGCTGTGCTG

RPS16B | YDLO83C YDLO83C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGTTGCTTATTCTCTTGCTGTATTTTTCG
RPP1B YDL130W YDL130W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGGTCATTGTTAAGGCTAAAGGTTCTGC
RPP1B YDL130W YDL130W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTCTTCTTAGTTGTTTGATTTCTTTGTTAGTCC
RPL41B | YDL133C-A | YDL133C-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTCAGTGTAAAAAAAAAGAACGCCT
RPL41B | YDL133C-A | YDL133C-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTGGAATTAAGTCGATATGACTATCT

RPL35B | YDL136W YDL136W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGTCATGCGGACCTTGTGTG

RPL35B | YDL136W YDL136W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTAGTCCTATTTGGTTCTTTATCGTGTTC
RPL41A | YDL184C YDL184C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTAGATTGTCCACTATCTCATGTAA
RPL41A | YDL184C YDL184C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGATTGAATCGATGTGGTCTGGT

RPL35A | YDL191W YDL191W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTAGAATATGGATCAAATACGCTTGT
RPL35A | YDL191W YDL191W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGAATATACTGTCTCACTGTACCT

RPL4B YDRO12W YDRO12W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAAGTTTATTTTACCCTTGGGTTT

RPL4B YDRO12W YDRO12W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTATTATTGGTATATACCCTAGTAAATGAC
RPS11A | YDRO25W YDRO25W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGATGTTGTTTCTGTTCTGCCAATC




RPS11A YDRO25W YDR0O25W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGCTGGTTGCTTAATTTCCTTTTC

RPS13 YDRO64W YDRO64W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTCTATCTTAAACACTAAACTACCTCCT
RPS13 YDRO64W YDR0O64W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGACTGATTGTTGTTGATTGATTT
RPL12B YDR418W YDR418W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTTTGGTGCGGCCTTCTGC

RPL12B YDR418W YDR418W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATATTGACTATTGATTTATCCTTCTATTGGGCACTTG
RPS178B YDR447C YDR447C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACGCTGATATTTTATCGAAAATGGAGGG
RPS17B YDR447C YDR447C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTATCTGCTTTTTTCTTTATCTATTTATTCTTC
RPS18A YDR450W YDR450W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCGGTGATGTGTGTATCTCTGGTC
RPS18A YDR450W YDR450W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTTATCCGCTCTTGTGTATACGTTC
RPL27B YDR471W YDR471W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGGGGGGTTGAGTTAAACCTATAC
RPL27B YDR471W YDR471W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGGTTATATTGATTTCTTTGAGCGAC

RPL37B YDR500C YDR500C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACGATTTTGTCGTGAAACTTCTAGCG
RPL37B YDR500C YDR500C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTACTTATATATTCGTTTACCTCTTTGTTC
RPL12A YELO54C YELO54C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTGGAATTTACCCTAACTGTACAAA
RPL12A YELO54C YELO54C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGTATATCCTTTGTTCTTGTTGTC
RPS24A YERO74W YERO74W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCAGGCCCGAGTTGACTGCTC

RPS24A YERO74W YERO74W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCTGCTTAATCTATGTTGGTTTCTTG
RPL23B YER117W YER117W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCGTTTGTTACTTGGCCGCCCC

RPL23B YER117W YER117W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGCTGTATTATTATCGTGATTTCTC
RPL22B YFLO34C-A YFLO34C-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTTTAATCTTCTCTTTTAACTCTGCCTC
RPL22B YFLO34C-A YFLO34C-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTGGTTGATATTTGTGAAACGATATAGG
RPL2A YFRO31C-A YFRO31C-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGAAAAGGGGGTATAAACAGTGAGAAC
RPL2A YFRO31C-A YFRO31C-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGCTTATTGATCTAATGGTTTCTTAGTTTG
RPL30 YGLO30W YGLO30W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCACTATATTAATCCACGTTTTTCA

RPL30 YGLO30W YGLO30W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTCTGCGTATATTGATTAATTGAAT

RPL7A YGLO76C YGLO76C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGGCCTTTGCACCGTGCCACT

RPL7A YGLO76C YGLO76C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTGATCTTAATTTGCTTGGTTGGTT

RPL28 YGL103W YGL103W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGATGCTACGTACCTGTTTAACTCTTC
RPL28 YGL103W YGL103W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTCTTGATTAGTTGGATGATTGTTCTGG
RPS2 YGL123W YGL123W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCCGATGTACTGATTCTACGTTTGTG
RPS2 YGL123W YGL123W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTACTTAATTAGTTGAGCTTATTGGTTGTTTG
RPL1B YGL135W YGL135W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTCCCGTCAGTATGTGTAGTCA

RPL1B YGL135W YGL135W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTATGATATGTAATTAGTCTTCCAAAGTAT
RPL11B YGR085C YGRO85C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAACCAGCAGAAAAGAACAAGTTACC
RPL11B YGR085C YGR0O85C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGGACGCGTATTTTTGTATATGTTG
RPS23A YGR118W YGR118W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTCGGTCGCACTAGACTTTTC

RPS23A YGR118W YGR118W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTGTTTATTTCCTGTTGTCTTAGGTTTTTG
RPL14B YHLOO1W YHLOO1W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCCCTTCAACTTATATAGCACCTTTACATATC
RPL14B YHLOO1W YHLOO1W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGGTTTATTTGCGCGTTTATTTC

RPS20 YHLO15W YHLO15W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGCGCCAAATCTGCACCTTGTGC

RPS20 YHLO15W YHLO15W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGTATATACCTTTTTGTTTATTTTACTTGCTTT




RPL8A YHLO33C YHLO33C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACATAAATAATTTCTATTAACAATGTAATTTC
RPL8A YHLO33C YHLO33C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGAATTAGTTGTTTTGATGTG

RPL27A YHRO10W YHRO10W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACACTATTCCTTCTGTTGCTTGG

RPL27A YHRO10W YHRO10W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTTTCTTTGGTTATGCTTTTGTTT

RPS27B YHR021C YHR021C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTGACAGCTATCTACTTATTATCTAT
RPS27B YHR021C YHR021C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATATTGATCTAATATATATGCACTAATTATCTGGTGT
RPL42B YHR141C YHR141C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACCACAATTTTTGATAATAGTTTTGATGA
RPL42B YHR141C YHR141C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTATTACTGATTGTTTTTTTGCTTAATCTCC
RPS4B YHR203C YHR203C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCCCTGAATGTAACCAATCCA

RPS4B YHR203C YHR203C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTCCTCAATAGTGGTGTATCTATT

RPL34B YILO52C YILO52C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGGATTGAAACTTCTTTACTGCC

RPL34B YILO52C YILO52C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTAGGGTTGTTCGTTGCTAATC

RPS24B YILO69C YILO69C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCGATATACAAGAAAAAAAAAAAGTTCACTGAT
RPS24B YILO69C YILO69C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTATTGATCTTCTGTAGGTACCTTAGCGTTT
RPL40A YIL148W YIL148W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCGGTTTGCTTCCGCCCAGTG

RPL40A YIL148W YIL148W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGTTTGAATCTTGGTCGTCTCAACTATG
RPS21B YJL136C YJL136C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGGCTTGTGTCCGCTGGTCTGG

RPS21B YJL136C YJL136C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGGCTTATTGATATTCTTTTATTTTTTTATC
RPL39 YJL189W YJL189W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTAGAACTGAAAGGCCATTAAAAAACC
RPL39 YJL189W YJL189W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGTTGATCTATCTGTGTTTATTTGCTTG

RPS22A YJL190C YJL190C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTTGATCTATCTGTGTTTATTTGCTTGT
RPS22A YJL190C YJL190C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGGATATGTATGTTGGTCTTGTTTT

RPS14B YJL191W YJL191W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCGTCACACTGCTCTTTCACTTGTTG

RPS14B YJL191W YJL191W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTCTTAATTGTTATTGGGAGTTGTTG

RPL43B YJRO94W-A YJRO94W-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACAAAACTACTTTAATTTCAATCAC

RPL43B YJRO94W-A YJRO94W-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTTTGTTTGATTATCTATGCTGT

RPS5 YJR123W YJR123W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCACGAAAACACCTTGTAAATACTAC

RPS5 YJR123W YJR123W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTGGAATGGTCGGTTATTTCTAGTC

RPS4A YJR145C YJR145C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACACACTTGGCGACTGCCCTG

RPS4A YJR145C YJR145C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTGCGTATTGATTCTTTGGTTTGTTTTG
RPL14A YKLOO6W YKLOO6W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTGCATGTAGCAATGCGCGG

RPL14A YKLOO6W YKLOO6W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTTATTTTATTTTTCACGACTCTCTTTGTTC
RPS27A YKL156W YKL156W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCAGAGACCGTGATGTCGTCA

RPS27A YKL156W YKL156W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGGGATATCTATCTTTGCTTTGTTGG
RPL17A YKL180W YKL180W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGAGAGTGTGCGCAATATTTTAGTTC
RPL17A YKL180W YKL180W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTAATCTATTAGTAGTTCTTGAGGACTCTTTG
RPS21A YKRO57W YKRO57W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTGCACATATAAAATATCTATCACTATGTATATC
RPS21A YKRO57W YKRO57W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGGTATGATGTTTCTATGGTTTGT

RPL40B YKR094C YKR094C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCCTAAAACGTGGCGTTACTGAC

RPL40B YKR094C YKR094C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGAACCTTTGGTGGCTTTACC

RPL8B YLLO45C YLLO45C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCCACTTCCTGTTTTTCTTGGTGG




RPL8B YLLO45C YLLO45C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTTCTTTCAGTTATCGTGTTCACTGTATTG
RPL15A YLR029C YLR029C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGGCCACACACAGACACAAGCTG
RPL15A YLR029C YLR029C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGCTGATTTATTTGTTTGATCGTGG

RPSOB YLRO48W YLRO48W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAAAATACAGTAAACTTTTTTAGCGGAAC
RPSOB YLRO48W YLRO48W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTATCCTATCAGTATCTTATCTTATCTCTTCTTG
RPL22A YLRO61W YLRO61W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTAATGTTCTAACAAAAATTTTTACTGATTTA
RPL22A YLRO61W YLRO61W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTTCTTAATCTGTTGTTTTGGTGGTTTATAA
RPL37A YLR185W YLR185W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTTTGATGTGTCGTGGCAGATG

RPL37A YLR185W YLR185W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGTCTATATTATTTGTATGAGGCTTTAG
RPS28B YLR264W YLR264W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACGCAATTCTTTTTAGATTTAAGATGGC
RPS28B YLR264W YLR264W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGCTGCTCTTTTATGCTTTG

RPL38 YLR325C YLR325C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGGTTTCCCCCTTATTTTACTTGA

RPL38 YLR325C YLR325C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCCTTGATATTTTGTCGTACTAT

RPPO YLR340W YLR340W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTCAACAATTCGTTATATATATGGTAGGCT
RPPO YLR340W YLR340W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCAAACTTATTATACGTATTTATTAGACTGTT
RPS1A YLR441C YLR441C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCCACCAACATTCATTTTCACTTCCGCC
RPS1A YLR441C YLR441C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATTAAACGATTGGTTATTCGTGTGCTT
RPL6B YLR448W YLR448W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCGCAAGACTTTAGCAACACGATCCG
RPL6B YLR448W YLR448W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGTTGAATATATTTGCTTCTCTTCCA
RPS18B YML0O26C YMLO26C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTACACATACAAGTGACCCC

RPS18B YML026C YMLO26C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTACCACTTTCTGCTCTATTGGCTTTTC
RPS1B YMLO63W YMLO63W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCTTAGCTTAACTCAATTTAATTTCTACAG
RPS1B YMLO63W YMLO63W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATTAGTCTAGATCGGTTTTTTGCTTG
RPL6A YMLO73C YMLO73C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAACAGTGAAAACTATTCTTTTATACGC
RPL6A YMLO73C YMLO73C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCGTTGGATGGCTATTACTTTG

RPL15B YMR121C YMR121C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTATTCAGGTTATTTGCGATTAGGTTG
RPL15B YMR121C YMR121C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGCTTGTGTGGTAGGTAATTTGTG

RPL13B YMR142C YMR142C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTGGGATTCTTCTCTTGTATACTTTACTATC
RPL13B YMR142C YMR142C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTACTTGATTCCTGCTTTACTTTTC
RPS16A YMR143W YMR143W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTTGATTCCTGCTTTACTTTTCCG
RPS16A YMR143W YMR143W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGGGATTCTTCTCTTGTATACTTTACTATC
RPL36A YMR194W YMR194W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGGAAGAAATAAAGAAGATAATTGCC
RPL36A YMR194W YMR194W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTCTTATTGTGTTTGCTGTCTTTC

RPS10B YMR230W YMR230W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTGAGCTTTCTTCAGTTGCTGC

RPS10B YMR230W YMR230W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGAACGGTTAGTTATGATCTGTGTTTTC
RPL20A YMR242C YMR242C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAAGGGCTGAAGCCGTCGGTG

RPL20A YMR242C YMR242C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCCGCACTGTTTTTCCTTAAAAGACTTG
RPL16B YNLO69C YNLO69C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACAAGAAACAAGGTGAATCACTAAGAC
RPL16B YNLO69C YNLO69C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTTATGGTTGGTTGGTTGTTTAATACC
RPL42A YNL162W YNL162W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTTGCACTATTGCTGTTCATTATCTTTC
RPL42A YNL162W YNL162W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTACTGATAATTGTTGTTTTCCTCTATTAAG




RPS3 YNL178W YNL178W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTGCTACTTTCCATTATCTGGTC

RPS3 YNL178W YNL178W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGTAGTTTGTTTGCTGTTTTATTTTC
RPL18B YNL301C YNL301C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGCCGAAGGCAGGGATAAGGAAGG
RPL18B YNL301C YNL301C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGTTTTTTGTTTTCTTCTAATTGATTTTTTC
RPS19B YNL302C YNL302C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTAGTATGGTTTGAAACCTTACAATTTTTCTT
RPS19B YNL302C YNL302C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTATTATCTTTGGTTCTATACCTTTGTTGTC
RPS15 YOL040C YOL040C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTGTATGATTGGTTCTGTTGTTGTG
RPS15 YOL040C YOLO40C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATCGGTCGTGATTATCTTGTTGTG

RPL18A YOL120C YOL120C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGGTCAGCGTTCAGAAGCGTTCC

RPL18A YOL120C YOL120C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTGAATCCGTAAGCTTGATGATCTCTTCTTGTG
RPS19A YOL121C YOL121C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTCATATTTACTTTTTTATTGTTACTCATTT
RPS19A YOL121C YOL121C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTACTCTATTTGTCGATCGTATCACTTC
RPL25 YOL127W YOL127W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGGTATGTTAGTGCTAAAAGCAAAATG
RPL25 YOL127W YOL127W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTATCTTATTGATCTTCTTTGTTTAGCCTTTTC
RPL3 YOR063W YOR063W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAGAGTCTTGGAGATTTTCGACCTG

RPL3 YOR063W YOR063W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATTGATTGTTGTAGTAACTGTGTTGTTC
RPS7A YOR096W YOR096W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCACTGCCTCGGCCACAAGC

RPS7A YOR096W YOR096W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGTTGTTCGTGATGATCTTTCTTCCTTTC
RPS28A YOR167C YOR167C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGACGTTATTATACTCCTGATATTTTTTTCTCA
RPS28A YOR167C YOR167C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATTGCTAGCTTGGTTTTCTGCT

RPL33B YOR234C YOR234C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGATGTACTAAATCTAATTGACAGCAGAA
RPL33B YOR234C YOR234C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTATCTATGATTTATCTGGTTCTACTTTTG
RPS10A YOR293W YOR293W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGCGAAATATATACTCTGAGTTCTTGCTCC
RPS10A YOR293W YOR293W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGGCTACTTAGTTCGTACTGTTCTTG
RPL20B YOR312C YOR312C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTAATATAGGCGAGAATTTCAATTTGTACC
RPL20B YOR312C YOR312C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCTTTGCTTGATTCCTTTGTTACGG

RPS12 YOR369C YOR369C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTTTTTCCCTTCAGGAAACGGTG

RPS12 YOR369C YOR369C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCTTCTCAATAATATATAGTCTAGTTT
RPL21B YPLO79W YPLO79W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACGTGTTGAAATCACGATACTGGC
RPL21B YPLO79W YPLO79W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGTTTAGTGTCCTTGACTGTCTC

RPSSA YPLO81W YPLO81IW_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGAGGTGCTGTGTGTGTTGTG

RPSSA YPLO81W YPLO81W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGTTGTATACTTTTGTATTTCTGTTGCTG
RPS6A YPLOSOC YPLO90C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACCAAAAAATTTGACCAGTATGAAT
RPS6A YPLOS0C YPLOS0C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATGATGTATAGTCTGTCTTCACTCTTTT

RPLS YPL131W YPL131W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTAAATACAAAGTCATTCAATGTACATAA
RPLS YPL131W YPL131W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTGTTGCTGAGATTTGTGACGG

RPL33A YPL143W YPL143W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTAAGTATAATGCGGCTCC

RPL33A YPL143W YPL143W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTCAATTTATTTGATTGTTGGTTTCT
RPL1A YPL220W YPL220W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGCTTTGTCGATGGGATAAAGGTAAAAAG
RPL1A YPL220W YPL220W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGGACGACTGGTTGACTG

RPL36B YPL249C-A YPL249C-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGTATAGTTTTGCGCTGTGTGC




RPL36B YPL249C-A YPL249C-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGTATTATCCTTGCTTCTCTATTCTGTTTTG
RPL11A YPR102C YPR102C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGGTTTGTTTTTITITCCTTCT

RPL11A YPR102C YPR102C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTGGCTATGTTTGTATGT

RPS23B YPR132W YPR132W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCTCGAATCCTCCTGTCTCTTTCC

RPS23B YPR132W YPR132W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTTTCTTGTAGTTTGTTGTTCTTACC

RPL10 YLRO75W YLRO75W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTCACTTGTCTGTGTGTTTAACTGCC
RPL10 YLRO75W YLRO75W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATCTTGAATTAGTTATTTGATATACTGTACTT
RPS30A YLR287C-A YLR287C-A_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACCCTACAGCGGTACATTTCTTTGC
RPS30A YLR287C-A YLR287C-A_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATATTTGCGTAGTTTTTGTATGGGGATATGG
RPL26A YLR344W YLR344W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACGGAGGCTACGATGCCAGC

RPL26A YLR344W YLR344W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTCTGATACTTTTTTGTTGGTTACGTC

RPS7B YNLO96C YNLO96C_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGACTCCTAATCACTGTTTTAGGGTGGG
RPS7B YNLO96C YNLO96C_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATATTGGTCAGTTATGTGTCTAGTCTTTAGTG
RPP2A YOLO39W YOLO39W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGTGATCGGTCGTGATTATCTTGTTGTG
RPP2A YOLO39W YOLO39W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTGTATGATTGGTTCTGTTGTTGTG

RPL7B YPL198W YPL198W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAAGTGCGGCGCTTTAGCTTC

RPL7B YPL198W YPL198W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTATGACGTTGATGGAGATTTGTAATATGGGTC
RPL43A YPR0O43W YPRO43W_Fw GGGTGTGTTGTTGGTGGGTTGGGTGAAACAGTAGCAAGGGACAGCG

RPL43A YPRO43W YPRO43W_Rv TGAATAATTCTTCACCTTTAGACATTTTTGTCTCAGTTGTCTTCCTGTTG

Primers for lifting URAS selection marker from plasmid Pbs7UV

Forward (Further recombination tail in lower case, URA3 lift part in upper case):

5’ — cgcgcgtttcggtgatgacggtgaaaacctctgacacatgcagctcccggGCTTCGTACGCTGCAGGTCG — 3

Reverse (Linker in lower case, URA3 lift part in upper case) :

5’ — cacccaacccaccaacaacacaccCCGACCCTGATGCGGTATTTTC - 3

Primers for extending lifted promoter ends

Forward:

5’ — cgcgcgtttcggtgatgacgg — 3'

Reverse:

5’ — caaaattgggacaacaccagtgaataattcttcacctttag — 3’




