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A MCF7-specific FOXA1 binding sites

caagcttgcaaagaaggatttttataccacatgtatcctttccaatatgatggtaacaaagaatgggagaccctattt
cccttggttataccattgacttagctgctatctgagaataataatgtctgecatigectecctectgtcttcaataaatattaa
gttgctgctatacctcataggattattgtgaacaatcaaagagagaccccaaaaaagtagtatgaagtagtcccatt
atcataaaaacaaaggtctttgaaaggacagatagggataatgatcccaaaacatagttgaggacactttcttettt
aatgaacttatttactctcattcctitggttcctaaagggaagataacctcagtagcettgttttcccagectttecttttatttg 1
tfcccetttggataggaaaaacctgttctgaattactcaaatatgecctagaactcaaaageatgcettgtgattatgeccctt
tacacatttaatgtggaaaaacctcactaacaagaaaataggcectgettggagataataagetcccttcctectgtg
gtctcagtacatccaCGtgttgcteccctcactectttgaggtgecc CGeccctgecagetgecage CGecctggtggat
gcagctcttcccaccctgaaatgcaccaacccctgaaatgcaaactetgggttgttgacatttictcaacaaaggg
aggaaatgtaagtaaatcaaggcaaacagaagtgactcaatctgetctaacagcetttctattttatgacttggaatac
acaaagatagacaccagagatgaagcactge

tgaaaaagcttgcaaagcactcttagatctaccttcagataagaaatcaaagaatataaaacactgcetectttatac
ttitgggtttgtccatattagtittgtttccagaagectggttaagtacatactgtataaatagetgttagctatgaagtaaat
gattttitCGttggataaatgcaaatttccagtcagtgttacctgitggacagetgcacttgagaggtatgactcactactt
cttcttggccactccatgtgagcactaaaattagatgaagaattaattatgtittgccagtgactetttggattaagatgt 2
gataacagatcttttggagtcaagggtacctgtgctaatatttatatagaagttttctcatttctagcaagttagattittcce
actggataacaatgaatgtgctgtaccactageccCGaggtgaggaaaactctgaactacaaaaaacatgatccc
caaagtctgcettgcagtctecttacctgttttctctcatcagtaacagttictgcaagggcecattttactatctaagtagaa
acctataagcacttgacatttgttctgctgagaaatgcactgagactaatttcaccaggtagggaataatectggtcac
ctattttgggc

agctgggaccatgcaattaggaaaagagggtgtgggaatctccaggeccctggcagggggccaggacaaaca
gacaactgattagcactgaggtctgtgagtgagacctaagcetgetctgttacccacccagggggctgagagecaa
tggggctgggctgtatcCGagcagaggtgggagaggaggcagtCGaccaagaggcagggatgggatggggatg
gggggcaccccaggtgcetgecctectc cCGtgetgeatgtaggaggetgecaggtcaccttgecctececctge CGe
agcagaacaattaggaaatggatgcagttaatccctaagacaaacagggcettgagaaactgcaactcaactgg 4
agagaagagagctgtagggctaactcctcagec CGactettatCGetcceccatetctcatcCGgecacccagictt
tcCGgctgggtggcetgcacctccaagagggagaggaggaggaagCGaggggaccaatacactgggaggaa
gtgacctgaccagacctttgetectctaactc CGgetggacagaggecagecccagecagcecccctageatccatetg
gcttggggagtggtgccccagggcttatgagtgagetggaaccccatgtcctggaatcc CGagtggetgtgactg
ctgactgatgcccccectccccacagttctggagagtggetcage

aaagcaattgtcccacatccaaattttgeattttgicc agttgatgtctctecttccctccaaaaaaaaaaaaaaaaa
aaaaagacaaaataaaaacaCGaagagctgecatcttgatcatcatggacagatacttitcagttaaaaagttget
ggtagtctgagttcacttacttggagtatggactaaggaggggaaagcaaagagatg CGacatcagcagcaga
aagcctgCGacaCGgcecagcetectgetcagttttctc CGtggggaaagatCGgaacacttacaaatgagaaCGg
gactttaagtagatagtatgcaatggaaaactgagec CGgcaacagtacttaatgetggttttctcaataaaatcattit
gctgtgtaaaCGCGcettataatggggatctgttatgagtctcaggcaggCGacatgaaageCGgcectttcaaaa
tctgattaggtggataatgtttgcaaacatgaCGectggcaaaac CGgtetgattctaaggtaaactcattttggac 6
ataactgatgtctcactgagacagcttttcaaagcatgtctgcaaacacCGgaccccCGgggaCGgtgCGtg
CGtgtaggggagggaaattccagggtttcatatatcaagatgacacacc CGetgecacacttctecttagaaagtca
CGaCGcacagtactgtgCGtcacaggtatigagaaacaccaccatagagtcaattgactttgtitaacctataac
cttttttcctcccacatagtaggtagtaacatcacaCGgaaacagtgcetectgaagacattctggacacatCGtatac
agcacagccattcaaatcaaCGgecaacagaaCGecaCGaagaacctggtittctttcaaagecatgagcagtict
cattttacaacatgtgttttaacataattcagaaagtgcaatctttgcatgacaaccagataattctcaaaggttactag
tgagctgataaaattaaCGtitggcaaggaggtcatggtttacaggtaggetgtc CGet
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B LNCaP-specific FOXA1 binding sites

aggcaagcccaagtgactaagaatcacaccctgtetcttaggcacttaaatttattacacaatgagtttacagecta
ggtaaacatttatttaaagggattctatgtttcagattttgtcacataaatcctaaattatctc CGaagaaatagaattge
tctaagaaCGaagagattcctigtcaccatccttagcaactatttigttactacaaccaactggaaggtttgactagta
caaagttgtttacagaagtgaaactcctatgttaacattacatatctataaaaatgtttcatttaatctctctgagecctat 2
ttcttccaCGgtagaatgactatagtaaaaaaattagtitaatitatctcagaggttttaaggatcaaatgagatctta C
Gggtaaaaactctcaggtaaactgtaaagtattatgcaaaggtaagtaactattatcttatttggaggaatacaatict
tgaaatacaaacagttcctttggggaa

aagcacttgaaaagaattacatgggattaaattaaccctaaactticcctagtttticcaacttatatgatgaaaatatttt
atattttcagatacatttcaaacatcttcatggaggaaaataaacaaattaacaaaatctattccatttattcaataaaa
atccataaaatccaaCGgttaatatcatagtcattgtigtccatcttggeccccaaatcaggaaattc CGtgtge CGt
cttttcatcttctCGaggcetgtgctagtgccagecatgtgaacagtectettttgttagcacagtgtigtttacacagtga
cttctgctcccaggaccacacagtgtcaccaacaaatccctgtcaatcatcacttctaatgaaaaagacatgetga 4
agttttattaagtggagaatcatgttatttccctaactcttictcagecattcaaatgggaacaggtaatgcttcagtatget
tftctcacacaaaCGttggatttcttccatgectgetggtcatagetetgtgtigt gttgtttttctgtitgattgggatittaaaa
aacacacaaataagaggaactctactctettacatttttaagtgcacagtacagaattgttaactatatacacattgit
atgtagtagatctctggaacttgticatettgcatgactgtaattctatatccattgaacagcaacactggggcettttgac

ctgtcatgtgcagcctitttatgagaatcttacttcaaagtacaaaaaaaaaaat ctctcctaagggaagggaggaa
acaggtaataaactttccatctatttccatgetgaaagcetattatgetatacaaataatcctacattcatctggtttacag
aaagcagaataaatgcagcataaggactagcaggceatattttcctaaag CGetccaccatgaattataageatec
actaacaatgatcccttgettgtggaagaatgetcacaaatcatettttcaaatatagga CGettgtetgecattcaaga
ggtttatgtttgtgatcacagcettit CGtitggtccagttttticttctctcatttggtaaatatgataacatgttgataaagtat
gaagtaagttccactgacagtgttttcccttggcatcctgggaagtgatctgtttaggttggetgtacaaaatctatttact 9
cagcaaacctaattttagctaaggaccaatgaatatgtatattgaaatgacaccactgtttgccaacaatgtcaggcet
atcttgccagatcaggatgcacagacCGaacaagatgtgaaatattaaggcacatcagaagttttaatictittaca
aagggagggaaaaagcagtcacttgggaactcagaaagtaataactcatttacttgagaaatattcaaagcaaat
tftaatcttctcttttttctacctattcaaggaataattgtctictttatctattcctcaccctctacacagecttttcctetgtaac
tattgcaatatactatttaaaaccccacattttaaagtcatttaaacttttcattttcacttatggttaatatatatatatatttitt
tgagatggagtctcattccattgecccag

agggtgttcatggtgtggatgtcttatctgggactctgagctcaaggecatagtgecattc CGeecaggttctgaacactct
gtgcaaCGcccctgetgetcacctgecagtctaacttcagtgcaatttatgtgaacagecactttaacaaggttittcctg
aagcaacaacagcagaacactaataCGgggctcactgtggaccCGcettecctccaccaCGecaggCGtec
agatcccactctcttcagagatge CGettttgacccteccctggagcagecagtaggatctgectceccttccececcag
cacccaCGgcecacactaagcagcccctgetgectcc CGggtgggtectc CGecagtgtgcacCGtaagggeca
gtctgectgtacatcccageccagecacaCGececatgeccaggtacacagecaggtgeccctggaagaggag CGt
ctaaagataacacaacaagataacaaggagga CGeCGectgectaaCGtgtaaataacagec CGttecectg 1 0
cataccttCGtgtggagcttggccaactgtttctcat CGagactggcettgtitatacacc CGettcttgtatCGaaact
ggcacagoaaacaaaaaagagagagaaaacaagtcaatactictcagagttgttcagagggaaaa CGggec
ttttccttggcetatgicacagaagaCGgggaaccccacagcaaacticcagttttaaataaatgactggtatttgcac
cccagagcctacaacatcctcagecatcacttttgtcaagattctgtagecagtitagctaaaaagecatataaagaaa
caggagcaaggggaagggaagatcctgcaggtgagaagetgggaggtctececctecc CGgtgacCGgcteccce
agctaactgagtggttatggttcctcccaggggaatggatcageccttggcaaggceatttttggtaaatgaggatgcet
gcttcaaacaccaggtttttctcctacattgtccaccttigttaaaacacac cctaaaagectgggctgggaaaggce
cccacctectgtactecctgecaacctctgeccagat CGetgaagecactgtitttccctccaaa
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