Ottt s o
75, Sowartand 1 Zker

£-c, CG30222_in4
u u
— S
Py 101 =
a-—-u
11
?—C
|
§4
2 M—A 0.8
g |
a
A
1 1
u-A
it
977 06 |
a-u
11
44
1
—U_— 40
AT
A ‘G
c % 04 -
u 1
\ u
a /
\ U
u \a—'llj/
|
a-y
i 02 -
99
-u
o
o
AN
ll/ c
\ ]
5 A 00
5 G T T T T T T
0 20 40 60 80 100
.
dG = -8.2 seqg.txt

Position

CG30222_in4

chr2R 17472230-17472333 +

TTTCAACTTGCGCTGAATTTGATTGGTAAGAATATCAATAGTTAGTTGAATCCTTTCAAAACTATCGCTTTTCTTCAGATGATCACTACTTTTATAGTTTGCT

COCOCC . CCCCCaaa)) ) ))
Plus strand

. Total # of
Size Blast . )
Norm libraries
GTAAGAATATCAATAGTTAGTTGAA

..................................................... 25 1 1.00 1
......................... 21 1 1.00 1



Ot goen

10, St and . 2k 9~ Oatp58Dc_in3
A2

6 — Antsense
uq

g-A T T T T T T
0 20 40 60 80 100 120
dG = -16.5 seq.txt Position

Oatp58Dc_in3

chr2R 18113726-18113846 -

CATCGGCCAAGATGGATTGGTTTTGGTAAGTTATATAGAAGGATATATATAATAATCGGAGGTTAACGTATAATTATCCTTTTATTACTGCGCAGGTCTTCTTACCATCGTATTTTTCTG

......................... L O O P O O G O G O O X O P G O G P G Y G G B B0 0 B R I B T B IO D B0 B 10 T 1 P I
Plus strand
. Total
Size Blast
Norm
......................................................................... TTATCCTTTTATTACTGCGCA. « « v v eveevevenneneanann... 21 /1 2.00
........................................................................ ATTATCCTTTTATTACTGCGCAG . -« « v v eveevevennenennann. 23 1 2.00
........................................................................ ATTATCCTTTTATTACTGCGCA . « v e vveveeeavennenennann. 22 1 2.00

# of
libraries

1
2



a. Fatp_in4

\
a
~—— Sense
\.,_ s 51 — Antisense
79
u-a
I
M-a
&\
a a— 40
a_ /
179 4]
c-G
i
a-u
1y
a-uU
0-C,
2 -
RN
c / 3
u
A
u-A
LA
AT
I3 A
A 1
A 2
LA
U
"\a—\l/
Y
¢-G
g-U
971 14
44
e
977
a-u
5-U
27N
4 A 0
9 G h— T T T T T
® 0 20 40 60 80 100
3
dG = -13.3 seq.txt Position

Fatp_in4

chr2l 10512844-10512959 -

AGGCTGCGGTTATCTCTCACTCCCGGTGAGTGCAATAGCTTTTCTGAACTAAGTTTAAATGGAAAGGTTCTAAACAAATTTGTACTTTAGTTATCTGTTTATCGCTGCTGGCATC

........................... L O G G G e O G O G e O G G B I I D B I A B D e B B B I B B I

Plus strand

AGGCTGCGGTTATCTCTCACTCC. . R R R Rl - - - - - - - - -~ - cccoocossane
.. .CTGCGGT TATCTCTCACTCCC . e - - - - - - - - cccccccvccrancnnn
................................................... AGTTTAAATGGAAAGGTTC. s e oo ceecnenocaannaoeeoesossstsasassssssonas
............................................................................................ ATCTGTTTATCGCTGCTGG. . .
...... CGGT T AT CTC T CAC T CC G e RSN ReRERE] - « = « e = oo oot oaranaancacaan
.................................................................. GTTCTAAACAAATTTGTACTTTAG. « v ¢ttt v e e teeeeranneeaans
......................... GTGAGTGCAATAGCTTTTCTGAAC. . . oo cccccccnesaaeaananaanacaaeaeaaeaaeeansnanaeassesesasnnannnn
........................................................................................... TATCTGTTTATCGCTGCTGGCAT
..... GCGGTTATCTCTCACTCCC . B R R R R R - - - - - - - - - - - - - == ccccooon-=
............................................................................................... TGTTTATCGCTGCTGGCA.

Size Blast

23
21
19
19
19
24
24
23
19
18

el R R R e R R

Total
Norm

2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

—

L N =



o
7. Soma and . Zker

dG =
Eaat2_iné

chr2lL 738410-738532 -

Plus strand

-16.9 seq.txt

el

TGCTCTTCGCCGTGGACTGGTTTGTGTGAGTATGGATCTAAT TTGTAATGGCAGTTCCACTGCGAARRAGCTTTATCGAAGATCCATCTCCTTGCAGGGATCGGATTCGCACCACCAATAAT
OO0 .

- (0C

0.8 -

0.6 -

0.4

0.2

Eaat2_in6

0.0

- Antisense

T
60

D))

Position

D)) ..

80

T T
100 120

Size Blast

24 1
21 1
18 1

Total
Norm

1.00
1.00
1.00

# of
libraries
1
1
1



Lip1_in2
b
i j

— Sense
— Antisense
u
]
9w

\
P

el

o

0~
\
g

& —
1
&a A

»—

20
dG =

60

T
100
-14.1 seq.txt Position

Lipl_in2

chr2l 10700626-10700741 -

[ O e N O A N Y P A S
Plus strand

GTAATGGGGCCCAACGTGAGCCTGGGTAAGTGCCATTCGCGTCGTCCGTGATTAATGGCCAAGTGATTACGACCGAAGTCCACTTTGCAGCCTACTTGCTGGCCGACCACAACTA

1)) ) ))) )

. Total # of
Size Blast / ’

Norm libraries
GTAAGTGCCATTCGCGTCGTCC

19 1 1.00 1
22 1 1.00 1



2zfh2_in6

/a/ u 7 — Sense
¥ \ = Raisense
1
i i
a
s o
50 -
" 40
\ A
a-y®
-G
§77 30 |
u-G
[
u-A
[
3y
a-u 20
[
a-u
[
¢-G
[
Y 10
a-u
[
a-u
[
3y _ﬁwz—\ﬂ
]
u-A 0
[\ : . ; T T
g9 G 5 0 20 40 60 80 100
s
dG = -13.6 seq.txt Position

zfh2_iné

chr4 551694-551806 +

GCGGAGTCCCATGCAGTAGARAGAGGTARAACARATTCATTTCTAAAAAATAAGAATTCCGGTAGARRAAATCTGGATTTGTTTTAGAAGTTTCAGGAAGTGATGTCTCGCC
.......................... [ N N e DD DD D IR DD DD DB B I

Plus strand

Size Blast

L I e e e e R e e e e e R R R e R e e R R

Total
Norm

31.00
10.00
7.00
4.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

13

)]

L e e R e e e e e e e e e R i R T Rl SRR R SR RN |



e

\

i \
»-C~C~

©
\
»—0—

3
dG = -8.6 seq.txt

CG15160_in3

chr2l 18592093-18592201 +

CG15160_in3

3.0 9

25

20+

0.5

0.0

— Sense
— Antisense

20 40 60

Position

T
100

AAAGGAAGTCAAAGTGGTAGCCAGTGTAAGTTAAATCTATTAAGCTATCAAGATTACGAAGTCTAAATAATTTAATCTTACAGGCCTATAAGAGCTTTGGCACGCGCA
X)) D)D) ) e

......................... COCOCeeeeec.

Plus strand

[ O P I )))

Size Blast

Total
Norm

2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

e

# of
libraries

=R =R e



dG =
GluRIIC_inl

chr2l 914254-914362 +

a-u— 4

-16.1 seq.txt

S CeeeC

20

GIuRIIC_in1

0.5

0.0

20

(((

(AR DR R R DI

AGCCGGGGGCAACAAATCAACATTGGTGAGTTGTGGTTAGGAGTGGGAAAAAGCAGCTACCTACTTTTTTGTGCAACCCGCAGGCGCCTTCTTCTACGACGATGAGCT
COC OO
Plus strand

—— Sense
—— Antisense
BIO 1(‘]O
Size Blast
......................... 19 1
.......................... 20 1

Total
Norm

1.00
1.00

# of
libraries
1

1



dG = -24.8 seq.txt

CG6719_inl

chr3R 7235301-7235428 —

CGGCATCCCGGAGGCAGTGTTCCTGGTGAGTGGTCCTARCCTACARGCGTGCACCTGCAGCTGGACACTGCAGGCTARTTCGTGGTTCTTGGGCCCTTGCAGGAGGAGATCGACACCTTCATGTCGC
210000000000

......................... COCOC 000
Plus strand

L O Y P A

. . .GTGAGTGGTCCTAACCTACAAGCGT .

150

100

CG6719_in1

— sense
— Rotsanse

40

1))

60

Position

100

120

Size Blast

L e e = S e e e N el el el T T T R e e e e e e e R S R S RS R

Total
Norm

69.00
34.00
23.00
16.00
11.00
9.00
5.00
4.00
4.00
4.00
4.00
3.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

25
20
16
9

9
8
4
4
3
3
1
3
2
1
1
2
2
2
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1
1



Ot goen

10, St and . 2k aumce, unc-104_in6é
s \u\
4 c 51 — Antisense
1 §
\ /u 40
u
\u_a/”
I
a-y
Ty
a-u
11 4
u-a 1
u N\
u u
L/
u-a
13
g-u
|
247
a-u 3
174
-a
2N
a\ /
a-y
1Y
a-u
1Y
i1 2
a-u
170
u-a
173
u-a
173
a-u
1Y
e
FEN 14
e
N
974
a-u
1Y
97§ 0
u-a
M ; . ; : : : .
9 o 0 20 40 60 80 100 120
s
dG = -11.4 seq.txt Position

unc-104_iné

chr2R 12649923-12650041 -

TCATTGATGAAGGCAACAAAGCTCGGTGAGTATTATTATAAATATGTTTTTAATTCTTATCATCTTATTATATATACTTATAATAACTTTCAGAACTGTGGCAGCTACTAACATGAAC

.......................... COCCa COOCCOOCa e e e e e e2))) ) 200D ) 00000 )) ) w20 ))
Plus strand

Total
Norm

........................................................................ 21 1 1.00

Size Blast

# of
libraries

1



Oupitol st gragn
oy D. Stowar and .2k

c-a
L£-ay
c
1 7
a,u
a \
2 \u\’a\
-9y
\ A
;
LA
\ A
u
\
a’U\
VA
U\ \c
4
u
VA
u N\
\.§
a\‘\G 40
c” A
/oy
1 A
u M
NyA
\ \
-C
10
am
a-g
LA
R
s —97
|
g-A
.
de =

€G3160_in3

chrX 5582177-5582279 -

GCAGACGGCATTGTCTACCTTTGTGGTAAGTTGCATTGTATTCTAAGCACTAGTAAATAC.
......................... COeeec..

Plus strand

-10.8 seqg.txt

ceeeeeeeeed

CG3160_in3

) ).

— S
104 T Antsense
o
6
o]
5.
0
. . ‘ - : :
0 20 40 60 80 100
Position
TGATATACTTACAGAAGCCTCGAAGGCGTCAGCAGAATA
----- ))) -

Size Blast

25 1
22 1
23 1
26 1
22 1

Total
Norm

4.00
2.00
2.00
2.00
1.00

# of
libraries

3

= N NN



CG30456_in5

— Sense
— Anisense
u_ Y
I

_pa—
\
c-C

@—c—
30~

@
»—0"

5 60

20 60
dG = -8.7 seq.txt

Position

80 100

CG30456_in5

chr2R 12993850-12993961 +

COCCOCOO0ea e (00 e
Plus strand

TTTGCTGCTCACGCAGTTCATTAATGTGAGTAATTCTAAATGGAAGGTTTTAATAGTCATCTAACCTGATTCCCAATTGTTCACAGACCTTCTTCAAGAACCGTGACATAG
...................................... )))))a))

S

Size Blast Ul #Of.
Norm libraries
1.00 1

1.00 1

1.00 1

1.00 1

=== e



pds5_in8
3
a 30

— Sense
— Antisense

c 25
u /
a
1
u
]
y
1
y
1

2.0
-G

PP
UL LG
—c-C~C

\
»-C—>

c_w—C
1

_p o
\
-0~

0.5

1
ot

—c-@
\

@
\

O~

0.0

@

T T T
0 20 40 60 80
Position

100
3
dG = -14.2 seq.txt

pds5_in8

chr2R 7918364-7918476 +

CGAGCGCGGACTCAAGTTGTTGGCCGTGAGTATAGAGATAATTTAAGTTATGAT.

Plus strand

CAGRRAATCCATTTGATTGCTTTATACTTGCAGATGCTTTCATACGTCTTTTCGGCTC
COCOOCOOEeee .. (A I, ))))))))) -.2))))))))))))

Size Blast
CGAGCGCGGACTCAAGTTGTTGGC

e R S ==

Total
Norm

2.00
1.00
1.00
1.00

1.00
1.00

# of
libraries

=R e e



coilin_in2

—— Sense
12 — Antisense
\ 10 -
Y
‘/A
1
G 40
g
1 4
¢ 6
\
-C
A
c
/
u
|
-u 4
-G
"
£
it
-y 2
-C
]
-u
|
-y
-a 0
\ T T T T T
9 R 0 20 40 60 80 100
5
dG = -15.5 seq.txt Position

coilin_in2

chr2R 4012953-4013062 -

GACTCTGATATTGAACCGATTCCAGGTGAGATACGAGGCATTTAAATGGTAGATGTATGCTTATGAGTGCCCTTGACATCTTAGTAGTAGARAATAGGCAATCTTTGGA

-------------------------- L O O O O G N G N N O G N O D R D RS R D D R D D R IS B B I B B B B B R R
Plus strand

Size Blast

R R R e R e S R R

Total
Norm

6.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

IS

R R R R S



Spase12_in2

i u — sense
—— Antisense

40

20 a

30

|
’q 20

T
0 20 40 60 80 100
dG = -14.3 seq.txt Position

Spasel2_in2

chr3R 25316450-25316556 -

CGCCGGATTTGTGCTCTCCTCGCTGGTGAGTAGCTGTCGTGTTAGTAGCTCCATTGCTAACAGCACGAGATTCCTGCACAGATCACCATTCCACCGTGGCCGCTGT

-------------------------- [ O e O O O O O e N G e D D B I DD B B B D I B B R B R R
Plus strand

Blast

e e e e e e e e e e e R e R R e e N R T

Total
Norm

15.00
7.00
6.00
5.00
3.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

N

L T e e e e e e e e N ST R = S R N oY)



D S ik e “ Mes-4_in1

Sense
— Antisense

o [ \ [ \

T T

T T T
0 20 40 60 80 100 120 140

dG = -18.3 seq.txt Position

Mes-4_inl

chr3R 23763034-23763177 —

CAACAGCGTGTGTCCATGGTGAACAGTAAGTGTAACAATGGCGCAATATACCCCGCCGTATGCCGTCCATATGCTAATATATCTGCTTTTGTGTGTGCGCCTGTGTGTGCTGCTTTAGGGAAACGAGATCTTATCAACTTGCA

........................... L O O O O O O O O O O O O e O O G O O B B D D D B B R R R R B B B B B B B I B B I B B I R
Plus strand

Total # of
Norm libraries
19.00 1

7.00
3.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00

Size Blast

.AACAGCGTGTGTCCATGGTGAA.

e R R R R
BB R BN R e




CG4901_in2

Size Blast

:AHUSEHSE

200 1

150

100

50

0

0 20 40 60 80 100
Position

€G4901_in2
chr2L 10212238-10212351 +
ACATACACCGCACCACTCCG GTAGGTCTGATGATATATATATTTACACTTACTGATTTATATATATGTGTACATTTATTACAGCCACGACGTGTTGATATTCCTAACC
......................... G O O G G O O G G O O G G O (Y G B R B B I D I I D 0 0 B0 I B B0 B P L B B
Plus strand
......................... GTAGGTCTGATGATATATA . « + « v et et et et ettt ettt et ettt ettt et et ettt ettt e eieieeenenenen. 19
......................... GTAGGTCTGATGATATATAT . « + .« e e e e ee et e e e aeaa e eeaeaeeneanenasanenneaeaneaseneaneneenennan. 20
......................... GTAGGTCTGATGATATAT . « « ¢+« e e e e e eu e et e e ea e e e e e et e et et et e et eeaeeaeanaaneneananeaneae.n. 18
......................... GTAGGTCTGATGATATATATA . « .« e+ e e ae et e e en e et e e et e ae et e e ateneaeeneaneneaneananeanenan. 21
........................ AGTAGGTCTGATGATATA « - « « « + e e e e et et et e et et et e et et e et et e e et e eaeaeneeneananeaneaean. 18
......................... GTAGGTCTGATGATATATATAT . . « ¢« e e ee e e et a e et e e e e e et et et et et e et e eaeeeaneneanennen. 22
........................ AGTAGGTCTGATGATATAT . .« « e e e e et e e ee et e e e e et e e ae e e e eaeeaeaneaeeneneeneneneeneneen.. 19
......................... GTAGGTCTGATGATATATATATT . « .« « e e et ee e eee e e e e e e e et e e et e eateneenenneneaneneeneanene 23
......................... GTAGGTCTGATGATATATATATTT . .« « . e e et ee e ene e eneeneeeneaneneaneneenenneneeneaneneeneanen. 24
...................... AAAGTAGGTCTGATGATATATAT . « .« e e e eueeee e ene e et en e e entaneneaneaneneaneaneaeaneneeneanen. 23
.......................................................................................... ACGACGTGTTGATATTCCTAACC 23
......................... GTAGGTCTGATGATATATATATTTACA . « « + v e v et e te e et et ettt et et et ettt ettt eieieeenenenenenen. 27
........................................................................................... CGACGTGTTGATATTCCT. ... 18
........................ AGTAGGTCTGATGATATATATATTTACACTT . -« « + e v e st e ee e e neaaeeanensaneaneneenenseneananeaneanans 31
.......................................... TATATTTACACTTACTGATT . « « « e e e eeeueaeenenneneaneneeneeneneeneeneneenenen. 20
........................ AGTAGGTCTGATGATATATAT . . + . ¢+ e e et e e et e et e e et et e e e e et et eaeeneaeaneaneananeaaneenennan. 21

e R e e e e e e e e e R SR

Total
Norm

70.00
70.00
26.00
21.00
15.00
11.00
6.00
3.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

w

R R R R R R R WNWW W W Ww
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\
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dG =

Mtp_in3

chr2l 20920201-20920310 -

((

\

N/
P
@ 977 L L 6>
I _p»—C—C .
»—O -

3
-9.3 seq.txt

Mtp_in3
—— Sense
5 — Antisense
4
3
2
1
0
T T T T T T
0 20 40 60 80 100
Position

AACTACAATGTGCTGGGACAAAAGGGTGAGTACCTAATTTCCTAATGACACTGTTCAAACAATTATGAACTTTAATACTTACAGGTCTTACGACAGTCCTCACCCGTCA

Plus strand

G

(.

e

[

1))

).

)) ...

))1)))))

Size Blast

R R R

Total
Norm

2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

RS R N)



(e u CG8233_in6
c-U~

a
\
a — Sense
\ /g — Antisense
v a 254
i

.
C.c-c

\

|

20 +

|
P—O-P-P——P-C—C—P—>

40

[

LN /
@ —C 4 —-C—C C @0

c-c
4 Np
[
c-C—C
7
c-c
o
L

|

Q@ g-0-@
|
P N

0 - it

T T T T

T
5 0 20 40 60 80 100
5

dG = -11.7 seq.txt Position

€G8233_in6

chr2R 10036659-10036763 -

CAGGCGGATAAGGATATTAAACCAGGTGCGTTAAGTGTTATGGTTTATATACTAGATTTTAATTAAACATTTTTCGCAGCCCCCATTCGAAGTGCGAATAAGAG

-------------------------- L G O P O O G O O P O O G G G G I D I B0 I I 0 I B0 I I N B I
Plus strand
Size Blast ezl #Of .
Norm libraries

......................... GTGCGTTAAGTGTTATGGTTTATA .« ¢ v e s e e et e e e aaeeeneeneeneeneeneaneaienneneneenn.. 24 |1 8.00 8
......................... GTGCGTTARGTGTTATGGTT . « v e e vt ee e aeeae e aeeaeeeeneeneeneeneeneaneaienieneneenn.. 20 11 5.00 3
......................... GTGCGTTARGTGTTATGGT « + + v v e e eee e e eee e e e e et e e e e eee e e e, 19 1 4.00 3
......................... GTGCGTTARGTGTTATGGTTTAT « « + + v e e e eee e eeeeeee e e eee e e e e e naeenneeanne.. 23 1 2.00 2
......................... GTGCGTTARGTGTTATGG ¢ « « + e v e e et e e et e et e e e e e e e e e eaieennieenneanee.. 18 1 200 1
......................... GTGCGTTAAGTGTTATGGTTTATATAC : -+« v e e v e ee e eeeaeenneneennenseaeeneeennenneneenen. 24 1 2.00 2
......................... GTGCGTTAAGTGTTATGGTTTATATA . « « v e v e e e e e e aeeaeeeeneeneeneeneeneeneenenneneenn.. 26 |1 1.00 1
.......................................................... TTAATTAAACATTTTTCGCAG . « + v v vvvvevvennennenenn.. 21 11 1.00 1

L AGGCGGATARGGATATTARAC . « « + e e v e et e e e e e e e e e et et et e e e e et e e e e et e e et e e e e e e e e e e a et 21 1 1.00 1

v cCGGATAAGGATATTARACCAG . « v e et e e e e et et et et et e e e e e e e e et et e e e e e e e e e e e e e e e s 21 1 1.00 1
......................... GTGCGTTAAGTGTTATGGTTT « -« e v e e eeeee et e aeeaeeeeeeneeneeneeneaneaienienieneene.. 20 11 1.00 1
......................... GTGCGTTAAGTGTTATGGTTTATAT « + vt e vee e eeeeeeeeeeeeeeeaeeanneennneananeanne.. 25 1 1.00 1



oD, St 2k CG7861_in5
— Sense
2.0 ﬂ F — Antisense
1.5 1
1.0 1
0.5
0.0
T T T T T
0 20 40 60 80 100
3
dG = -14.5 seq.txt Position

CG7861_in5

chr2R 1931518-1931625 +

GCTTCACAATCCCATTTGGAATGAGGTAGGGCAGCGTTTTTTTGGCACTAAAAAATTTACTGTCATAATGTTATCCTCGCAGGCTGATGCGTTTAACGAGCTGGACA

....................... COCCCC OO0 e COCCEaCOCCaaa)))) ) )))) ) )))) ) ) ) ) ) e)) et eee e
Plus strand
. Total # of
Size Blast . .
Norm libraries
..................................................................... GTTATCCTCGCAGGCTGA . « v v v vvvevenne.n... 18 1 1.00 1
............. ATTTGGAATGAGGETAGGG - « « « « « « + «+ + st s et et e e e e e e e et e e e e e e et e e aeeaeenieaenneane.. 18 1 1.00 1
.................................................................................. GCTGATGCGTTTAACGAGCT..... 20 1 1.00 1
......................... GTAGGGCAGCGTTTTTTTGGCACT - « v e et et et et et e e e et et eeeaeneneneeneee.. 24 1 1.00 1
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Pka-C2_in4

chr3R 26521561-26521673 -

TCATGCAGGTGGACACCTCAAAGCGGTGAGTGGAGTGGGAGTGGGTCAAGGTGCTTCCAATGCAGTGCTCATGCCACCCCTTCTCAGTTTAGGARACTCGAACGACGGCTCC

.......................... L O S R G O O X G PO O G G G B B IR B I B I I I 0 I B D I B I
Plus strand
Size Blast etz #Of .
Norm libraries

......................... [elieT-Nel el -Xetelc cF-Nelsu'c NN R S | 2.00 2
......................... GTGAGTGGAGTGGGAGTGGG - « -« « - e e e e neemesmeaneaneneeneeneeneanenueneeaeeneeneeneeneanenne.. 20 11 2.00 1
...... AGGTGGACACCTCARAGCG - « « + « e s et et e et e e e et et e e e e e e et et e e e e et e et et e e et et e e, 191D 1.00 1

P 107 eTehTele - ol Volot {o7-V.Y-Yc o7 AN 22 1 1.00 1

¢ TGCAGGTGGACACCTCARAGC . « 4 e vt vt u et et et e e et et et e e et et et et e e e e et et e e e ettt et et e e e e et 21 1 1.00 1
......................... JeleT el e Xellc T -Neiutclc U = B | 1.00 1
......................................................................................... TAGGAARACTCGAACGACGGCTCC (23 1 1.00 1
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dG = -17.4 seq.txt Position

€G4294_inl

chr2R 18492658-18492792 -

TCCGCCAATTTGGCACATCAATACAGTAAGCAATACGTTGGGTTCTACGCATTTAGATAAAGGGGGTTCACTAATGGGTCTGTTGAACTTATGCATATTGCCATTGCAGATTACCCGAAGCCTGTACCGCGGTT

......................... L O O O O O O O O O O O O O G O O (P O O Y O e D I D DR DO DR RS DR DR DR DD IS DR DR IS B I B R
Plus strand
Size Blast
......................... GTAAGCABTACGTTGGGETTCTA . « .« -« s e e ue et et et et et et et et et e e et e e et e e et et e et et e e eateaeaeeaaeananeneaneneanan.. 22 11
.............................................................................................................. TTACCCGAAGCCTGTACCGC. ... 20 /1
....................................................................... TAATGGGTCTGTTGAACTTATGCA . « . e v eveeeenenenneneneeneneeneneenen.. 24 11
.......................... TAAGCAATACGTTGGGTTCTAC - ¢ « « « e e e e ee et e u e et et et et et e e e e et e e et e e e et e e a e e eaeateaeataeaeananeneanenea.. 22 1
21 1
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dG = -12.3 seq.txt

CG1136_in2

chr3L 4057390-4057499 +

CGGCTGCAGGATGGCACAGTCATCGGTGAGTGATCAACGATGTCTATAGTGGGAAAGTACATTGAACTAATTGATTACTGACAGGAACTGAGGCCTGGATCGATGCGGC
......................... L O O O G O S A

-------- )))))))e))))))))) L))
Plus strand

Size Blast el Jir el

Norm libraries
.............................................................. TGAACTAATTGATTACTGACAG .+« v evvvvenennennenenn.. 22 1 4.00 4
.................................... ACGATGTCTATAGTGGGA - « + « « v+ et e te e et e et e e e nieneeienieneneneeee.. 18 1 200 1
.............................................................. TGAACTAATTGATTACTGACA . « « v v v eeveneaneneane.n.. 21 1 2.00 2
......................... GTGAGTGATCAACGATGTCTAT . .« ot e e ete et et e teee et et et ee et et eeaeeienieneeeneene... 221 1.00 1



. byn_in6

— Sense
12 | — — Antisense

dG = -16.2 seqg.txt Position

byn_in6é

chr3L 11928424-11928552 +

CGGAATACATTCCCCTGGAGATCGGGTAGGTTGAATCGGTGGGGAACTGTGCGCACTTACCGCTAACGTAGCTATCAATGATTTCCCACCAACCGCCTTCCAGCTATGCCACTCATCCGTTGGAGCCC

........................... L e O A O S G G (e O (O D I B B R IO I D B0 I B B B B
Plus strand
Size Blast e #Of .
Norm libraries

................................................................................. TTTCCCACCAACCGCCTTCCA. + v vvvvvevervannenennennn. 20 11 8.00 4
......................... GTAGGTTGARTCGGTGGGEGAR « - « -+« e v e et e et e e e et e e e e e e e et et e e e e et eeeaeaeaeaeaeaneeeneneienenenenen.. 20 1 5.00 2
................................................................................... TCCCACCAACCGCCTTCCAG. « v v vvvevevevenenenenen.. 20 1 3.00 1
......................... GTAGGTTGAATCGGTGGGGAACTG . « « « - e« e e et e e e teea e e e e e e et ene e e e eeeneaeaeaeeeeneeeneneienenenenen.. 24 1 200 1
......................... GTAGGTTGARTCGGTGGGGA . « - « « « « e v et e e taee e e teee e e aea et et enenenenentnenetaeanaeeeenenenenenenenenenen.. 20 1 2.00 2
................................................................................ ATTTCCCACCAACCGCCTTCCA. .« e vvenenennnnnnen... 22 11 1.00 1
....... CATTCCCCTGGAGATCGG ¢ « « + v e v et e u e e e et et e e et et e e et e e et et e e e e e e et et e e et et e e e e e et et e e e et eateeeeneaeanaeeeenenenen... 18 11 1.00 1
............... TGGAGATCGGGTAGGTTGART . . ¢+« e e st e e e e ee et et e e e e e a e e a e e e e e e e et et e e e e e e aa e aeeeeeaneneeaneneeneanennenneneene. 21 1 1.00 1



