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-20.2 seq.txt Position

€G1941_in5

chr2R 3598896-3599006 +

TCGTTAAAATGGCCATTAGGACAGGGTAGGTTGAAATCGGATACAACTAAAAGTTATTTTTAATTGTATCCGGTCTTCATTTTAGGTCTTCGATTGTTCCCACGTTTTCC

.......................... COCCCCCCECeeeeeEa (et )))))))))NIN)))))))))
Plus strand

e LiEs: -rl\—lztr?; ﬁb?’iries
.............................................................. ATTGTATCCGGTCTTCATTTTAG. « v v vevvenveneenennenn.. 23 |1 16.00 11
.............................................................. ATTGTATCCGGTCTTCATTT .« o v e evevevenrnenenenene... 20 11 6.00 3
.............................................................. ATTGTATCCGGTCTTCATTTT . « v ovevevveevenenenenen... 21 |1 5.00 4
......................... GTAGGTTGAAATCGGATACAACTA .+« + + evv e et e e e e ee e e e e e et aeee e aieaaeanneennne.. 24 1 4.00 4
........................................................... TTAATTGTATCCGGTCTTCAT . « e v vvvvvveveneneenennenn... 21 |1 2.00 1
......................... GTAGGTTGARATCGGATACAACT . - « -« - et e eeeeeeeneteeeeeeeaeaeaneneneneneaeneneneneen. 23 11 2.00 2
........................... AGGTTGAAATCGGATACAACT . « .« e eeteeeeeneneneneeeeaeanaeaneneneneneaeneaeneenenon.. 20 11 1.00 1
.............................................................. ATTGTATCCGGTCTTCATTTTA v v e vveeeeeanennnnn.n.. 22 1 1.00 1
.......................... TAGGTTGAAATCGGATACAACT . « -« e et eveeteeueaeeaeeeeneanenneneaneaneanenneneeneeneenenn.. 22 1 1.00 1
............................................................... TTGTATCCGGTCTTCATTTTAG. « v v vevvvevenenenenene.. 22 1 1.00 1
............................ GTTGARATCGGATACAACTA . « .« e e e eeeeeeeneneneneneneneaeanaeeneneneneneneneneneno... 20 11 1.00 1
................................................................... ATCCGGTCTTCATTTTAGG .+« v v e veveenvennnen.n. 19 1 1.00 1



CG15539_in3

— Antisense

dG = -15.7 seq.txt

CG15539_in3

chr3R 26332525-26332634 +

20 40

60 80 100

Position

TTCGTCGAGATTCAAGATGAACTTGGTAGGATTTTAAGCATTAAGCATGTATATAGTTTTTGCTGTGCTCATAAAGTTCTATAGGTTCTCGATACTTGGCCATGAGTGA

......................... [ N N N A N A G D I DR DR DB R D IS D DR DB B B B R
Plus strand

.............................................................. CTGTGCTCATAAAGTTCTATAG. + vttt vttt v iieeennnenann
......................... [EAEERITIMIREETATIAAECR . o o 0o oo cosnonnsocnonno0s0a00000000 0o R
..................................................... TAGTTTTTGCTGTGCTCATARAGT . « v v o ee vt teeeeteanesanannanannns

Size Blast

= =R e

Total
Norm

3.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

3

1
1
1
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dG = -17.1 seq.txt Position

Cyp4aal_in3

chr2R 11833366-11833476 +

AACTGTGTACTGGACATACTAAATGGTGAGTCTCTAGGGGATTAGCAAGCTATAATTTCTCACTTAATCCCTGAACGACTTGCAGAGGCCGTTTTGGGTGTGCCGATCAA

......................... OO O O G O G O G O G S B I B I I B e I I B I B I B
Plus strand

Size Blast Vel #Of .

Norm libraries

......................... GTGAGTCTCTAGGGGATTAGC « « « v+ vt et et eee e eeeaesneaeeneneeneneeneneeeneenenenenenen.. 20 1 282.00 27
................................................................ TAATCCCTGAACGACTTGCAG. «« v v vevveeneenneenne.... 21 1 201.00 54
................................................................ TAATCCCTGAACGACTTGCAGA . « « v v e vveeeeennnnne.n.. 22 1 36.00 21
................................................................ TAATCCCTGAACGACTTGCA . .« e v vveneenenennenenn... 20 1 30.00 15
......................... GTGAGTCTCTAGGGGATTA . « -+t e et ettt e et et e e et e et e et e e et eaienieenieeneen.. 19 1 23.00 11
......................... GTGAGTCTCTAGGGGATTAG -+« + e v e e et e et e ea e e et e et e et e e eee i aieeaieaaeneaneea.. 2001 22.00 12
......................... GTGAGTCTCTAGGGGATT « -« + « e e e e et eee e en et e e e e sae et e eaeeneneeneneaneneenenenenene... 18 1 9.00 4
......................... GTGAGTCTCTAGGGGATTAGCA . « + - v e e et e ete e et e et e et e et e e ee e aieeaienieneenenn.. 22 1 8.00 5
................................................................. AATCCCTGAACGACTTGCAGA « v v e eveeeeenneanneann.. 21 1 6.00 5
................................................................. AATCCCTGAACGACTTGCAG. « « v e vvvvenenveneanene... 20 1 5.00 5
................................................................ TAATCCCTGAACGACTTGC . + v v v vvveveeeeneenne.n.. 19 1 2.00 2
............................................................. ACTTAATCCCTGAACGACTTG . « v v v veeeeeeeenneaneeane.. 21 1 2.00 1
.................................................................. ATCCCTGAACGACTTGCAG . -« e v vvvevenvenennenenn.. (19 11 2.00 2
......................... GTGAGTCTCTAGGGGATTAGCAR « -+« v et ettt e et et e et e et e ae e aieeaieeaienneenneeneen.. 23 1 2.00 2
.............................................................. CTTAATCCCTGAACGACTTG . « v v v vveeeeeeeenneaneennn.. 20 1 1.00 1
............................................ GCAAGCTATAATTTCTCACTTAATCCC . « v v veeeeueneeneneeneneeneneeneneenen. 20 11 1.00 1
........................... (e e ol ol J-YeTeTe N i Ve o P £ I § 1.00 1
................................................................ TAATCCCTGAACGACTTGCAGAG . « v v e vvveeeenennne.n.. 23 1 1.00 1
............................. GTCTCTAGGGEGATTAGCA . « ¢ v e e e ee e eae et eaeae e e aeeeneeneneeneneeneneeneneeneneene.. 18 1 1.00 1
........................... GAGTCTCTAGGGGATTAGCARGCT -+« + « v ettt e et et et e et e et eaie e nienieeneneennea. 24 1 1.00 1
........................................................ TTCTCACTTAATCCCTGAACGACTTGC . + v v veeaeeaennennnennn. 27 1 1.00 1
............................................................... TTAATCCCTGAACGACTTGCA .« o v vveveeveneeneneenen.. 21 |1 1.00 1
.......................................................... CTCACTTAATCCCTGAACGA  « v e vveveeveeneennenneenne... 20 1 1.00 1
............................ AGTCTCTAGGGGATTAGC « « + + v e e et e et e e et e e et et e et e et e e e aieaeeenieeneae.. 18 1 1.00 1
............................. GTCTCTAGGGEGATTAGCARG . -« « -t e e et eue e ene e eneneeneneeneneeneneeneneeneneeneneene.. 20 1 1.00 1
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Position

tex_inl

chr3R 4134127-4134232 -

CGAGCAGCGGTCGCACATGTCTAAGGTGAGCACGATGGCCACATTTATTGGGCAACCAATGAATTCCCGCCTGCCCACAGGTTCACTCGGTCTGCTGGAATGCCG

......................... [ O e O R A S S N G D D D DR B I B I I B I I P

Plus strand
......................... [ENEAECACEATEHCCACATIIATT , 5 o s coooooccnnnoooaonnnoooao o R
........................................................... TGAATTCCCGCCTGCCCACAG. « v vt v vt eeeeeenneannannn
........................................................... TGAATTCCCGCCTGCCCACA. . . vttt ittt tsaeeannnnns
......................... GTGAGCACGATGGCCACA . < v o v e oo oo oo eooncsoncssossensssasssnsennsennsennsenansennsennss
......................... [ENEECRCEATEECCACAT IS - o o oo ooocconnoooaonnonoooao o R
......................... GTGAGCACGATGGCCACATTTAT . o o v e oo oo oo eoeeossecsassssssansseesnssocesnnsosennnsoseas
.......................... HEAECR e IEEICACRAITIAINEEE o 5 c nnncoooon00cc0000000 000 o[
..................................................................................... CTCGGTCTGCTGGAATGCC
........................................................... TGAATTCCCGCCTGCCCAC. « v v vt vttt e i teeaeeannnnn
......................... GTGAGCACGATGGCCACATTTA . < o« o ¢ oot o oo oeoacenossansssnsosnseensennsennsennsennsennss
....................................................... CCAATGAATTCCCGCCTGCC . & v v vt vt ettt ieeteeaennnannns
.......................... NS NEEIECAC N 6 5660 006500000066000000000000060000 0 0 EEINNINNR
......................... [ENEAECACEATEHCCACATITIATIEG . ¢ o o oo ooocconnoooaonnnoooao o R
................................................................................... CACTCGGTCTGCTGGAATGCC
......................... [ENEAECACEATEHCCACATITIATIE o ¢ s cooooocconnoooaonnnoooaoc oo R

T
100

Blast Total
Norm

42.00
12.00
7.00
4.00
4.00
3.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

L R e e e R e e e R R e R S R e R S R
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libraries
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dG = -23.9 seq.txt
shex 14083552-14083678 +

60 80
T T T R T TR TN
Plus strand

120
IR RS EITRINY)

GCTTCTCGAGAGCCCCAGE,




CG1718_in2

chrX 21169276-2116939

TAAGIGACTAT
COCCCOC L O

TCACGGCATTTCATTCACTTGCAGTACATCACCGCCGAGAAGGAGARAC
YA D) NN

Total  #of
Norm

Sz | Bes libraries

| ACICACGGCATTICATICACTT. . 1 954.00 67
\ACTCACGGCATTTCATICACT. . . 1 463.00 64
| ACTCACGGCATTTCATICACTIGEAG. - . 1 434.00 67
. . ACTCACGGATTTCATTCACTTGEA. - 1 42800 59
| ACTCACGGCATTTCATICACTTGE 1 276.00 48
e | ACTCACGGCATTTCATTCACTTG. 1 258.00 39
e eeeeeeiiiiiiiill.L ACTCACGGCATTTCATICACTIGCAGT. . 1 115.00 44
.. .GTAAGTGACTATGCCGGGATTGTGE 1 53.00 28
. . GTARGTGACTATGCCGGGATIGIG. « oo v e e eeeees T 1 5200 21
. . GTAAGTGACTATGCCGGGATTG. . . 1 5000 18
| ICACGGCATTTCATICACTIGEA 1 43.00 24
. TCACGGCATTTCATTCACTTGEAGT . - 1 4100 28
. TCACGGCATTTCATICACTIGEAG. . . 1 2900 16
1 28.00 20 b
5-¢
\ACTCACGGCATTTCATTCA 1 2800 14 -y
. CICACGGCATTTCATICACTIGEA. . 1 1900 12 A-Y
. TCACGGCATTTCATTCACTIGE 1 1400 9 i ‘é’j
. .CICACGGCATTICATTCACTTGCAGE . . 1 14.00 12 : Q,L
Ceeeees. L TTATIGAACTTAGCGTCTCC. o eeessesesesesenesanaees 1 1400 8
- .ACTCACGGCATTTCATTCAC. . . . 1 12.00 8 dG = -23 seq.txt
. CICACGECATTTCATICACTIGAG. . 1 1200 11
PSR 1 1000 5
.. TCACGGCATTTCATICACTT 1 900 2 CG1718_in2
1 800 6 —
- ACTCACGGCATTTCATTC 1 800 2 — Antsense
. GTARGTGACTATGCCGGGATT . . 1 800 8 3000 -
1 800 2
. . GTAAGTGACTATGCCGGAA. - - 1 800 8
1 700 7 2500
. .. TAAGTGACTATGCCGGGATTGTG 1 600 6
. CICACGGCATTTCATICACTT . . 1 500 3
©eeieiei.. CICACGGCATTTCATICACTTG. ... .. 1 400 3 2000
| GTAAGTGACTATGCCEGEATTGTGGT e 1 400 3
. TARGTGACTATGUCEGGATIG. e+ oo oo eeeeeeseseteteteseeeteeeeaeaeaenaneaes 1 300 3
. . TAAGTGACTATGCCGGGATTGTGG . . - 1 300 3
. . .CATTTCATTCACTIGEAGT . . .19 1 300 2 1507
e TCACGGCATTTCATICACTTG. .« .21 1 300 3
TATTGAACTTAGCGTCTCCACTCACGG. + -+ -vvv v s 27 1 200 2
. . .CACGGCATTTCATTCACTTGCAGT - 24 1 200 2 1000
e L GTARGTGACTATGCCGEG  « « e c.. 18 1 200 2
. . .CICACGGCATTICATICACT . .20 1 200 2
.26 1 200 1 500
s e GTGACTATGCCEEGATIGTG - e (200 (12,0002
TATTGAACTTAGCGTCTCCACTCAC. « v vvvvver e 25 1 200 2 l \
. | ACGECATTICATICACT. . 18 1 100 1 0
R S GACTATGCCGEGATIGTETT  « - et (20010 (1000 [T : - - - - P o
. . GARCTTAGCGTCTCCACTCACGGCATT .27 1 100 1 Postion
.. .GACTATGCCGGGATTGTG. - .18 1 100 1
e eeeeiiiiiiii . TATIGAACTTAGCGTCTCCACICACG . - e 26 1 100 1
. .CACTCACGGCATTICATICACTTGCA - 26 1 100 1
30 1 100 1
25 1 100 1
18 1 100 1
19 1 100 1
20 1 100 1
23 1 100 1
24 1 100 1
29 1 100 1
18 1 100 1
25 1 100 1
26 1 100 1
19 1 100 1
19 1 100 1
. . TGACTATGCCGGGATTGTGET . - .21 1 100 1
s e TTATIGAACTTAGCGTCTC - s c. 1901 100 1
TTAGCGTCTCCACTCACGGCATTICA 26 1 100 1
.. | CTTAGCGTCTCCACICACGECATTT .25 1 100 1
PP e TAGCGTCTCCACICACGEC - e (190101000 [T
. . . CICACGGCATTICATICACTTGEAGT .. . .27 1 100 1
. .23 1 100 1
e e TAGCGTCTCCACTCACGGCAT . e o211 100 1
. GTAAGTGACTATGCCGGGATTGTGETT. . 27 1 100 1
.20 1 100 1
R e e eeeeeeeeeeeeee e e (CACGGCATTICATICACTTGCA. . .22 1 100 1
. .23 1 100 1
18 1 100 1
. TCACGGCATTICATICACTIGCAGTACATC .. . .30 1 100 1
. CCACTCACGGCATTTCATTCACTTGCAGT .29 1 100 1
. TIGAACTTAGCGTCTCCACTCACGECA 27 1 100 1
. - TATTGAACTTAGCGTCTCCACICA. . .24 1 100 1
. - TATTGAACTTAGCGTCTCCACT.. . . .22 1 100 1
. .CACGGCATTICATICACT . . 19 1 100 1
. ACTCACGGCATTTCATICACTTGCAGTACAT . 31 1 100 1
LLiiiiii s imacaTcaccoccaacarcaaGaa. . (230 I 11000 [T
| GTAAGTGACTATGCCGGGATTGTGETTATT 30 1 100 1
. . ATTGARCTTAGCGTCICE. . . .18 1 100 1
s S GACTATGCCGGGATTGTGTTA . « s ssssssssessseeenesieens .22 1 100 1
CACTCACGGCATTICATICAC. . .21 1 100 1
TCACGECATTICATICACTTGEAGTAC 27 1 100 1
e e e TTATTGAACTTAGCGTCTCCAC. - s o221 100 1
. TCCACTCACGGCATTTCATICA. . .22 1 100 1




3
dG = -12 seq.txt

€G32704_inl

chrX 9130467-9130576 —

.......................... e O

CG32704_in1

Antisense

20 1
15
10
5
N _ \ \
6 2‘0 4‘0 6‘0 80 160
Position

GCTGGCTCGGAAGTACTCAAGATAAGTGGGTGTTCTTGGAAATTCGCCTCGATCGGTAGCTAAATTTCTGATTACTCCTAAAAGCCTTTTGGATTGAGCCTGTTCAACG

SCeeeeeeec.
Plus strand

0(

<)) L))

Size Blast

N
w
R N i e

Total
Norm

9.00

7.00

5.00
4.00
2.00
2.00
1.00
1.00

# of
libraries

= = NN WU w



RhoGAP1A_in3

Sense
— Anisense

Position

RhoGAPIA_in3

chrX 29746-2

914 +

AGGCCAAGAAGAAAATGCCACCCAGGTGAGARAAAGTAGTAAATTAAGCATATCACGCAAGGACAAACATTAAGTTAAGGCCTAGT TCCTAT TATACTAGGAATACTCAATCCTACTTATGCCTCTTATTCTTCTTTTCTCAGACCTCCGCCARAGARTATTCGGCG:
-------------------------- L OO O O O o O O B O G O L L G L L L e S N e R R R R R R D D R D D R R R R R D D I DD D R R R R R D B B B B B e R R EEEER
Plus strand

Slze] Bt -ll\-l?:utl'?vl'n ﬁbor;ries
... .GTGAGAAAAAGTAGTAAATTAAGCA. . 25 1 23.00 10
23 1 10.00 6
20 1 4.00 4
24 1 3.00 3
22 1 2.00 2
25 1 200 1
29 1 1.00 1
21 1 1.00 1
22 1 1.00 1
35 [l 1.00 1
27 1 1.00 1
23 1 1.00 1




o St CG31689_in4

— sense
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40
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dG = -18.3 seq.txt Position

€G31689_ind

chr2l, 2737542-2737686 +

TGCTATTTTTAGACGAGCCCACAACGTGAGTGAGAGCGAGTTCCAATGTGGTCCTCGAAACCAGTTGTGCTTCGATCAGATTCCAAAATTGACACATTCCGACCTTGAATCACCCACAGCGGATTGGACAGCTCCTCCTCCTTC
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA O O O O P G G G P G G G (O B I D I B R D DO DR D DD IS B IO BB B I B B I O N D L
Plus strand

Total # of
Norm libraries

18.00 11
9.00
8.00
8.00
3.00
3.00
3.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

Size Blast

~N

L e R e e e e e e e e e e R S S R R S e
H R R R PR R R BR R BNRENRNEREWWR OO
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dG = -10.8 seq.txt Position

CG17352_in5

chr3L 8347258-8347366 -

GTCTACAGCGTGTTCAACTACTTGAGTGAGTTCGATTGGAAAATTTAAATTTAATGTTTAATTAACCAATTCGAATTGCTTAGATTGCTATATTGGCTCGGAGTTTCT

.......................... COCCCCOOO00Ee e e e (OO e e )))))) e e )))) D)D) w0 ))))
Plus strand

Size Blast

e R e e e R e e e e R e R e e e R e e e e e R e e e e e R R R

Total
Norm

153.00
76.00
76.00
27.00
19.00
10.00
10.00
7.00
5.00
5.00
4.00
4.00
3.00
3.00
3.00
3.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00

# of
libraries

58
33
36
12
10

N

R R R R R R R R R R R R NNMNNERENNNNN®OONWW WO WS N
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dG = -10.1 seq.txt Position
CG2976_in2
chr2l 4829954-4830064 -
GCCAGTGGGCCATTCGCAGCTTTAAGTGAGTAGTCGTATGTTTATTAAGAT TTACTTTCTATAAATTAATGTCCACTACTTTTAGTCTCTATGACGATGAACTTAGCTTT
........................... COCOCEOCCEe o COCCCCa (Ceeeea))) e )))))) ) ) LI I I
Plus strand
. Total # of
Size Blast . ’
Norm libraries
......................... GTGAGTAGTCGTATGTTTATTAR -« ¢« ettt e et e e ee et e et et e e aeee et eaienieeneeennee.. 23 1 26.00 8
......................... GTGAGTAGTCGTATGTTTATT « « + - e e v e e v e et e aeeeee e e e eneaneneenaeeneeneaneneeneeneeneenenna.. 20 11 10.00 8
......................... GTGAGTAGTCGTATGTTTATTA . + .« e vt ev e et e e eeeeeneenenneneeneeneeneanenneneeneenennenne.. 22 11 6.00 5
............................................................... AATTAATGTCCACTACTTTTAG. « v e vvveveeeenneennne.n.. 221 4.00 3
......................... GTGAGTAGTCGTATGTTTATTARGA . « + + - vt e et e enee et e et e e e e et eaienneenneenne.n. 25 11 3.00 3
........................................................... TATAAATTAATGTCCACTACTTTTAG . « « e v v vveveneeneenenn... 26 |1 1.00 1
......................... GTGAGTAGTCGTATGTTTAT . - ¢ e« e e vt et e et e aaeee e eneenenneneeneeneeneanenneneeneeneenenne.. 20 11 1.00 1



dG = -11.7 seq.txt

ND23_in2

chr3R 11661983-11662101 -

GTGCATCTACTGCGGATTCTGTCAGGTGAGGAGGAGCAAAGTGGCGCCACAATTTACTAGAAACTAATTGCATCTTTTTGTCCCCCCGCGTAGGAAGCCTGTCCCGTGGACGCCATCG
)-)))))) ) ))

......................... [ O O R

Plus strand

GTGCATCTACTGCGGATTCTGTCAGGTGAGGAG . + v v v v v v v sssennnns

......................... GTGAGGAGGAGCAAAGTGGCGCCACA.

40

ND23_in2

s
— Anisense

1))

Position

T
100

120

Size Blast

22
22
21
21
23
22
24
21
23
20
21
18
25
19
20
24
20
25
22
18
18
18
23
24
20

T e e e e e e e e e e e e e e e e e e e R R R R R R R R R R

Total # of
Norm librarie

38.00 14
13.00 5
9.00 1
7.00
5.00
3.00
3.00
3.00
2.00
2.00
2.00
2.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
1.00
0.50

el e e e e e T R R e e R R R R R R R R SR VVRI SRR UVRIUVRIN N
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dG = -12.5 seq.txt Position

€G3225_in2

chr2l 4817790-4817906 -

TCATACTAGTGGGTGAAACAGGCAGGTTTGTATGGAATTCCATGAGCTTCAAAGTAATGCTTCTAACTCTGTGGTTTTTCATATTTCCCAGTGGCAAGAGCACCCAGGTGCCACAG

----------------------------- COCCCOCCew COCOOOEe O e COCCaa ) e )))) ) a)) ) ) e ) ) ) ) ) ) ) ) et et e
Plus strand

Size Blast o #Of .

Norm librarie:

......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAG . « « «« et ettt et et et et et et e et et et et e a i aienieneeneeeeene.. 201 535.00 74
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGA -« + - v ettt ettt e et e e ettt ettt e ettt e et 2001 33.00 20
......................... GTTTGTATGGAATTCCATG . « v e et et ete et et et et et et e et e et et et e e e e 191 13.00 9
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAGCTTC ¢ + .t v vt ettt e e et et et e et e et et et e e e eeaienieneneenenee.. 25 1 9.00 6
...................................................................... GTGGTTTTTCATATTTCCCAG .+« v evvveeeeneanennn... 21 1 7.00 1
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAGCTTCA  « « + vt ettt et et et e et e et e et ettt e a e aienieneeneeeene.. 2601 6.00 5
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAGCT « « « + « v e te e ee et et et et et e e e et et et e aee e aieaieaaneeneae.. 231 6.00 4
......................... TTGTATGGAATTCCATGAGCTT « .t vt e ettt et ettt et e et e et ettt et a e eeienienneneeeeenen.. 221 6.00 5
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAGC - « -« + « e e et et e e e et et ettt e e et et ettt a e, 221 4.00 4
.......................... TTGTATGGAATTCCATGAGC « -+« vt v vt ettt et et et et e et e et ettt e e e e, 2001 3.00 3
.......................... TTTGTATGGAATTCCATGAGC - « + « t + vt e ettt e et et ettt et e e et et et et e 201 2.00 2
.................................................. BABAGTAATGCTTCTAACTCTGT . « v e e eve e eeeeeateeaeeeaneaaneennneenneenne. 22 1 2.00 1
.......................... TTTGTATGGAATTCCATGAG : - « + « e e vt e ettt et ettt et et e et et et et e e 2001 2.00 2
......................................................................................... AGTGGCAAGAGCACCCAGGTGCCACA. 26 11 1.00 1
...................... TTGTATGGAATTCCATGAG . « -« + vt e vt et et et ettt et e et e et ettt et e e e, 19 1 1.00 1
.............................................. CTTCARAGTAATGCTTCTAACTCT -« v ve v et et aeaeaeeeeaienieaneneaneaenn.. 24 1 1.00 1
.................................................................... CTGTGGTTTTTCATATTTCCCA . « v vvvvevneeennenenn... 22 1 1.00 1
......................... GTTTGTATGGAATTCCATGAGCTTCARAG - « «  « e e e et e et ete et e et et et et e aee e 291 1.00 1
............................ TGTATGGAATTCCATGAGCTT . « « + v e e eee e e ae e et ee e ateeaneeeaneenneeanneeaneesaieenneennnennne.. 20 1 1.00 1
.......................... TTTGTATGGAATTCCATGAGCTTCAAAGT .« « v e v et e et et et e et e et et et e ae e 29 1 1.00 1
.................................................................. CTCTGTGGTTTTTCATATTTCC . + v e v eeeeeeeeeaneenenn.. 221 1.00 1
.......................... TTTGTATGGAATTCCATGAGCTTCAAAG . « « « v e v e ettt et e et et et et e aeae et 28 1 1.00 1
................................................. CARAGTAATGCTTCTAACTCTGTGG ¢ « - v+ v eveeeeaeaaeeeaeanennaneaneanenoe. 25 1 1.00 1



