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AT5G52040.1
GGCAAGGTTGAGAGGGTTGATATGAAAGCTG | GATTTGTTTCGATCTTGGGATGCCCATTC
GGCAAGGTTGAGAGGGTTGATATGAAAGCTG |G

GCAAGGTTGAGAGGGTTGATATGAAAGCTG |GA
AAGGTTGAGAGGGTTGATATGAAAGCTG |GATT
TGAGAGGGTTGATATGAAAGCTG |GATTTGTTT
GAGAGGGTTGATATGAAAGCTG | GATTTGTTTC
AGAGGGTTGATATGAAAGCTG |GATTTGTTTCG
GAGGGTTGATATGAAAGCTG |GATTTGTTTCGA
AGGGTTGATATGAAAGCTG |GATTTGTTTCGAT
GGGTTGATATGAAAGCTG | GATTTGTTTCGATC
GTTGATATGAAAGCTG | GATTTGTTTCGATCTT
TTGATATGAAAGCTG | GATTTGTTTCGATCTTG
GCTG|GATTTGTTTCGATCTTGGGATGCCCATT
CTG|GATTTGTTTCGATCTTGGGATGCCCATTC
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