
Ch_Chro.40272 (C5CN09_CRYHO)
Cp_cgd4_2420 (Q5CR22_CRYPV)

Ch_Chro.80295 (Q5CM89_CRYHO)
Cp_cgd8_2530 (Q5CVW6_CRYPV)

Pf_PFD0295c (QI1W9_PLAF7)

polypeptide

signal peptide

ankyrin repeat (PF00023)

sushi domain (PF00084)

transmembrane region

 L
YA
M2
_C
AN
FA
_3
 

 L
YA
M2
_C
AN
FA
_2
 

 L
YA
M2
_C
AN
FA
_1
 

 L
YA
M3
_H
UM
AN
_2
 

 L
YA
M3
_H
UM
AN
_1
 

 L
YA
M1
_H
UM
AN
 

 A
PO
H_
BO
VI
N_
1 

 V
B0
5_
VA
CC
0_
1 

 C
CP
H_
SH
V2
1_
1 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
1 

 C
R1
_H
UM
AN
_1
 

 C
R2
_H
UM
AN
_1
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
4 

 A
PO
R_
PI
G_
1 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
3 

 C
CP
H_
SH
V2
1_
2 

 M
CP
_H
UM
AN
_2
 

 C
R1
_H
UM
AN
_3
 

 C
R2
_H
UM
AN
_2
 

 C
R1
_H
UM
AN
_4
 

 C
4B
B_
HU
MA
N_
3 

 C
O7
_H
UM
AN
 

 A
PO
R_
PI
G_
2 

 C
O6
_H
UM
AN
_2
 

 A
PO
H_
BO
VI
N_
2 

 F
13
B_
HU
MA
N_
1 

 M
CP
_H
UM
AN
_1
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
1 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
2 

 C
4B
B_
HU
MA
N_
1 

 C
R1
_H
UM
AN
_2
 

 C
4B
P_
MO
US
E_
1 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
4 

 C
FA
B_
HU
MA
N 

 C
R2
_H
UM
AN
_3
 

 C
R1
_H
UM
AN
_5
 

 C
O6
_H
UM
AN
_1
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
2 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
5 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
3 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
10
 

 A
PO
H_
BO
VI
N_
4 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
8 

 C
CP
H_
SH
V2
1_
3 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
18
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
9 

 C
4B
B_
HU
MA
N_
2 

 V
B0
5_
VA
CC
0_
2 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
7 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
6 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
15
 

 F
13
B_
HU
MA
N_
3 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
16
 

 F
HR
1_
HU
MA
N 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
14
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
12
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
11
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
13
 

 F
13
B_
HU
MA
N_
2 

 V
B0
5_
VA
CC
0_
3 

 C
1R
_H
UM
AN
_1
 

 C
1S
_H
UM
AN
_1
 

 C
1S
_H
UM
AN
_2
 

 C
1R
_H
UM
AN
_2
 

 I
L2
RA
_B
OV
IN
_1
 

 C
R2
_M
OU
SE
 

 V
B0
5_
VA
CC
0_
4 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
20
 

 C
4B
P_
MO
US
E_
2 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
5 

 P
GC
A_
CH
IC
K 

 N
CC
00
16
3_
1 

 C
p_
cg
d4
_2
42
0 

 C
h_
Ch
ro
.4
02
72
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
17
 

 C
FA
H_
HU
MA
N_
19
 

 A
PO
H_
BO
VI
N_
3 

 V
CP
_V
AC
CV
 

 I
L2
RA
_B
OV
IN
_2
 

 C
4B
P_
HU
MA
N_
6 

 D
AF
_H
UM
AN
_1
 

 D
AF
_H
UM
AN
_2
 

 C
R1
_H
UM
AN
_6
 

 T
GC
24
05
9_
1 

 N
CC
00
50
7_
1 

 C
p_
cg
d8
_2
53
0 

 C
h_
Ch
ro
.8
02
95
 

 P
f_
PF
D0
29
5c
 

 LYAM2_CANFA_3 
 LYAM2_CANFA_2 
 LYAM2_CANFA_1 
 LYAM3_HUMAN_2 
 LYAM3_HUMAN_1 
 LYAM1_HUMAN 
 APOH_BOVIN_1 
 VB05_VACC0_1 
 CCPH_SHV21_1 
 C4BP_HUMAN_1 
 CR1_HUMAN_1 
 CR2_HUMAN_1 
 CFAH_HUMAN_4 
 APOR_PIG_1 
 C4BP_HUMAN_3 
 CCPH_SHV21_2 
 MCP_HUMAN_2 
 CR1_HUMAN_3 
 CR2_HUMAN_2 
 CR1_HUMAN_4 
 C4BB_HUMAN_3 
 CO7_HUMAN 
 APOR_PIG_2 
 CO6_HUMAN_2 
 APOH_BOVIN_2 
 F13B_HUMAN_1 
 MCP_HUMAN_1 
 CFAH_HUMAN_1 
 C4BP_HUMAN_2 
 C4BB_HUMAN_1 
 CR1_HUMAN_2 
 C4BP_MOUSE_1 
 C4BP_HUMAN_4 
 CFAB_HUMAN 
 CR2_HUMAN_3 
 CR1_HUMAN_5 
 CO6_HUMAN_1 
 CFAH_HUMAN_2 
 CFAH_HUMAN_5 
 CFAH_HUMAN_3 
 CFAH_HUMAN_10 
 APOH_BOVIN_4 
 CFAH_HUMAN_8 
 CCPH_SHV21_3 
 CFAH_HUMAN_18 
 CFAH_HUMAN_9 
 C4BB_HUMAN_2 
 VB05_VACC0_2 
 CFAH_HUMAN_7 
 CFAH_HUMAN_6 
 CFAH_HUMAN_15 
 F13B_HUMAN_3 
 CFAH_HUMAN_16 
 FHR1_HUMAN 
 CFAH_HUMAN_14 
 CFAH_HUMAN_12 
 CFAH_HUMAN_11 
 CFAH_HUMAN_13 
 F13B_HUMAN_2 
 VB05_VACC0_3 
 C1R_HUMAN_1 
 C1S_HUMAN_1 
 C1S_HUMAN_2 
 C1R_HUMAN_2 
 IL2RA_BOVIN_1 
 CR2_MOUSE 
 VB05_VACC0_4 
 CFAH_HUMAN_20 
 C4BP_MOUSE_2 
 C4BP_HUMAN_5 
 PGCA_CHICK 
 NCC00163_1 
 Cp_cgd4_2420 
 Ch_Chro.40272 
 CFAH_HUMAN_17 
 CFAH_HUMAN_19 
 APOH_BOVIN_3 
 VCP_VACCV 
 IL2RA_BOVIN_2 
 C4BP_HUMAN_6 
 DAF_HUMAN_1 
 DAF_HUMAN_2 
 CR1_HUMAN_6 
 TGC24059_1 
 NCC00507_1 
 Cp_cgd8_2530 
 Ch_Chro.80295 
 Pf_PFD0295c 

A

B

in
cr

ea
si

ng
 s

im
ila

rit
y


