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Replicon    Site    Ctx Left Right  Copy Palindrome and flanking region 
chrom 219352 P 11 95 37 CACTTGGATATTAAGAGTTAGGAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAGGAGTTATGGAGTAACTAAC 
chrom 541827 C 32 128 37 GTAGGGGGAGAATAATTCCTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTTCTAACTCCCCTGATTTAGATTC 
chrom 573722 C 5 40 37 GTAATTTAGCGGGAACGTGAGGGGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAATATTATTTTTACCCTTACT 
chrom 2319411 P 19 163 37 CGTTAGAAAGTTACGAGTTAGGAGAGACGCGATTAATCGCGTCTTTACAAGAGTTAGGAGTTTTAACTC 
chrom 2347701 P 83 30 37 GGGAAGATAGAACTCCTTCTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCTAACTCCTAACTTTTAATTAC 
chrom 2348861 P 66 41 37 GCCATCAAATACTAACTCTTGTATAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCTTAATCGCGTCTCTTTTCCTAA 
chrom 2905703 P 41 42 37 CAAATTTTATTTGTTATTTGTCATAGACGCGATTAATCGCGTCTCTAAAAGTGATGAATCGTGCCTCTA 
chrom 3180985 P 66 79 37 ATTCCTCAATCCTAACTCCTTTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTACTCATAAATTTCGCTTGTTACG 
chrom 3192757 C 12 115 37 GCAAGGGAATTAAACAAGTTGTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTTTTTGGCAAAATATATCAAGTTTCT 
chrom 3401897 D 146 123 37 ATCAAAATATTCTAACTCTTGTAAAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCTAATTCCCACCACTAAAGAAA 
chrom 3582154 P 39 47 37 AATAAAAACTTCTAACTCCTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCTAACTCCTAACTTATTATTCC 
chrom 3693049 I 963 11 37 TCCTCAAATAGGGCAGAAGCCAGGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAATTAGAAGTAGAGACGC 
chrom 3926543 P 10 135 37 ATACAGCAAGGGTGAAAAGTGCTAAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAAAGAGTGCTAAGTCAAA 
chrom 4417722 P 19 220 37 ATTTAGACGGCAGTCTGTGAGGAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACTAGGAAGTAGGGAAATCCGAA 
chrom 4461859 P 45 69 37 TCTTGATACTCCTAACTCCTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCTAACTGCCTACTTCCCCACTC 
chrom 4499133 C 31 102 37 GTAGTCTATATATCGACTTAGGAAAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAGTTGGAAGTACGAGGGA 
chrom 4872817 P 98 72 37 ATTCCTAACTCTTAACTCCTGTATAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCTTCCTATTCCGTATTTAGTCGC 
chrom 4876717 C 65 35 37 AACTCCTAACTCCTAACTGCATACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCCAACTTCTAAGTTATTTAAAC 
chrom 4951136 P 95 8 37 TCCTCCTATACGACGCAATTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCCGATTCTCCACTCCCCGTAGC 
chrom 5140423 P 104 73 37 ATCCAAAATCCAAAATCGGCAGAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAGTTATGGAGTGTGAGGG 
chrom 5324671 I 802 1402 37 CGCGTACCGGATCAATATCTGTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTCTACTATAAATGCGATTCATCACGT 
chrom 5382182 P 20 165 37 CATAACAGTGAGTGAGGAGTAGGTAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACGGGAGTAGAGAATAGGAAATT 
chrom 5475452 P 71 523 37 GTTTACTTGGTGCTTTAAATCCCTAGACGCGATTAATCGCGTCTCTACCCACCCCCAAATTCAATTAGC 
chrom 5480689 P 13 155 37 AGTTGGTGTCATAAGAGTTAGGAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTTTTTATAGATTAATTGTGAAAGG 
chrom 5555506 C 91 51 37 ATTCATAAATCCTAACTCTTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACTCTTAACTTTTGTACAGACGC 
chrom 5555549 C 134 8 37 CGTCTGTACTCTTAACTTTTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTTAATTCTCTCCAGCTGCGGCAGT 
chrom 6123451 I 884 381 37 TACTGTCGCCACTTTCCCTAGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCTCATTCAGCCCTATACTTTGG 
chrom 6267038 C 65 31 37 GGAATACAAAATATCATTTCTAACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTACTGCTAACTTAAACTGGTTGGC 
chrom 6487488 P 8 126 37 AGAAAGAAGAGGGTTAAAAGTTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAGTTAGGAGTTAGAGACG 
chrom 6728315 I 1591 532 37 AAACTTCGATTAAAAAATCAGCACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCCCACTCCCATTGTGCCTATCG 
chrom 6741444 D 428 59 37 GCTCCTAACTCTTAATTCCTATACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTAGGTCTCTACTCATATTCCCCTA 
chrom 7077381 C 7 36 37 CGGCGGCAAATGAGTTAGGAGTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTGTGCAGGAATTAAAACTCATAACTT 
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chrom 7162819 P 236 26 37 ACTCCTCACTCCTAATTCTTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTGCTTTTAACTTGCCAAATATTCA 
chrom 7477838 P 12 201 37 GCATTGTAAAAAAGTGAGGAGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTGTACAAGAGTTAAGGAATAAAGTTA 
chrom 7541182 I 411 26 37 TAGTTTTACAGTTGAGCAAGCTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTCTTAAAAAAATAGTATTACTTTTTA 
chrom 7710703 P 306 30 37 GAACGTAATTCCTAACTCCTGTAGAGACGCGATTAATCGCGTCTCTACTCCTAACTACTTTTTGCTGGG 
chrom 7730149 P 86 79 37 TCAGAATACACCTGACTTCTGTACAGACGCGATTAATCGCGTCTCTCCCCACTCCTGACTTCTGACTCC 
 
chrom 103464 P 923 96 14 AGCCGAAACCCTATATTCAGGTAAGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACAGCGTATAGTTTTGTGTAAGT 
chrom 345777 P 45 86 14 TAAGGCTGGGCTTTATTGATGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACATCGTATAGTTTTGCTTAAGT 
chrom 1248522 C 22 151 14 GCCAAAACTCTGATTTTCAGGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTTAGTGCGTGTATTTTTGCATAAA 
chrom 1612684 C 56 33 14 ATCTAAACCCTAGTTTTCAAGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTATCTTTATCTAAAGCAGAAAGCG 
chrom 2080398 C 138 108 14 GGGTAACATTTAAATTCCTTATTGGGGCAATTCATGAATTGCCCCAACAGCAGTTATTTTTGCCTAAGT 
chrom 4054593 C 94 206 14 TTGGAAAAACCACATCTGTCGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACAGTGAGGCTCTATTATCATCA 
chrom 4689134 C 121 186 14 TATATATTTTTATCCATGTCGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACGACATAATTTCTCAGATAGGT 
chrom 5934969 D 312 93 14 GGCAAAGATATACACGAAAGGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACCTGAAAATCTTTCTTTTCGGC 
chrom 6105804 C 22 317 14 AATTGGTATAATTGTATTCAGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACCTGAGAATAAGGTTTTCAGCT 
chrom 6369006 C 527 284 14 CAGGTAAATGAAGTACACAGGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACGATTGTCTGTACCTCACCCAA 
chrom 6719494 P 228 136 14 AAGGCTCTTTAGATACATTTGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACCATGTGTAGTTTTGCGTAAGT 
chrom 7577333 P 186 1216 14 CAGGTAAATAGACCATGCAAGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACAACAGATAACAGATGTGGTTC 
chrom 7595082 C 9 55 14 CGGGCTTTGTAGTTAAAATTGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCCTACCTGAACATAGGGCTTCCCATT 
chrom 8020874 C 363 61 14 CTCCTTAAATAGACCACGCTGTAGGGGCAATTCATGAATTGCCCTTACGACAGATGTGCTTCAAATACA 
 
chrom 5122260 P 191 66 2 GTTGTGCAAGTCAAAACCATGTAGAGACGTAAAATTTTACGTCTCTACATGATTCATACCTGTATTCAA 
chrom 5134100 P 136 117 2 TCGAGGTATGAATTTTGGATGTAGAGACGTAAAATTTTACGTCTCTACAAGGATTTTCACTACAAAGCA 
 
chrom 1560572 P 97 89 2 ATTACCTGTGAGGTTGCTCTAGAACAAGGGGCTTAAGCCCCTTGTCTTACTAAACTTGATTGTGTACCA 
chrom 7586799 C 95 620 2 TTTGAGCAGTCTCCTATAACCAGACAAGGGGCTTAAGCCCCTTGTTAAATATAGGTAAACTCCGTTTAC 
 
chrom 1912758 P 54 119 1 GACCGTAATTTTACTAAAGCTGCTAAAATTTATATATAAATTTTTACAGCTTTTTTGCTTTTATTGCGT 
chrom 1953660 P 136 27 1 TCAATTAACTCTTAACTCCTGTAGAAACGCGATTAATCGCGTTTCTACTAACCCCTAACTTCTTCCAAC 
chrom 2719571 C 124 226 1 CGGCAGGGCTTTCGGCAATAAGAGAAAGTAGCGATCGCTACTTTCTCCATTCCCAGATTTCCTTACTCA 
pNpC 44314 I 332 39 1 TATTGTTGCAATTGCTAAGTCTAAAAATACTAATATTAGTATTTCTGAGAATCTTATAGCCTGAAAGTC 
chrom 5899004 P 42 8 1 CTCTACTCAGACTACAATAACTGCAACTTTATTTAAATAAAGTTTGTGATGGGTTCACCTGGTTTTGCT 
chrom 7778196 C 13 60 1 CTAGGTAAAGGAAATTAAAAAGAGAAGGGGAAAATTTTCCCCTTCTCTCTGTGTGAGATTTTTACCGTG 
chrom 7907417 I 818 123 1 GTTGTTGGCGATCGTAACGGTGGTAATCATCTGTACAGATGATTGTGACATTTTCTGGGCCGAGTGCCT 
pNpE 22417 D 473 425 1 ATTTTTGGCAATTCTTGATGTACCAATTAACCTATAGGTTAATTGGTACAGCTTTTTTGTATGGCACTA 
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chrom 6420249 I 878 9 1 AGAATTATTGAGAAAGGAAATTAAAATTAATTAATTAATTAATTACAAAAAGCGAAGGAAGCAATAATC 
pNpA 257371 C 13 56 1 ACTTAGCGAGCAAATTGCAAGTCTACCCACTTAATTAAGTGGGTAGACTTTCTCGTTTTTGAAATTAGC 
chrom 1154993 C 1162 122 1 TTTCCAGGTTTTCTATGACCACTAACTAAATATATATATTTAGTAGGGGGTCTTAAACTAATTTATTTA 
chrom 5692175 P 89 85 1 AATATGCTCCCGCAAAAAATGTAGAGACGCAAAATTTTGCGTCTCTCTAGAGAATTTATCGGTTGTGTA 
chrom 6662081 C 1017 75 1 CTTAATTATTCTACACCCAATGACAGATGCAAAATTTTGCATCTGTCCTTTTTAGGTAAAGTTTCCTTA 
chrom 3976947 D 288 351 1 GATTAATTGATTAAGGTTAACCAAAGATTAACTTAAGTTAATCTTTGAAAAAAAATTAAAAATGTGAGT 
chrom 6452434 P 296 97 1 ATCCATAACAATACCTAGTGGTAGAGGGAGTAATATTACTCCCTTTTTTCTTTGCAAAACGTCGAGTTT 
chrom 6939889 P 0 44 1 CCTTGTCCTTTGTCCTTAGTCATTAGTCATTTGTACAAATGACTAACAACAACTAATGACTAATGACTA 
chrom 4972042 P 453 248 1 AATTAAAATTAGCATACTTGTGAGATACCGTAAATTTACGGTATTTACACATCTTAAATATTCGCAGAC 
pNpC 2237 D 96 210 1 TTAAAAAAGGCTATTATCGTTATTATCCCACATATATGTGGGATAATAAAAGAGTAAGAAATAGGAACG 
chrom 1407978 P 184 98 1 CAGTAAAAACCTTAACAAGCACAGATGAATGCGATCGCATTCATCCTTATCGGCATATACTTTAAAGAA 
chrom 713010 I 1645 430 1 CTGAGATACCAGCTATCTTTTTTTATTACCCTCATGAGGGTAATCATTCAAATAGACCAAATTTACCTT 
chrom 4889235 C 81 109 1 TTATTTTTGAATTAGGTAATAAAAATTCCCCTTATAAGGGGAATTTTTATTATATCTCTACTCTATTCT 
chrom 6374048 D 415 411 1 ATATATATAATTTAATCAGTAATGATTGATTAATATTAATCAATCAAATATTATCGGAAATTTGTCTAA 
chrom 849754 I 1445 300 1 GGTTTAGGAGATTCACAACCTTCACCATTAGCGATCGCTAATGGTACTCAACCAACTGCAACCGCTTTG 
chrom 7228107 P 181 104 1 GCATCACGAGTCTTAATACTCAACCCCGGCTAATATTAGCCGGGGTTTGTTGTTTGGGTTTTCAGGTTT 
chrom 7708020 P 525 39 1 AGGCTGATGAAAATACAAGATTCCCGACTTCTTTAAAGAAGTCGGGAATCTGAGTTTTAGTCTTTAGCC 
chrom 2000566 C 297 33 1 TGATCGGCTTTGGTTTATTTACTTCGTCAATTTTAAAATTGACGAGGTATTTTTATTTATTTACTTGCA 
chrom 4647098 C 116 95 1 ACTCAAATTCCCCTCTTTTTAAGGCTACGGTGTATACACCGTAGCCTTTTTAGGGGGGATCTCAACGCT 
pNpB 558 D 828 31 1 TGGTTTATTTATGGCATATTAAATCTCAGATTTTAAAATCTGAGATTAAACTTTGACAAATATATTAGA 
chrom 639892 C 15 229 1 GAGTTAAGAATTTAAAATTAGGGGCTGATTGCGATCGCAATCAGCCCATACATTCAGTCCACTGTCAAT 
chrom 36274 I 602 561 1 AAGATTGACCAAAGAGAAAAAACTGAATCATTTGCAAATGATTCGCTCGGCGATCAAAAATATGGCAAA 
chrom 2993334 P 51 525 1 TGGTGCTTTGTTTATCGCAGTTTAGACAAACAAATTTGTTTGTCCAAACCCTAATACCAGGAGCGGAGA 
chrom 7714577 P 71 77 1 ATACTCGATTTAGCCTGATTTTGAGACGCGATAATTATCGCGTCTCAGTAACTAATCAAATCTGGTTCA 
chrom 5286295 P 462 148 1 AAAAGCGTTATAGTCCGTTGTAGAGACTTAATTTAAATTAAGTCTCTACAATTGTCTAAAAATAAATCA 
chrom 5994977 C 29 182 1 GAAATACAAGTAACAAAAAAGCAAGAGGTCTGATATCAGACCTCTTTATCAATTTTTATCATCCATAGA 
chrom 7119933 P 34 294 1 GACTTTGACAACTAGCTAAACTTAGATAACTTTTAAAAGTTATCTAAGTTATTTTTCATAGGTTCATAC 
pNpB 76282 C 176 146 1 CATACTTTACAAGCAATTGGGAACGATATGGGAATTCCCATATCGTCTCTAATAATTGAAATGGAAGGG 
chrom 7956377 I 202 1111 1 AATCCTTCTAGGGTATTACTCGGAGCAACTGCGATCGCAGTTGCCGGATATACTTGTTCCTGGGTAATA 
chrom 6048881 P 213 80 1 TAGACGACTATGAATTGATTAGGGGCACACAGCTAGCTGTGTGCCCCTACAAATTGACAAATAACTTTG 
chrom 2595439 I 76 280 1 CCAACTTCTACTGCTGGAATCTGGGCAGCGATCGCGATCGCTGCATCGATATCTTGGGCATCGATCAGG 
chrom 6061729 P 27 176 1 TGGCACTACATAAACACAGTACATGCCCCTAATCGATTAGGGGCATTTTTACGAAAATCAACTTAACTG 
chrom 626211 P 10 128 1 TTGGGTTGAGAATGACCAAATTGGGGATTTTCAATTGAAAATCCCCAATTGAAAGAAAAATGTTTCAGA 
chrom 2516366 P 207 159 1 AGTTAAAAAAATATCCCGTCGTCGGGGCGCAAGGCCTTGCGCCCCTACAAATCTATAAATAATTTGGGA 
chrom 1282968 P 282 65 1 GGGATCTTATCCGAAACGTATTAGGGGTGTACAGCTGTACACCCCTACAGCCAATTCATTTGTCGCAAA 
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chrom 5169036 D 524 50 1 CTATTTGAACTAGATCTGTCCTAGGTGCAATTCATGAATTGCACCTAGCGCGTGGTATAATTACCTAAA 
chrom 2821368 I 255 2078 1 AGCTTTGTATGACTTTCATGTGAATAAAGACATTAATGTCTTTATTGGTTGTGGACTAGGTGGAACATC 
chrom 742423 I 37 1030 1 AAGCTGAAGATCGCAAACAATTAATAACTCTTTTAAAAGAGTTACCAGAACTGGCTACAGAGCGATCGC 
pNpA 65209 D 51 1230 1 ACTGTACACGCTTATTAAATCGTGTAATTCATCATGATGAATTACCTTGATGTTATCATCGCCAAATGT 
chrom 3499538 I 1574 750 1 ATTAACTTGAGATTGGAAATCTGCTAATTCGCGATCGCGAATTAGTTTTTTAATCCGTTGATATTCTTT 
chrom 6924140 C -2 25 1 GCAGCGATGGTAAATCCTATTAAATAATTCGTAATTACGAATTATTTAGTTTCTCTCAGGGTTGAGTTT 
chrom 6587416 P 248 29 1 ACTCAGATCGAACATTATTCTTAATAATTGTAAATTTACAATTATTATTACTATTTCCAGCCTTTTTCT 
pNpA 23157 I 493 430 1 GCAAAATATTTTGGCGGGAAAAGTTACTGATAACGTTATCAGTAATTCTGATGCAGAGGATGTAAAAAT 
chrom 476433 I 957 329 1 AGTTAGACAATTATTCTCAACTTCTAGATGGTATATACCATCTACCATTCCCTCAATCCCACGAATCTG 
chrom 119992 P 89 442 1 AAATCAGAATTTTGATGAATAGGGTAGCACAGCTAGCTGTGCTACCCTACCGTGTTTTACATTTAAACA 
chrom 6927979 P 789 48 1 ATAAAATATGTAGAAAATTTAAGGTAGCCCAGCTAGCTGGGCTACCTTACTATCTTTATCTATAAAATC 
chrom 5026583 P 349 473 1 AATAAATCTTTTTGGCACATAGCTTAGTTAGCGATCGCTAACTAAGTGAGTAGAAATAAATACAACTAT 
chrom 5555234 I 157 181 1 GTATCGCGGTTCTGAGTACACCGTTGAGTTTTTGCAAAAACTCAAAGTGGAAATCGTCGTTGACGACAA 
chrom 6777899 P 8 454 1 TTTCTTAATTTGCTCATTGAGAGATGATACTATATATAGTATCAAAATTTTGAGATATAAAAAAGCGAT 
chrom 2154980 P 142 83 1 TGATTTGAGATTTATGCACTGTGATGCAATGCGATCGCATTGCATCACTCTTTAGCTCAATTTAGGGCA 
chrom 7018090 I 2294 4818 1 AAAAGCTTCTACAGCCTACACTCCTGCTAAAAAGCTTTTTAGCATTGCCATGAATCTTTTAGCTGAAAA 
chrom 4790482 C 73 590 1 TTATGTTGTGCTGTACTAGTTAAGTGGAGTGCGATCGCACTCCACTTAACTGAAAAAGGCTGAATATAG 
chrom 6747318 P 97 221 1 ACTCAAACCTTAATTTTCCGATAGTGGCAATTCATGAATTGCCACTACCGCCTGTAGTTTTGCATTATT 
chrom 5758321 C 381 20 1 CAAAAGAGGGATTAGTAATTAATTTGTAATTATTAATAATTACAAATTATGATTCTTATAAAAATCTCT 
chrom 3200535 I 254 69 1 GCTGCTGAGAAGTGTGTACAAATGTTAAGACCAATTGGTCTTAACATTTGTACACACAAAGAAGTCATA 
chrom 6407008 I 219 2987 1 TCTTCGATTTGCAGCTTGGGATTATTAGCTGCGATCGCAGCTAATTCGATTAATGCTTCAATATTAACT 
chrom 7223442 P 222 259 1 AAGCGCGATCGGCTTGTTTTACAATTGGATAGCTAGCTATCCAATCAAGTCGAGCCTTCCAAGCAAAGC 
chrom 1413567 D 324 212 1 ATTTTGGTAAAAGTATTTTATGTGTTGTCACTTATAAGTGACAATGTGGTATTTACTGTACATACTCGG 
pNpD 24051 I 306 1517 1 AATCGGCTTGACTTGATTAGATAATTGTGGCATTAATGCCACAACAAAACCCCCAACAGAAGCAATCAT 
chrom 3441812 P 12 47 1 CATAATTTACCGAATTTTAGATTTTTTAAATTTATAAATTTAAAAAATCTAAAATTGTCTGACACAGGG 
chrom 6591045 D 91 563 1 AACCTGTTTTTGACTTATTTTTATTTTTGCACACGTGTGCAAAACTGTGTGTTAAGTTTCTTTTCTATT 
chrom 3801417 P 932 14 1 TCTAACTTTAGAGCTTGTATTGAGTTTTTCAAATATTTGAAAAACTTTATCTTAGCCATCCTATTTTTT 
 
Supplemental Figure 10: Palindromic sequences in the genome of Nostoc punctiforme. All palindromic sequences, with no gaps, in the 
genome are shown. Each palindrome was expanded as far as possible from its initial 20-nt palindromic core. Conventions are as described in 
Supplemental Figures 1 and 7, except that the coordinate listed under site is the low order coordinate of the sequence shown (including the 
sequence flanking the palindrome). Sequences highlighted in dark cyano are related to SDR2 and those highlighted in brown are related to 
SDR7. Those highlighted in yellow are palindromic but not obviously related to any SDR sequence. The number given for copy is the 
number of times the central highlighted 20-nts appear in the genome.  
 


