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Supplemental Figure 6: Sequences and context of SDR6  
 

Named SDR6 elements of Nostoc punctiforme (and instances in other cyanobacteria) 

Replicon   Site    SDR and flanking region 

SDR6.1 
Np.chrom 4170008B GCATAAAAGAAAGGCGCAGGCGAATTTATTCTCT-ACGAGACGCTGCGCGTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCCGTCCCCATTCTTCAATTCCCATGCTTAACCCTGTTGTGTCACTTTA 
Np.chrom 3117953B TTCAGATAATAAAAGTGTTTCGGCTCCCTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTACGCTCAGGGAAAGCCGCTCAACACAAGTGTTTTTCACATCCACC 
Np.chrom 7206996F CAAAGTTTCTGATTTAAGGAAGCCTCTCTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGAGAGAGACGTTATGCGAACGGCTCAGACTCCTCTGTTTATAATTTGTC 
Np.chrom 1247019B GGAATGGGAGTGGGGAATGGGAGCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTACGCTCAGTAACCGGGGGAGCAGGGGAGGCAGAGGGAGAAATAAG 
Np.chrom 4586590F TAGGAGGAAGAGAGCAGGGGGAGCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTACGCTCAGTAACCGGGGTAGGCAGAGGAAGCAGGGGGAGAATAAC 
Np.chrom   20540F ATCTGGTCAAAAGAGGCAGGGGGCATACTTCTCT-GCGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGGGGGGCAGGGGGAAAGACTGAGACGGGGCTT 
Np.chrom 4591477B AGTTCAGAGGCGTAGGCGTAGCCCGCACTTCTCT-ACGAGACGCTCCGCGTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTGCGCTCAGTGACCGTCGCAGGCATCGATCGCATTCATCATCTTAC 
Np.chrom 7281943F GGTGAAAATGCGTAGGCGTAGCCTGCACTTCTCT-ACGAGACGCTCCGCGTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACATGGTTCGACTCCGCTCACCAGCCGCTCAGTGACCACCGCAGGCAT 
Np.chrom 5929834F TAAAATAAAACGTAGGCGTAGGCAGCACTTCTCT-ACGAGACGCTCCGCGTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACAAGGCTCAGTGACCATCGTAGACATCGCTTCTTGTTTCAATTCGCT 
Np.chrom 6650760F ACATCTGGTGCCGCAGCTACGCCCGCACTTCTCT-ACGAGACGCTGCGCGTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACAAGGCTCAGTGACCATCGTAGACATCGCACCAACCTACCTAATCCA 
Np.chrom  733374B TTATTGACTAATACCCAATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCGGTAGTTGAGCGCAGTCGAAACTCAGTACAAGTTCCCAATT 
Np.chrom 2294296F TTACTTCCCAATTCTCAATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCGGTAGTTGAGCGCAGTCGAAACTCAGTACAAGTTCCGAATT 
Np.chrom 1996726F ATTTGTCATTAGTCCCAATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCGGTAGTTGAGCGCAGTCGAAACTCAGTACAAGTTCCCCATT 
Np.chrom 6123831B CATTAGTTATTTTCCCCATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCGGTAGTTGAGCGCAGTCGAAACTCAGTACAAGTTCCCTATT 
Np.chrom 1111642F CTAATAACTAATGACCAATGACCCATACTTCTCA-ACGAGAGGCTGCGTCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGATTACGCGGTAGTTGAGCGCAGTCGAAACTCAGTACAAATGACTAATG 
Np.chrom 7161430B GAGTTTTTTAATACTTAATGCCCAATGCTTCTCT-AAAAGAGGCTGCACCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTTCTCCATAAGACACTAGGTGAACACTCAGTACAATTCCCAATTCC 
Np.chrom 5958003F ACTAATTACTCATGTCTATGCCCAATACTTCTCT-ACGGAAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTTCTCTACAAGACGCTACGCGAATGCTCAGTACAAATGTCCCATGT 
Np.chrom 3424300F CTAATGCCCAATTCCCAATGCCCAATACAACTCT-TGGAGAGGCTACGCCTTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTTCTCTACGAGACACTACGCGTTAGCGGAGCTTTCGCTTTAGCGAT 
Np.chrom 4998118B TGAGTAACCAATACCCAATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGTTCCCAATTCCCTATTCCCACATTTATGTCT 
Np.chrom 6135422F -AATTTCCCAATTCCCCATTCCCCATACTTCTCTAACGAGAGGCTACGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGTTCCCCATTCCCTACTACCCACTTTATGCAA 
Np.chrom 5615524B ATTATTCCCCAATCCCCATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTACGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTACGCTCAGTACAAGTTCCCCATTCCCCATTCCCCATTCCCCAATA 
Np.chrom 5891968B ATCCTTTCCTGCTACCCATTCCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGTTCCCCATTCCCCATTCCCCATTCCCCACTC 
Np.chrom 6104303B -CAATTCCCAATTCCCCATTCCCCATACTTCTCTAACGAGAGGCTACGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGTTCCCCAATTCCCAATTCCCCATTCCCTCAA 
Np.chrom 6265417F -CCATTCCCCATACCCCATACCCCATACTTCTCTGACGAGAGGCTACGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGGGCTTAGTACAAGTTCCCCATTCCCAATTCCCCATTCCCAATCT 
Np.chrom 3180203F GAACAATTCTCTTTCCAATGGCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGTTCCCAATTCCCAATTCCCCATCAGAGATCC 
Np.chrom 6158872F TTTGGAGAGTTAAAACAATTAGCAATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTACGCTCAGTACAAGTTCGCAATTCGTAATTCGTAGTTAAAAGGGC 
Np.chrom 2145694B CAAAATTTAAAATTAATAATTCCCATACTTCTCT-ACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTACGCTCAGTAACCATAAATAAATTTAGGGGCTTGTATCCTTTTCT 

 
Avar.pAvC 133252F CGCTACGCGAACGTTAAGCTTTCCTTCTC--TAC--GAGAGGC-TGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGAACGCTACGCGTAGCTTGCTTCCCCGTAGGAGTACGCTAACGCGGTT 
nod-006 78217B    AGAGGCTAGCGCCAACGTTCCTTCTCCCAAAGGGAGAGGCTAGCGCCATAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGTGGTTCATTCTTTCGTAAGTTGTGCGTAAGTCCTAATTAATACTTAAT 
nod-054 19356F    GAGACGCTACGCGAACGTTCCTTCTCCCAAAGGGAGAGGCTAGCGCCATAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGTGGTTCATTCTTTCGTAACTTGTGCGTAAGTCCTAGATCACTCAAAAC 
nod-109 9900B    GAGACGCTACGCGAACGTTCCTTCTCCCAAAGGGATAGGCTAGCGCCATAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGTGGTTCATTCTTTCTTAACTTGTGCGTAAGTCCTACTGACTACAAACT 

 
SDR6.2 
Np.chrom 676336F  TATTCCCCATTCCCCATACTTCGGCTTCTCCTAACGGAGACGCTGCGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGTACAAGTTCCCAATTCCCAATGACTTTATACGTAATTACGGAA 
Np.chrom 3134517F  AAGGGAATTGGGATATCCCTTCGGCTTCTCCTAACGGAGACGCTGCGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGCATTGGGAATTGGGTTGGAAGGAGGGCGAGTTA 
Np.chrom 2144776B  CTCTGCGAGACGCTACGCGAACGGCTTCTCCTAACGGAGACGCTGCGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCATGGGGGATTGATTTTTTTTCATCTCCCCCCCACGCCCTC 
Np.chrom 4961977B  CTCTGCGAGACGCTACGCGAACGGCTTCTCCTAACGGAGACGCTGCGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGAATTGGGAATTGGGAATTGGGAAGAATTCAATT 
Np.chrom 5179194B TCCCTGCGGGACGCTACGCGAACGGCTTCTC-T-AC-GAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGAATTGGGCATGAAAAAGAGACAAGGAAGAGGGG 
Np.chrom 6220444B TCCCTGCGGGACGCTATGCGAACGCCTTCTC-T-AC-GAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGAATTGGGAATTGGGCATGAAGAAGAGACAAGGA 
Np.chrom 8021933B TCCCTGCGGGACGCTACGCGAACGGCTTCTC-T-AC-GAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGAACTTGTACTGAGCGAAGCCGTTGGCGTAGCCT 
Np.chrom 2645359B CTTGTGTGATAGCAAAGCGTAAAGCCTTCTC-T-AC-GAGAGGCTGCGCCCTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTTAGAGCGAGTCCGCGAACGTCTGAACACCTTTATCACGTTCAATTG 
 
Avar.chrom 6322662B GGTGATACCTTCGGTAAGCTATCTCTATTCC-T-TC-GGAACGCTACGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTAACGCACTTATTTTGGCATAGACTACACCAAGGCTCCTAAAGCTTT 
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SDR6.3 
Np.chrom 6510469B AACTAATTCGTAATTCGTAATGACGCTCGCGGGCTCGCTACCGCTACGCTCTAAGCAAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGTAATTCGTAATTTGTAAGTGGTCTAAATCCCAACTTACTTTTATTACG 
Np.chrom 5044606F GAATTAGGATTAATTCGTAAT---------GGGCTTTGCCCCGCTACGCTCTAAGCAAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGTAATTCGTAATTAATTTTTCCCTATTATCTATGCTCCTCTTCCCTGTC 
Np.chrom 1978097F AGGAACTAACCAATTTGTAATGACATTTGTAGACTCGTTACGGCTATGCTCTAAGCAAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGTAATTCGTAATCTAAGAGGCATCAGATTCAAGTTGAGTTTCCATTTCT 
Np.chrom 1332408B TGCGCTAACGTAATTCGTAATGAAGCTTGCGGACTTGCTACCGCTACGCTCTAAGCAAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGTAATTACGATTATTTGATTCGTTTAATTCCTTCGTGAACCAATTCAAC 
 

SDR6.4 (Interrupted by SDR4) 
Np.chrom 5385189B GTAATTCGTAATGACGCTCCTACGTCGCTCTAAGCGTTCGCGCAGCGTCTCGTAGAGAAGCCATGCCGCAGGCTTTACGCTACGCTAACGTAATTCGTAATTACAAATTACCCGTGAGTTGGTTCAA 
Np.chrom 5011587F ACGACTGGCTATGACGCTCCTGCGCCGCTCTAAGCCTTGGCACAGCCTCTCGTAGAGAAGCCATGCCGCAGGCTTTACGCTACGCTATCGGTGTCGCCAATTATTGAATAACTGTAAATACTTGATG 
Np.chrom 4958865F CACTCTAAGCGTAAAGCCTACGGGATAGATTCGCTTAGGGCGCAGCCTCTCGTAGAGAAGCCATGCCGCAGGCTTTACGCTACGCTATCGGTGTCCCATTCTTAAACCGCAAACTAAATATAGAAAT 
Np.chrom 4409877B GCGCCGCTCTAAGCGTACTCCTACGGAGAAGCGAGCTATGCGTAGCGTCTCGTAGAGAAGCCATGCCGCAGGCTTTACGCTACGCTATCGGTATCGCTTTTAGGAATGCGGATACTAATAGGATTTA 

SDR6 with copy number 3 or greater in other cyanobacteria, except as previously noted) 
 

Anabaena PCC 7120 
A7120.chrom 1634934B ---GCTAACGCCAACGCAATTCGCAACGATGCTCCCGCTCTGCTCTGCTCTGAGTGCAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCAATTTGCAATAACTTTTCTTAACATCTAT-CTCAGGCATGACATTAATTT      
A7120.chrom 4757303F GATATAACGGAGATAAGATTTATTGCGCTTCCCTGCGGGACGCTCCGCGTTAAGCGGAGCTATGCCGAAGGCTTTACGCGTGTCAGTTGTCAGTTG--TCAGTTGTTATTTGTCAGTGGTTGAAAGG      
A7120.chrom 6174485B ---TTGTTTGGGAGCTTTTTTATTGTGCTTCCCTGCGGGACGCTCCGCTTAACGCGGAGCTATGCCGAAGGCTTTACGCGTGTCAGTTGTTGAAAGGATCTGCTGGT-TTAATACCCCATCCCAAGAAT      

Anabaena variabilis ATCC29413   
Avar.chrom 553251F AAATCATGATGAAGAAAGGTCAAGTCGCTTCTCTGCGAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATACCCTACGGTCAATAGTCAATA 
Avar.chrom 1181693B GCTGGGGATTGGTAATTGGTCAAGTCGCTTCTCTACGAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTCAAAATTCGTCTTGAAAAGTTTCCTACGGCGGGAA 
Avar.chrom 3994705B CATCGCCAAAGGCGCATAGTCAAGTCGCTTCTCTACGAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTCGTCTTGAAAAGTTTCCTACGGCGGGAAACCCCTC 
Avar.chrom 4381291B CACAAAATCTTTATATGCGTCAAGTCGCTTCTCTACGAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATTAAAGACC 
Avar.chrom 6172312F TGCGGCAAGCCGCAAAGCGTCAAGTCGCTTCTCTACGAGACGCTACGCGTTAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATTCAAAATTAAAGACCTCCCGGA 

Nodularia spumigenia CCY 9414  
nod-001 254184F I CGCCAACGTGTCCTTCGTGTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTT-CGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTTTTCCATAA-TTTTGCGTAAGTCCTGATCCCTTCAAAATCC 
nod-006 7081F PP  CCCTTGGCGCTAGCCTCTCCCTTTGGGAGAAGGGGAGACGCTT-CGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTTTTCCATAA-TTTTGCATAAATCCTGCTAATAACTAATAAA 
nod-016 4663F PA  GAAACCTTCTTAACTTCTCCCTTTGGGAGAAGGGGAGACGCTT-CGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTTTTCCATAA-TTTTGCGTAAGTCCTGCATAACTACGATTGA 
nod-027 31993F D  GACGCTAACGCGAACGTGTCCTTCTCCCAAA-GGGAGACGCTAGCGCCATAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCATTCTTCCGTGACTTGTGCGTAAGTCCTAAATCAAATAGTAGT 
nod-034 2582B PP  TTCCCTTCTTCCTTTGTGTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTAGCGCCATAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTGCTCATATAAAACGCGATTTATCGCGTCTCCAAAAAATAA 
nod-039 3785F PA  TATCTCTAAAACTCTCCTTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTAACGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGACCTTCGTGTCCTTCTCCCAAGGGGAGACGCTAACGCGGTAAGCGAA 
nod-039 3854F PA  CTTTACGTGACCTTCGTGTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTAACGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCATTCCTTCATGACCTGTGCGTAAGTCCTATTTTAGATCAAAGC 
nod-051 32055F D AGACGCTAGCGCGAACGTGTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTT-CGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTTTTTCCTAA-TTTTGCATAAGTCCTGTTTAAATTTAAAAAA 
nod-113 9220B PA  TATCTCTTAAACCTTCTTTCCTTCTCCCAA-GGGGAGACGCTAAAGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGTTCTTCTCCCAAGGGGAGAGGCTAGCGCCAACGTTCCTTCTCCCAAA 
 
nod-003 47107F PP   AGCCCATACAATAAGCTTTTTGACCCTTCTCTGCGAGACACTACGTGGTAAGCGCAGCTATGCCGTAGGCTTTACGACTAAGCTCAGGGTAAACTTTTGACTTTTGACTTTTGACTTTTAACTTC 
nod-050 34808F PP   TTTATGTATATGTTGCCAAAAAACCCTTCCCTACGGGACGCTACGCGGTAAGCGCAGCTATGCCGTAGGCTTTACGGCATAGCTCTGGGTAAAAGATTTGGGTCTTGGGAATCAGGACTCCTGCC 
nod-059 18073B C   TTCCTAAGTATAGGGTGGGCATACTATGGCTAACGCCACGCTACGCGGTAAGCGCAGCTATGCCGTAGGCTTTACGGCAAGCTCAGTACAAGTCTTGCCTGCCCTTTATAGCTGGTCCGTGGGGA 

Low copy instances of SDR6 
Np.chrom 1770956B P TTGTGCTGGTAATGATCGTTTGCGTTCTTCTTGAGTTTGGATATTAGCGGTAAGCGAAGCCATGCCGCAGGCTTATCGCCTGTTCAATTGCTGTTGCTGGAATAGCCATCTCGATTGCTTTGAGCA 
Np.chrom 2034242F I TTGTGCTGGTAATGATCGTTTGCGTTCTTCTTGAGTTTGGATATTAGCGGTAAGCGAAGCCATGCCGCAGGCTTATCGCCTGTTCAATTGCTGTTGCTGGAATAGCCATCTCGATTGCTTTGAGCA 
 
Np.chrom 1888171B C AAGTCGCTGAGTAAATAATTCGTAATACTTCTCTACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCTGCAGGCTTTACGACTACGCACAGTACAAGTTCGTAATTCGTAATTAATTACACTGGTATA 
Np.chrom 7840472F D AGAATAACTGATAACTAATGACCAATACTTCTCTATAAAAGACTGCACCCTAAGCGTAGCTATGCTGCAGGCTTTACGACTACGCGGTAGTTGAATCTCGACTTCGCTCGATTTCCGCGCAGTCAA 
 
Np.chrom 5750632F P TTGTCATTCCAATACCCATGACCAATACAACTCTTGGAGAGGCTACGCCCTAAGCGTAACTATGCAGCAGGCTTTACGACTACGCGCTAGTTGAATCTCGACTTCGCTCGATTTCCGCGCAGTCGA 
Np.chrom 5106373F P CTAATGCCCCATTCCCAATTCCCAATACTTCTCTACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATACCGCAGGCTTTACGACTGCGCTTAGTACAAGTTCCCAATTCCCAATAACTAACAGGGTTTAA 
Np.chrom 6775082F D GCAGAGGCAAGTTAACACTCCGACTCCTTTCTCTACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTATGACTGCGCTACCTCGGCTCCTCCCTTCTCTACGAGAGGCTGCGCTCAGG 
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Np.chrom 2460631B P TCTACAAGACGCTGCACGAACGATATACTTCTCTACGAGAAGCTGCGCCCTAAGCGTAGTTATGCCGTAGGCTTTACGACTGCGCTCAGTACAAGAAGCTCAGTGACCATCGTAGATATCGCATCT 
Np.chrom 6397679B P AGCAATGCCCAATACTTCGGCTTCGCCCTTCTCTACGAGAGGCTGCGCACTAAGCGTAGCTATGCCACAGGCTTTACGGCTACGCTCAGGACAGGCTCAGTACAAGTGCCCAACGACCCATACCCA 
Np.chrom 6371453F P TCATTTGTTAAAAACCAATGCCCCATACTTCTCTACGAGAGGCTCCGCCCTAAGCGTAGCTATGCCGCACGCTTTACGGCTTCTCTACGAGACGCTACGCGTTAGCGAAGCTTTCGCTTTAGCGAT 
Np.chrom 5596477B C TGGGATTTAAGCGATTAATGCCCAATACA-CTCTTGGAGAGGCTGTGCC-TAAGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACCGCTTCTTTAC-AGACGCT-CGCGTTAGCGAAGCTTTCGCTTTAGGGATA 
Np.chrom 5023507F C ACTAAGACCAATGACCAATGACTAATACAACTCTTAGAGAGGCTGCGCCCTAGGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGACTACGCGGTAGTTGGGCGCAGTCGAAACTCACTACAAGTGACCAATT 
Np.pNpB 129907F D GGCTCTGGTTAATACCAATTCACAATACAACTCTTGGAGAGGCTATGCTTAGGGCGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTGCGCCCTTCTCCTGTCGCAGACGCTATGCGTAGCTTGCTTCCACA 
Np.chrom 585609B P CTTTCTCCTTTGCCTTTTTAACCAATACAACTCTTGGAAAGGCTGCGTCCTAAGCCTAGCTATGCCGCAGACTTTACGACTACGCGGTAGTTGAATCTCGACTTCGCTCGATTTCCGCGCAGTCGA 
Np.chrom 4958775B P TAGCGTAGCGTAAAGCCTGCGGCATGGCTTCTCTACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGAATCTATCCCGTAGGCTTTACGCTTAGAGTGACGCAGAAGCGTCATAGCCCGTCGTAGACATCGCTATAA 
Np.chrom 6161089B P ACAGCGTCACCGATAGCGTTTGCGTAGCGTCTCTATGAGAGGCTGCGCCCTAAACGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTTAGAGCGAGTCATCGAGCGTCATAGCCCATTGCGAACATCGCATTG 
Np.chrom 3363434B C CCGTGCGGGACGCTACGCGAACGACTTCTCCTAATGGAGACGCTGCGCGTTAAGCGAATCTATGCCGTAGGCTTTACGCTCAGGGCAAGTGGGCATTGGGTATTAAATTCTTGCTCACACTGTAAT 
Np.chrom 1874518F P TTCCAAAGAGACAGGCTAGCGCTTTTCCTTCTCTACGAGAGGCTGCGCCCTAAGCGGAGCTATGCCGAAGGCTTTACGGA-ACGCTCTGCGAACGCAAAGCGTCTTGTAAAGAAGGGAGTTTCCCCA 
Np.chrom 8203325F D ACAATTCAATAGTCTCTAAGCGTAGCCCTTCTCTACGAGAAGCTGCGCCCTAAACGTAGCTATGCCGCAGGCTTTACGGCTGCGCTCAGGAACCACTCGTCGTAGACATCGCTTTCTTTGTTGGTT 
Np.pNpA 252626F P TACAGATAGCGATGTCTACTTTTTGGGGCTGTGACGCTCCTGCGTCGCTCTAAGTGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTACGCTATCCGTGTCGCTGACACTACTAAGAAAGTGCGTTAGCGTAG 
Np.chrom 5679732B P CGTTGCTCTAAGCGTACTCCTACGGAAAAGCGAGCTACGCGTAGTGTCTCGTAGAGAAGCCATGCCGCAGGCTTGACGCTACACTATCGTAAATCTAAAATTCGTAGTCAAGAGTCCAAAGTCCGA 
Np.chrom 1332438B P TGTTAAATAATTCGTAATTCGTAATTCGTAATGACGCTCCTGCGTCGCTCTAAGCGAAGCCATGCCGCAGGCTTTACG-CTGCGCTAACGTAATTCTAATGAAGCTTGCGGACTTGCTACCGCTAC 
Np.chrom 6651654B D GTCAAGCTGGAGACGTTTCAGTTAGCTCAGGTCAGAATTAAGACACTCTTTAAGAATTGCTATGACGCAGGCTTTAC-ACTGCGCTATCAGCTAGCATGCACTGAGTTTGTCGAAGTCGAAGTGTC 
Np.chrom 5103389F P GGAGCGGAGCCGGAGACTCCGAAAGCTCCGGTCAGAATCAAGATACTCTCTAAGAGTTGCTATGCCACAGGCTTTACACTCCGAAGCATCCCTTTTTCAGTCACAATACCCAACTAAATCCTGTTA 
Np.chrom 5202958B P TCGACCTAAGAGTACGAAAACTTGCTCTAACAAGCTAGGCGTAGCATCTTTAAGATTTGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTATTAGTGGCGGGTTAAATCCCCCACTAAATAGCGTCGTTCCTCTCT 
Np.chrom 4173864F P GTCTTAAAGACGCTCTCTGCGAGACGCTAAAAGCGAACGCGGACTCGCTCTAAGCGGAGCTATGCCGTAGGCTTTACG-CTGCGCTATCAGTGGAGATTCAGACCCGCCACTGAATTGTTGCACCA 
Np.chrom 4009724B P TAGCTATCCGCTAACAGGAGTCAGAATACAAGACGCTCACGGACTCGCTCTAAGCGTAGCTATGCCGTAGGCTTTACG-CTGCGCCATCCGCTTTTTCGTTCAAAATTCATGTCTGTTTTCTGGCGA 
Np.pNpA 145370F P CATAGACTCATTGCAATTACCAGACTTACCACTAATTGCGCTGGTAGCGGGAAGCGAAGCTATGCCGCAGGCTTATCGCTTGCGCTCCTCTTCAGTTTGGGTATTAGTGATCGCTTCTTCGATTGC 
 

A7120.chrom 1299350B GTTTAAATCCAATTCCCAATTCGCAATGG---TAACGTCCCACTACGCTCTAAGCGCAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCAATTCGCAATTAAATACAGCCACTAGGGGCGTTAGCGTAGCGGGACACA      
A7120.chrom 5698093B --TGAGAATATAAATCCAATTCGCAATGGA-CTAACGTCCCACTCCGCTCTAAGCGCAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCAATTCGTAATAAATAGTAGGGTGGGCAATGCCCACCAAAACGCAATTTT      
 
Avar.chrom 6322662B AAGGTGATACCTTCGGTAAGCTATCTCTATTCCTTCGGAACGCTACGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTAACGCACTTATTTTGGCATAGACTACACCAAGGCTCCTAAAGCTTT 
Avar.chrom 79471B GACAACCTGAGTACGTCAGTCAAGTCGCTTCTCTACGAGACGCTACCCGTTAAGAGAAACTATGCCGCAGGCTTTACGCTTCAATGAAAAATTAAAGACAATTAGTGTGGGCTTGTTGATTTCAGC 
Avar.pAvB 25853F GCGTGTCGAAGACAGACGCTACGTGTTAAGCGTCGGCGCAGCCTCTCCGACAGGAGAAGCTATGCCGCAGGCTTTACGCTCCAATTCAAAATTATTTTTATTCTTCCTAACAGAATTTTGCATTTT 
Avar.pAvC 173251B CTTCGGGTGACGCTCCTGCGTCGCTCTAAGCGTTCGCGTAGCGTCTC-G-TA-GAGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGCTACGAAGATCGGAAGTTTCAACTCGACGGGAACCGGAGCCACTCCGG 
Avar.chrom 2058471B TCGCTTCTCTGGGAGACGCTACGTGTTAAGCGTTGGCGCAGCCTCCCCGACAGGAGAAGCTATGCCGCAGGCTTTATGCTCCGAATTCAAAATTACGCCTGATGTTGATTAAACGAGTTACTGGTT 
 
nod-006 78361B PP  CTTCTCCCAAGGGGAGACGCTA-CGCGGTAAGCGTTCGCGGAGCGTCTCGTAGAGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGTTCTTCTCCCAAGGGGAGAGGCTAGCGCCAACGTTCCTTCTCCCAAA 
nod-033 14066F C   TTCTCCCAAAGGGAGAGGCTAACGCCATAAGCGTTCGCGCAGCGTCTCGTAGAGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGTGGTTCGTTTCTCCGTTGCTTGTGCGTAAGTCCTAATTCATCTAATTTG 
 
nod-016 24738F PA   CCATAAGCGTATCGCTAAAGCGAAAGCTCCGCTAACGCGGAGCGTCTCGTAGAGAAGCTATGCCGTAGGCTTTACGTGGTTCATTCTTTCGTAACTTGTGCGTAAGTCCTGAATAAATTACGCAA 
nod-073 4731B C   TTTGGGAGAAGGGGAGACGCTACGCGGTAAGCGTTCGCGGAGCGTCTCGTAGAGAAGCTATGCCGTTGGCGTTCGCGTAGCGTGTCGCAGACAAGCCTCTCGTAGAGAAGGCTTTACGTGGTTAG 
nod-108 1085F D   GCGTTGGCGCTAGCCTCTCCCCTTCTCCCAAAGGGAGAGGCTACGCGGTAAGCGAAGCTATGCCGAAAGCTTTACGTGGTTCGTTTTTCCATAA-TTTTGCGTAAGTCCTGTCCATAACACGATGG 
nod-038 7434F PA   AGTGAATAATTACTAATTCGTCATGCTCCCTTTGGGAGAGCTACGCTCTAAGCGCAGCTATGCCGCAGGCTTTACGTAATTCGTAGTTAAGTTATATGTAATCAGTGGGAGTTGGAACTCGCCAC 
nod-002 153956F PA   GTAATTCATAATTCGTAATTCGTAATGGTGATCCACCCCACTGCGCTCTCAGGGTAGCTATGCCGCAGGCTTGACGTAATTTGTGATTAAAAAGGTAGTCTAAACCAGTAAATTACCGAATTATA 
nod-151 2169F D   ACTAGCTACGCATCCACAGGGTGTCGTGACTCAAATAACGGCTACCCTAGCCGGGAGCTATGCCGTAGGCTTTACGACTGCGCTCAGGGTGGTCTGGTCAGTACGGCTTGCTTGATTACTCTTAC 
nod-040 9407F PP   GTGTTCTCTGTGTCCTCTGTGGTATGCGCTACGCGCACGCTACGCGTTAAGCGGAAGCTATGCCGAAGGCTATACGTTTTTCCTTAATTATCCCTAATTCCTGAGAAAATATGGTTCAGTTATAA 
nod-001 233054F PP   AGGAAGCTTGATACCCATGTTCCGTCTCTCTACAAGACGCTGCGCGGTAAGCGGAAGCTATGCCGAAGGCTTTACGCTCCACAGCAAGAGGGAAGGGCTTTGCTCCCCCTGCTTCTTCGGTCAAA 
nod-003 132251B D   GCCCAAAGTGAGAGGCTAGCGCCATAAGCGTTCGCGGTAGCGTGCCGGAGGCTCTAGCTATGCCGAAGGCTTTATGCGGTTCGTTCCTCATATAAAAATAAAATATAATGAATTTAGCAGTAATT 

 
Supplemental Figure 6: Sequences and contexts of SDR6 elements. All instances of SDR6 in any genome of a cyanobacterium listed in Figure 5 of the 
main text are indicated. Conventions are as described in Supplemental Figure 1, except that the coordinate listed under site is the low order coordinate of the 
sequence shown (including the sequence flanking the SDR element). 
 
 


