Table S3. Distribution of CDSs in the functional categories of the COG database presented as percentages to total CDS numbers.*

Category Archaea** Bacteria** Pth Chy Moth Tte Swol Cth Cac Lla Lpl Efa Bsu Wsu Sac Sfu Dde Gsu Zmo Pae Tde Pac Bfr Tma Msth Mtth Mhu Mma Mac
3 Translation 4.98 366 483 403 419 436 594 525 347 464 370 351 300 420 370 409 306 354 513 260 407 465 279 521 871 586 476 6.64 291
A RNA processing and modification 0.03 001 000 000 000 0.00 016 000 000 000 000 000 000 000 000 0.05 000 000 000 002 000 004 000 000 0.06 005 003 005 0.02
K Transcription 3.50 495 418 389 564 524 551 568 640 540 814 627 634 358 289 383 352 360 348 674 336 545 352 389 404 321 414 359 3.16
L rReep’;'iifa“"“' recombination and 471 443 582 396 471 553 7.80 859 337 672 422 453 303 349 452 349 335 352 366 215 325 417 319 438 456 372 550 3.00 575
B Chromatin structure and dynamics 0.10 000 010 000 000 004 012 003 002 000 000 000 000 000 003 010 002 003 000 000 000 000 000 005 040 020 025 022 0.04
p  Cell cycle control, mitosis and 0.68 060 106 117 152 130 163 136 0.87 060 061 060 071 088 070 085 070 0.85 087 048 068 052 067 117 063 056 074 087 0.61
V  Defense mechanisms 1.02 115 089 088 093 155 210 096 238 156 159 147 116 119 122 144 114 098 105 108 332 160 232 151 087 071 130 071 152
T Signal transduction mechanisms 1.92 345 288 357 360 426 504 550 451 188 266 270 347 694 385 670 6.13 7.54 247 480 305 228 368 287 185 194 806 158 2.19
M Cell wall/membrane biogenesis 2.34 411 452 311 367 394 446 556 481 396 444 363 423 477 548 553 469 500 508 398 383 285 682 341 340 301 300 180 213
N Cell motility 0.83 138 253 205 212 215 299 300 260 028 015 036 122 385 224 095 238 339 197 239 227 000 002 268 035 010 281 114 079
Z  Cytoskeleton 0.00 001 000 000 000 000 004 003 002 000 000 000 000 000 000 0.05 000 0.05 000 000 000 000 000 000 000 000 0.00 0.0 0.00
W Extracellular structures 0.00 001 000 000 000 0.00 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 0.00 0.00 000 0.00 000 0.02
u  Inuracellular rafficking and 0.85 172 079 145 171 141 171 188 102 092 064 093 093 248 224 232 129 222 201 255 105 076 149 175 115 076 164 093 0.7
0 gfosgﬁ“tﬂfrfma}'Q]%‘#g'rg?gg” 2.62 262 229 269 286 243 334 297 183 164 156 141 2.16 354 274 358 272 312 330 286 217 244 172 248 369 280 337 251 225
C  Energy production and conversion 5.68 437 613 689 720 426 524 337 290 280 333 291 398 7.03 557 916 525 627 348 499 231 485 323 521 7.21 7.69 652 7.95 5.33
¢ Carbohydrate transport and 2.25 349 212 145 330 458 260 442 441 460 6.06 537 458 155 242 349 253 193 243 236 265 7.20 430 7.06 323 214 229 234 156
g Aminoacid transport and 5.57 591 579 643 675 697 570 525 540 649 6.12 516 652 637 431 663 6.03 481 632 7.22 427 641 397 847 652 504 556 621 508
£ Nucleotide transport and 1.89 163 209 184 180 187 210 198 161 272 239 255 167 208 160 163 119 135 215 157 153 265 136 230 289 250 185 250 1.24
o Coenzyime ransport and 3.40 265 384 385 434 211 423 315 278 256 245 192 254 363 277 422 277 270 380 258 187 413 265 253 675 438 510 583 2.89
I Lipid transport and metabolism 167 266 247 261 134 180 260 114 178 232 226 180 254 150 195 217 109 164 234 379 139 200 140 131 127 127 093 087 0.77
p  Inorganic ion transport and 3.56 363 284 265 345 324 322 287 280 356 346 345 380 531 280 373 299 317 353 457 366 405 461 506 565 341 463 4.19 533
Q tsrgfgBg?{gmeggg‘ﬂéﬁgrﬁymhes'S 110 179 079 141 096 109 093 071 104 112 110 096 222 097 111 117 088 106 137 274 037 096 0.65 083 0.63 025 022 044 1.92

General function prediction only 11.30 819 7.81 781 798 848 865 902 880 913 951 807 865 7.65 7.87 1033 698 7.75 847 927 7.22 7.69 691 1003 11.19 1233 11.80 11.06 11.68
S Function unknown 6.43 481 589 516 586 454 900 670 588 552 483 513 554 402 4.34 548 382 452 357 587 512 377 323 472 1033 9.37 954 9.69 6.94
- Not categorized 3356 3269 30.34 33.11 2597 28.86 23.90 2057 31.28 3155 30.77 37.28 31.70 24.98 3556 24.49 37.46 30.97 3352 25.38 4256 31.42 41.49 22.98 24.93 28.68 16.00 25.87 34.89

*Refer to Table 1 for organism names.
**Average values for 34 bacteria and 12 archaea cited from reference 10 in the main text.



