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16
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20
21
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23
24
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26
27
28
29
30
31
32
33
34
35
36
37
38
39
40
41
42
43
44
45
46
47
48
49
50
51
52
53
54
55
56
57
58
59
60
61
62
63
64
65
66
67
68
69
70
71
72
73
74
75
76
77
78

Adamts1
Adamts5
Néamt
Znf294
C21orfe
Uspl6
Cct8
C21orf63
Bach1
Cldn17
Cldn8
Tiam
Sod1
Sra4
Makv
C21orfas
C21orfel
Kiaa0539
C21o0rf59
Synj1
Gcfc
C21orf62
Olig2
Oligl
Ifnar2
Crfb4
Ifnar
Ifngr2
C21orfa
Gart

Son
Donson
Cryzll
Itsn
Atp50
Mrps6
Slc5a3
Kcne2
C21orf51
Kcnel
Dscrl
Runx1
C21orf18
Cbr1
Cbr3
c21lorf5
KIAA0136
Cafla
Cldn14
Sim2
Hics
Dscr5
Ttc3
Dscr3
Dyrkla
Kcnj6
Kcnjls
Erg

Ets2
Dscr2
Wdr9
Hmg14
Wrb
B3galt5
Igsf5
Pcp4
Dscam
Bace2
Mx1
c2lorfll
Mx2
Tmprss2
Ankrd3
Znf298
C21orf25
Znf295

Actb
Cbs
Cstb
Dapk3
Dnclc1
Dnmt3l
G10
Gapdh
Gdi1l
Glo1
Gnas
Gpx1
GusB
Nadel
Nnp1
Pdxk
Pfkl
Rps9
Trfr
Wdr4

P30 brain

XAe

1.47
1.45
2.08
1.55
1.37
1.43
1.30
1.46
1.37
1.03
1.51
1.32
1.41
1.34
1.53
1.30
1.43
1.37
1.49

1.56
1.51
1.57
1.07
1.28
1.30
1.07
1.51
1.46
1.44
1.49
1.41
1.51
il )il
1.46
1.48
1.33
1.60
1.70
1.47
1.18

il )il
1.37
1.39
1.43
1.17
1.46
1.26
1.65
2.09

1.57
1.48
1.37
1.49
1.42
1.21

1.05
1.51
1.20
1.68
1.23
1.38
1.52

1.50
1.47
1.40
1.42

1.56

2.04
1.13
1.48
1.22

0.88
1.10
0.92
0.94
1.00
0.98

0.99

1.03
0.90

1.15
1.05
1.04
1.00
1.00

SEM
0.07
0.09
0.06
0.06
0.03
0.05
0.07
0.04
0.08
0.05
0.04
0.10
0.15
0.04
0.04
0.03
0.03
0.03
0.06

0.04
0.04
0.04
0.05
0.02
0.06
0.06
0.04
0.04
0.02
0.05
0.03
0.07
0.04
0.02
0.02
0.04
0.04
0.08
0.03
0.05

0.05
0.07
0.03
0.06
0.04
0.04
0.11
0.08
0.07

0.06
0.05
0.05
0.04
0.04
0.03

0.06
0.03
0.04
0.04
0.04
0.05
0.05

0.03
0.03
0.06
0.13

0.06

0.13
0.04
0.09
0.03

0.03
0.02
0.15
0.05
0.14
0.02

0.06

0.06
0.04

0.05
0.03
0.05
0.02
0.06

P30 liver

xAe SEM
1.16 0.03
1.60 0.02
2.03 0.07
1.61 0.04
1.57 0.03
1.26 0.05
1.25 0.03
1.27 0.04
1.45 0.04

1.49 0.02
1.36 0.02
1.32 0.05
1.16 0.04

1.69 0.06
1.43 0.03
1.31 0.04
1.68 0.05

1.11 0.04
1.51 0.03
1.34 0.04
1.38 0.03
1.36 0.05
1.50 0.04
1.79 0.04
1.11 0.06
1.71 0.02
1.58 0.12
1.36 0.02
1.38 0.03
1.08 0.06
1.58 0.02
1.51 0.04

0.97 0.05
1.53 0.15
1.49 0.04
2.06 0.05

1.67 0.07
1.45 0.02

1.31 0.04
1.81 0.04
1.72 0.06
1.46 0.03
1.16 0.03

0.93 0.04
1.06 0.02
1.66 0.03
1.37 0.02
1.25 0.02
1.40 0.05

1.50 0.04

1.36 0.04
1.67 0.09

1.35 0.03
1.71 0.05
1.33 0.07
1.14 0.05
1.17 0.03
1.00 0.04

1.05 0.02
1.03 0.02
1.07 0.10
0.97 0.02

1.05 0.03
1.22 0.02
1.15 0.02
0.99 0.02
0.94 0.01
0.80 0.07
0.89 0.04
1.03 0.06
0.95 0.02
0.93 0.03
0.83 0.04
1.08 0.03

P30 heart

xAe SEM
1.23 0.04
1.51 0.04
1.92 0.06
1.46 0.05
1.45 0.05
1.40 0.05
1.36 0.04
1.23 0.04
1.32 0.06
1.06 0.05
1.37 0.05

1.32 0.07
1.41 0.03
1.40 0.04
1.41 0.07
1.40 0.06

1.39 0.04
1.41 0.03
1.31 0.05
1.51 0.04

1.46 0.05
1.37 0.04
1.36 0.05
1.27 0.03
1.37 0.04
1.54 0.05
1.51 0.05
1.41 0.07
1.35 0.02
1.48 0.06
1.39 0.04
0.28

0.82 0.07
1.45 0.04
1.32 0.04
1.33 0.05
0.98 0.05
1.36 0.06
1.58 0.08
1.40 0.05
1.71 0.10
1.47 0.06
1.58 0.10
1.51 0.08

1.48 0.07
1.39 0.06
1.57 0.07
1.40 0.06
1.23 0.03

1.39 0.08
1.16 0.05
1.31 0.04
1.40 0.05
1.26 0.06
1.36 0.07
1.30 0.05

0.80 0.05

1.50 0.06
2.33 0.11

1.66 0.05

2.83 0.16
1.09 0.04
1.37 0.06
1.05 0.04

1.00 0.03
0.85 0.13
1.06 0.03
0.74 0.16
0.90 0.03
0.94 0.08
0.94 0.05
1.25 0.02
1.07 0.03
1.28 0.02
1.00 0.02
0.93 0.03

0.87 0.05
1.00 0.04
0.95 0.05
0.91 0.02

0.91 0.07
1.12 0.05

P30 kidney

XAe

1.41
1.36
1.49
1.35
1.51
1.34
1.19
1.11
1.46
1.07
1.35
1.36
1.62
1.64
1.22
1.53
1.35
1.60
2.13
1.55
1.52
1.34
1.83

1.28
1.83
1.33
1.42
1.42
1.68
1.81
1.64
1.63
2.14
1.51
1.75
0.96
1.49
1.59
1.64
0.79
il gl
2.03
243
2.67
1.77
1.52
1.80
0.21
1.20
1.40
1.58
1.72
1.35
1.35
0.54
1.28
1.17
1.11
1.58
1.51
1.32
1.32
1.17
1.58
1.50

1.61
2.07

1.52
1.34
1.23
1.15
1.37
1.15

0.70
1.01
0.90
0.84
0.78
1.00

1.23
1.29
1.09
0.83
0.82
0.93
0.95
1.24
1.11
0.94

1.01

SEM
0.18
0.04
0.04
0.02
0.02
0.02
0.03
0.02
0.04
0.03
0.03
0.23
0.08
0.03
0.02
0.03
0.02
0.04
0.05
0.04
0.04
0.02
0.09

0.03
0.02
0.03
0.02
0.03
0.04
0.03
0.03
0.02
0.06
0.03
0.05
0.03
0.02
0.04
0.04
0.02
0.06
0.05
0.06
0.06
0.04
0.07
0.05
0.05
0.03
0.02
0.06
0.05
0.03
0.03
0.12
0.02
0.07
0.03
0.04
0.03
0.04
0.03
0.05
0.04
0.03

0.06
0.14

0.10
0.05
0.03
0.04
0.05
0.03

0.02
0.02
0.07
0.02
0.15
0.02

0.02
0.04
0.03
0.02
0.02
0.02
0.03
0.03
0.02
0.04

0.02

P30 muscle

XAe SEM

1.51
1.49
2.22
1.50
1.69
1.63
1.47
1.28
1.46
1.09
1.42

1.65
1.45
1.55
1.64
1.41
1.27
1.41
1.70
1.61
1.90

1.41
1.65
1.39
1.43
1.54
1.63
1.50
1.21
1.67
1.95
1.39
1.33
1.06
1.41
1.56

0.98
1.40
1.74
1.51
1.91
1.62
1.29
1.47

1.92
1.56
1.51
1.71
1.62
1.42

1.17
1.33
1.42
1.39
1.35
1.45

1.70

1.55

1.76

1.14
1.62
1.18

0.82

0.92
0.97
0.71

0.95
1.01
0.97
1.25
1.03
1.02
1.25
0.95
0.94
0.80
1.00

0.93

0.04
0.03
0.05
0.05
0.03
0.03
0.05
0.03
0.05
0.03
0.04

0.10
0.02
0.04
0.05
0.08
0.12
0.08
0.04
0.10
0.05

0.08
0.02
0.04
0.02
0.08
0.04
0.03
0.08
0.03
0.12
0.02
0.04
0.08
0.02
0.04

0.02
0.07
0.09
0.04
0.09
0.03
0.14
0.11

0.04
0.08
0.04
0.06
0.04
0.04

0.07
0.03
0.03
0.04
0.03
0.04

0.09

0.04

0.16

0.09
0.04
0.02

0.02

0.03
0.05
0.01

0.02
0.02
0.03
0.02
0.02
0.02
0.03
0.03
0.03
0.05
0.03

0.03

P30 lung

xAe SEM
1.24 0.03
1.33 0.03
1.69 0.03
1.23 0.04
1.35 0.02
1.40 0.05
1.39 0.05
1.22 0.03
1.20 0.05
0.98 0.06
1.41 0.02

1.33 0.12
1.10 0.05
1.37 0.02
1.19 0.03
1.57 0.04
1.53 0.03
1.32 0.02
1.45 0.05
1.28 0.03
1.22 0.03
1.54 0.05

1.26 0.05
1.54 0.03
1.32 0.04
1.37 0.02
1.43 0.03
1.46 0.03
1.77 0.03
1.35 0.04
1.48 0.02
1.42 0.05
1.40 0.02
1.28 0.03
0.81 0.04
1.35 0.02
1.39 0.03

0.79 0.02
1.31 0.03
1.33 0.07
1.44 0.04
1.59 0.03
1.41 0.03
1.36 0.07
1.54 0.04

1.48 0.05
1.46 0.04
1.34 0.04
1.43 0.04
1.15 0.03

1.19 0.03
0.91 0.05
1.05 0.03
1.36 0.04
1.12 0.05
1.30 0.06
1.39 0.05

1.63 0.09
1.53 0.10

1.72 0.04
2.03 0.08
1.70 0.09
1.57 0.04
1.79 0.04
1.40 0.02
0.97 0.06
1.23 0.04
0.99 0.03

0.86 0.03
1.02 0.02
0.82 0.08
0.85 0.02
1.08 0.09
0.96 0.02

0.98 0.02
1.36 0.02
0.97 0.02
1.00 0.02
0.92 0.02
0.91 0.02
0.89 0.04
0.97 0.05
1.02 0.03
0.95 0.05
1.04 0.11
1.04 0.03

XAe
1.40
1.22
2.29
1.74
1.25
1.51
1.54
1.50
il gl
1.28
1.26
1.70
1.13
1.40
1.20
1.09
1.56
1.48
1.58
1.50
1.32
1.51
il )il
1.01
1.00
0.92
1.03
1.51
1.52
1.44
1.55
1.35
1.28
1.32
1.26
1.47
1.29
1.40
0.86
1.48
1.13

1.29
1.20
1.55
1.57
1.51
1.59
1.27
1.46
2.03

1.70
1.75
1.35
1.46
il gl
1.26

0.72
1.54
1.11
1.30
1.38
1.21
1.57

1.44
1.25
il )il
il

1.66

2.29
1.34
1.54
1.28

0.81
0.94
1.01
1.08
1.15
0.88

1.18
1.15
1.05
1.07
1.00
0.85
0.94
1.10
1.07
0.95
0.92
1.08

M11 brain

SEM
0.04
0.06
0.06
0.10
0.02
0.04
0.05
0.04
0.07
0.08
0.04
0.11
0.13
0.10
0.05
0.03
0.03
0.06
0.09
0.07
0.06
0.04
0.07
0.07
0.03
0.07
0.07
0.04
0.05
0.04
0.06
0.05
0.04
0.05
0.04
0.04
0.05
0.05
0.06
0.03
0.10

0.10
0.06
0.05
0.05
0.06
0.03
0.07
0.27
0.16

0.06
0.05
0.04
0.04
0.04
0.03

0.07
0.05
0.04
0.05
0.05
0.04
0.15

0.03
0.05
0.07
0.27

0.14

0.15
0.05
0.14
0.04

0.04
0.07
0.07
0.04
0.16
0.04

0.06
0.04
0.04
0.05
0.05
0.04
0.07
0.07
0.04
0.06
0.08
0.04

XAe

1.39
2.00
3.14
1.77
1.41
1.44
1.49
1.43
1.03

1.84

1.25
1.35
1.09
1.36
0.96
1.36
1.43
1.65
1.41

0.92
1.21
1.80
1.66
1.60
1.43
1.37
1.37
1.14
1.46
1.51
1.34
1.60
0.91
1.27
1.08

1.48
1.62
255
1.84
1.47
2.02
1.65
2.63
1.71

1.84
2.14
1.81
1.47
1.42

1.62
1.17
1.43
1.29
1.19

1.60

2.23
3.23

2.29
2.99
1.88
1.16
1.43
1.19

0.88
0.98
0.98
1.22

0.94

1.00
0.80
0.89
0.88
1.36
0.96
0.95
1.32
0.94
1.03
0.68
1.04

M11 liver

SEM
0.06
0.08
0.12
0.06
0.03
0.05
0.07
0.04
0.05

0.05

0.04
0.03
0.04
0.05
0.05
0.04
0.09
0.03
0.05

0.05
0.06
0.04
0.05
0.03
0.05
0.04
0.05
0.06
0.04
0.18
0.04
0.04
0.08
0.03
0.10

0.06
0.10
0.06
0.06
0.07
0.04
0.16
0.08
0.04

0.08
0.07
0.07
0.04
0.04

0.04
0.05
0.10
0.04
0.05

0.06

0.06
0.16

0.06
0.09
0.05
0.04
0.05
0.04

0.03
0.03
0.10
0.04

0.02

0.03
0.03
0.02
0.04
0.04
0.07
0.03
0.06
0.08
0.12
0.08
0.03

M11 heart

xAe SEM
1.21 0.06
1.64 0.05
2.34 0.06
1.24 0.05
1.15 0.02
1.33 0.05
1.24 0.05
1.44 0.05
1.44 0.07
1.06 0.06
1.44 0.04

1.68 0.11
1.11 0.05
1.28 0.03
1.92 0.10
1.77 0.06
1.36 0.07
1.61 0.07
1.63 0.07
1.51 0.03
1.51 0.05

1.04 0.05
1.27 0.03
1.47 0.04
1.06 0.02
1.21 0.07
1.18 0.03
1.43 0.04
1.33 0.07
1.21 0.02
1.20 0.09
1.20 0.04
1.51 0.05
0.52 0.05
1.21 0.03
1.03 0.08
0.64 0.04
1.17 0.08
2.13 0.08
1.90 0.05
1.31 0.04
1.40 0.03
1.44 0.05
1.53 0.13

1.56 0.06
1.46 0.07
1.56 0.08
1.41 0.03
1.53 0.03
3.36 0.31

1.10 0.09
1.42 0.06
1.12 0.03
1.05 0.03
1.49 0.06
1.12 0.04

1.35 0.12

1.48 0.04
291 0.26

2.84 0.07

5.09 0.30
1.19 0.05
1.20 0.05
1.15 0.03

1.06 0.07
1.46 0.09
1.49 0.04
1.15 0.11
0.89 0.04
0.73 0.09
0.92 0.03
0.95 0.04
0.96 0.04
0.97 0.04
0.85 0.03
0.93 0.04

1.09 0.05
0.88 0.05
0.97 0.13
0.84 0.03

0.59 0.07
0.89 0.04

XAe
1.66
1.14
2.58
1.54
il )il
1.40
1.60
1.52
1.19
1.56
1.46

1.63
1.69
1.51
1.45
0.99
1.60
2.36
1.69
1.52
1.37
1.39

1.06
1.61
1.54
1.27
2.21
1.36
1.42
1.38
1.43
1.62
1.61
2.14
0.93
1.54
1.25
2.28
1.15
1.10
1.46
1.91
1.76
1.73
1.44
1.61
1.05
2.03
1.46
1.69
1.38
1.40
1.36

1.20
0.94
1.39
1.19
1.13
1.22
1.08
1.00
1.61
231

1.76

3.26
1.36
1.60
1.32
1.67
1.45

0.87
1.02
1.14
1.03

0.98

1.19
1.10
1.05
1.03
0.53
0.93
1.01
1.34
1.32
0.91
0.85
0.95

M11 kidney

SEM
0.19
0.06
0.06
0.09
0.03
0.15
0.16
0.16
0.05
0.16
0.04

0.18
0.05
0.04
0.03
0.03
0.16
0.23
0.17
0.04
0.02
0.07

0.07
0.03
0.04
0.02
0.21
0.03
0.04
0.07
0.02
0.08
0.17
0.20
0.03
0.03
0.14
0.04
0.04
0.07
0.07
0.08
0.05
0.17
0.13
0.04
0.05
0.20
0.16
0.10
0.05
0.05
0.03

0.02
0.05
0.03
0.03
0.07
0.07
0.19
0.06
0.04
0.11

0.04

0.17
0.07
0.03
0.15
0.18
0.15

0.07
0.03
0.12
0.04

0.02

0.04
0.03
0.03
0.03
0.05
0.05
0.06
0.08
0.05
0.07
0.05
0.04



